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® Menschliche Nukleinsauresequenzen aus Blase-Normal 

@ Es werden menschliche Nukleinsauresequenzen - 
mRNA, cDNA, genomische Sequenzen - aus Blasenor- 
malgewebe, die fur die Genprodukte oder Teile davon ko- 
dieren, und deren Verwendung beschrieben. 
Es werden weiterhin die iiber die Sequenzen erhaltlichen 
Polypeptide und deren Verwendung beschrieben. 
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Vektoren der pKK232-8 und der PCM7 Vektor. Ira einzelnen sind folgende Promotoren gemeint: lad, lacZ, T3, T7, gpt, 
lambda P R , trc, GMV, HSV Thymidin-Kinase, S V40, LTRs aus Retrovirus und Maus Metallothionein-I. 

Die auf der Expressionskassette befindlichen DNA-Sequenzen konnen ein Fusionsprotein kodieren, das ein bekanntes 
Protein und ein biologisch aktives Polypeptid-Fragment unifaBt. 

Die Expressionskassetten sind eben falls Gegenstand der vorliegenden Erfindung. 5 

Die erfindungsgemafien Nukleinsaure-Fragmente konnen zur Herstellung von Vbllangen-Genen verwendet werden. 
Die erhaltuchen Gene sind ebenfalls Gegenstand der vorliegenden Erfindung. 

Die Erfindung betrifft auch die Verwendung der erfindungsgemafien Nukleinsaure-Sequenzen, sowie die aus der \fer- 
wendung erhaldichen Gen-Fragmente. 

Die erfindungsgemafien Nukleinsaure-Sequenzen konnen mit geeigneten Vektoren in Wirtszellen gebracht werden, in 10 
denen als heterologer Teil die auf den Nukleinsaure-Fragmenten enthaltene genetischen Information befindet, die expri- 
miert wird. 

Die die Nukleinsaure-Fragmente enthaltenden Wirtszellen sind ebenfalls Gegenstand der vorliegenden Erfindung. 

Geeignete Wirtszellen sind z. B. prokaryontische Zellsysteme wie E. coli oder eukaryontische Zellsysteme wie tieri- 
sche oder humane Zellen oder Hefen. 15 

Die erfindungsgemafien Nukleinsaure-Sequenzen konnen in sense oder antisense Form verwendet werden. 

Die Herstellung der Polypeptide oder deren Fragment erfolgt durch Kultivierung der Wirtszellen gemafi gangiger Kul- 
tivierungsmethoden und anschliefiender Isolierung und Aufreinigung der Peptide bzw. Fragmente, ebenfalls mittels gan- 
giger Verfahren. Die Erfindung betrifft femer Nukleinsaure-Sequenzen, die mindestens eine Teilsequenz eines biolo- 
gisch aktiven Polypeptids kodieren. 20 

Femer betrifft die vorliegende Erfindung Polypeptid-Teilsequenzen, sogenannte ORF (open-reading-frame)-Peptide, 
gemaB den Sequenzprotokollen ORF ID Nos. 128-390. 

Die Erfindung betrifft ferner die Polypeptid-Sequenzen, die mindestens eine 80%ige Homologie, insbesondere eine 
90%ige Homologie zu den erfindungsgemafien Polypeptid-Teilsequenzen der ORF. ID Nos. 128-390 aufweisen. 

Die Erfindung betrifft auch Antikorper, die gegen ein Polypeptid oder Fragment davon gerichtete sind, welche von den 25 
erfindungsgemafien Nukleinsauren der Sequenzen Seq. ID No. 1 bis Seq. ED 127 kodiert werden. 

Unter Antikorper sind insbesondere monoklonale und Phage-Display-Antikorper zu verstehen. 

Die erfindungsgemafien Polypeptide der Sequenzen ORF ID Nos. 128-390 konnen auch als Tool zum Auffinden von 
Wirkstoffen gegen den Blasentumor verwendet werden, was ebenfalls Gegenstand der vorliegenden Erfindung ist. 

Ebenfalls Gegenstand der vorliegenden Erfindung ist die Verwendung der Nukleinsaure-Sequenzen gemafi den Se- 30 
quenzen Seq. ID No. 1-127 zur Expression von Polypeptides die als Tools zum Auffinden von Wirkstoffen gegen den 
Blasentumor verwendet werden konnen. 

Die Erfindung betrifft auch die Verwendung der gefundenen Polypeptid-Teilsequenzen ORF. ID No. 128-390 als Arz- 
neimittel in der Gentherapie zur Behandlung gegen den Blasentumor, bzw. zur Herstellung eines Arzneimittels zur Be- 
handlung gegen den Blasentumor. 35 

Die Erfindung betrifft auch Arzneimittel, die mindestens eine Polypeptid-Teilsequenz ORF. ID No. 128-390 enthal- 
ten. 

Die gefundenen erfindungsgemafien Nukleinsaure-Sequenzen konnen auch genomische oder mRNA-Sequenzen sein. . 

Die Erfindung betrifft auch genomische Gene, ihre Exon- und Intronstruktur und deren Spleifivarianten, erhaltlich aus 
den cDNAs der Sequenzen Seq. ED No. 1-127, sowie deren Verwendung zusammen mit geeigneten regulativen Elemen- 40 
ten, wie geeigneten Promotoren und/oder Enhancern. 

Mit den erfindungsgemafien Nukleinsauren (cDNA-Sequenzen) Seq. ID. No. 1-127 werden genomische BAG-, PAC- 
und Cosmid-Bibliotheken gescreent und uber komplernentare Basenpaarung (Hybridisierung) spezifisch humane Klone 
isoliert. Die so isolierten BAC-, PAC- und Cosmid-Klone werden mit Hilfe der Fluoreszenz-in-situ-Hybridisation auf 
Metaphasenchromosomen hybridisiert und entsprechende Chromosomenabschnitte identifiziert, auf denen die entspre- 45 
chenden genomischen Gene liegen. BAG-, PAG- und Gosmid-Klone werden sequenziert, um die entsprechenden genom- 
ischen Gene in ihrer vollstandigen Struktur (Promotoren, Enhancer, Silencer, Exons und Introns) aufzuklaren. BAC-, 
PAG- und Gosmid-Klone konnen als eigenstandige Molekiile fur den Gentransfer eingesetzt werden (s. Fig. 5). 

Die Erfindung betrifft auch BAG-, PAG- und Gosmid-Klone, enthaltend funktionelle Gene und ihre chromosomale 
Lokalisation, entsprechend den Sequenzen Seq. ID. No. 1 bis Seq. ID No. 127, zur Verwendung als Vehikel zum Gen- 50 
transfer. 

Bedeutungen von Fachbegriffen und Abkiirzungen 

Nukleinsauren = Unter Nukleinsauren sind in der vorliegenden Erfindung zu verstehen: mRNA, partielle cDNA, vollan- 55 
gen cDNA und genomische Gene (Ghromosomen). 

ORF = Open Reading Frame, eine definierte Abfolge von Aminosauren, die von der cDNA-Sequenz abgeleitet werden 
kann. 

Gontig = eine Menge von DNA-Sequenzen, die aufgrund sehr grofier Ahnlichkeiten zu einer Sequenz zusammengefafit 
werden konnen (Gonsensus) 60 
Singleton = ein Gontig, der nur eine Sequenz enthalt 

Erklarung zu den Alignmentparametem 

minimal initial match = minimaler anfanglicher Identitatsbereich 65 
maximum pads per read = maximale Anzahl von Insertionen 
maximum percent mismatch - maximale Abweichung in % 
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-uonbog U3U3uiuiou3§jne 5[UBqu3]BQ oip ui jqoiu uop pun suoj3|Sui$ usp siavos uozuonbsssnsussuo^ us^usqjoA uop jiui $z 
pun ysiqBJjxo sjBUiJoqB uspjnM uozuonbsssnsussuo^ oiq 'yoiiquiossB inoius qojBuisiui <fop ioq uopjnAV sx<?H u^^R'in 
3X1 V 'ipuniLra uszuonbossnsussuo^ oip sSnuo^ oip jry uspjnM uinjopoiA\ 'yoqquiassB insms qoiBuisixu %^ raq uszuonb 
-3$ u3U3unuouo3jnB 5|UBqu3iBQ-^jyr) otp ui jqoiu usp inu uopjnM 'uspUBjssq zusnbsj? jouio snB mu oip ^UBquojBQ jop 
suojoi§uic; oiq 'jouqaouo uozuonbossnsuosuo^) uopjnM 'uopuBjsoq zuonboc; jouio stb jqoui sns oip '^LrequoiBQ jop s3p 
-uo^) uop sny *yoqquiossB ^UBquojBQ jop iiui qDjBuisrai ioq sjBUiqoou uusp pun qojBuisrai %\ ioq isjo uopjnM (siib^j) qz 
uozuonboj; uououiuiouofjnB ^jUBquoiBQ-^^f) oip ui jqotu oiq *yoi|qujossB qz uoa q^m uo|biuiutiu uiouio pun pBOJ 
jod spBd g 'qojBiusnu %q uiafjourerej uop inu sio^jBj-uopB^s sop t7jyf) suiuiBjSoJd sop sjoniui uuBp uopjnM osoiq yoiq 
-BJ1X3 (/,66l J3 Q o: l 5 IO uioa) 5[UBquoiEQ-bo<?ojtq jop sns soqoMOf) uopuoqooidsiuo sop sj^g; oqaypiuBS uopjnM ^sjon^ 

uouo§uoiBpipuB^[ uouoSozoq-iouinj. qoBU oqong Si 

X x^ldsiog 

uo3[UBjqDsoq nz uozuonbo^-ainBsuiox^n^ pun oioidsiog osoip jnB Sunpug 
-jg oip auqo 'uozuonbocj-ainBSUioi^n^i uogBiuoSsSunpuijio jop ^un^o^sJOH otp aiojnBiJo opidsiog uopuo^iojqoBU oiq 01 

uouofx-^vd P un ~3V8 uoqosituouoS uoa 3utuoqosx oip iSioz g *3i^ 
tuoqiio^ uoqosiuoj(5|oxo uop iSioz q^ *8i^ 
■ujoqyo>j uoqosiuojjJioxo joqn uoissojdxg uoqosgizodssqoA\o3 jop Sunuiuipsog otp }3ioz v\? *8i^ 
uoqoMO{) uouoi?oiqosJOA ui uoissoadxouof) jop uop>(BJiqns ooqis ut oip i^ioz £ *3i^ 

SunjoqquiossviLSH J3 P ^T 2U Pd 31uibso3 SBp )3ioz pqz~\9Z S 
Sunjoqquioss v-XSH J3 P dizuuj SBp ]Sioz B£ *8i^ 
'5[UBquoiBQ bo^jojtq ojXoui jop ut oqong-uof) oqospBUiojsXs oip ]Sioz x *8i^ 

uoSunp|iqqv J3p 3uare|5ijg 



T V 029 81 86T HG 



DE 198 18 620 A 1 

Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 1 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0312 


0.0026 


12.203 0.0819 


Brust 


0.0064 


0. 0056 


1.1342 0.8817 


Duennda run 


0.0092 


0.0000 


undef 0.0000 




0 0060 


0. 0156 


0.3838 2. 6058 


Rrtriokrines Gewebe 


0.0068 


0.0201 


0.3396 2. 9444 


Gastrointestinal 


0. 0096 


0.0000 


undef 0.0000 


Gehim 


0.0111 


0.0226 


0.4909 2.0372 


Ha ema t opo e t i s c h 


0.0107 


0.0379 


0.2823 3.5422 


Haut 


0.0147 


0.000.0 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0095 


0.0000 


undef 0.0000 


Herz 


0.0053 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0.0173 


0.0234 


0.7380 1.3551 


Lunge 


0.0083 


0.0184 


0.4516 2.2144 


Magen- Speiseroehre 


0.0000 


0.0230 


0.0000 undef 


Muskel-Skelett 


0.0120 


0.0120 


0.9994 1.0006 


Niere 


0.0081 


0.0274 


0.2974 3.3626 


Pankreas 


0.0083 


0.0110 


0.7479 1.3371 


Penis 


0.0120 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0044 


0.0106 


0.4095 2.4423 


U t e rus_Endorae t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Uterus_Myometrium 


0.0152 


0.0204 


0.7482 1.3366 


Uterus_allgemein 


0.0051 


O.0M00 


undef 0.0000 


B r us t-Hype rpl as i a 


0.0036 







Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000' 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0139 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

Entwicklung 0.0000 

Gastrointenstinal 0.0083 

Gehirn 0.0063 

Haematopoetisch 0.0157 

Haut 0.0000 

Hepatisch 0.0000 

Herz-Blutgefaesse 0.0107 . 

Lunge 0.0253 

Nebenniere 0.0507 

Niere 0.0000 

Placenta 0.0182 

Prostata 0.0000 

Sinnesorgane 0.0377 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0051 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0035 
Gastrointestinal 0.0122 
Haematopoetisch 0.0171 
Haut-Muskel 0.0065 
Hoden 0.0077 
Lunge 0.0082 
Nerven 0.0090 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0042 



In analoger Verfahrensweise wurden auch folgende Northerns gefunden: 
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_ S9 

2fr00 '0 u siuaqn 

0000 '0 su^BaoseuuTS 

8900*0 s^^soaa 

0X00*0 H9Aja^ 

0000 '0 9^ni 

0000*0 uapoH 

ZeOO'O T^stiw-^nBH 

0000 '0 uosT3eodo3*raaeH_ 

0000"0 THUT^ss^itfoj^spd 
2100*0 

0000*0 sqe^S seuxj^opus ss 

0000 '0 ^oo^saajff- 

0000*0 u spo^sjaxa 

8900*0 ^sYucg 
3xa3t6xjna^H% 

KzaaHionaia aiHaiHYHians/araaiwaoN os 



0000*0 su^bjosauuxs 
0000*0 sa^soaa 

T900*0 ^uaopxa sp 
0000*0 ««TN 
0000*0 e^aTUuaqaN 
9e00*0 ©oTinq 
0000*0 essa^jaB^nxa-zJSH 
0000*0 UOST^daH ^ 
0000*0 mbh 
0000*0 xpsT^aodoieuia^H 
0000*0 caxqa^ 
8200*0 THUTisuaiUTcmsBS 
8i.20*0 Bunx^DXM^ua g£ 
4TS^6xjnaeH% 



0000*0 xxAjaz _* 

2900*0 uanozadjcaox^nxa ©ssxaM 

0000*0 3xre6^osauuxs 

0000*0 ss^xqnaTires 

0e00*0 BT&exdxaMR-vivisoia 







fr900*0 


axs^xcbradAH-^snaa 


0000*0 jspun 


0000*0 


X900*0 


*i x 3ura6 x T is - s tu a^n 


japtm xapun 


0000*0 


0000*0 


imii; Bwo/i w*~sna aq.fi 


j. spun j spun 


0000*0 


0000*0 


umxaqauiopua srutatm 


2989*0 090i.*X 


*900*0 


60X0*0 




6922*2 e6I>fr*0 


Z.920*0 


02X0*0 


sxuaj 


82K*e T662*0 


9900*0 


LX00*0 


ssajr^xrea 


6X29*2 996e'0 


8900*0 


f.200'0 


ajaxN 


0X9L*X XILS'Q 


0900*0 


fr£00*0 


q^aXa^S-X^snw 


japxm gaptm 


0000*0 


0000*0 


aatiao^asxads-uaB^w 


0X8T"X Z.9T>8*0 


X900*0 


2900*0 


afiuni 


0000*0 ^apun 


0000*0 


8900*0 


uapoH 


0000*0 jep^ti 


0000*0 


2£00*0 




japun japun 


0000*0 


0000*0 


HOSxqBdaH 


0000*0 J3ptm 


0000 '0 


1*8X0*0 


qnBH 


japun japun 


0000*0 


0000*0 


xpsxqaodoqpmaPH 


slll'z oo9e*o 


X200*0 


Z.000*0 


ujxqa$ 


2£.02*X €828*0 


9fr00*0 


8£00*0 


X^uxqsaqutoaqsao 


0000*0 jspun 


0000*0 


iX00*0 


aqawa9~sauxa^opU3 


japun ^apun 


0000*0 


0000*0 


^poqsaaxg 


0000' 0 ?eptm 


0000*0 


X900'0 


uaepuuana 


f7L9e'0 X22£.*2 


8eoo*o 


20X0*0 


3 snag 


08eX"0 691>2*Z. 


20X0*0 


XfrZ.0'0 


9SBX3 


N/J, 1/N rt35[6-C3riaT?H% 


^Tax6Tjna?H% 




assxu^xaBqaaA 


HOW£U 


TVWHON 





SI 



SI 



01 



s 



Z "ON OI OHS J iy ^qyo^t jaqosiuoj^oiH 



T V 0Z9 81 861 aa 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 3 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


u . 




n 

u . 


U1JJ 


3. 


8136 


0. 


.2622 


Brus t 


u . 


UUo4 


U . 


UUUU 


undef 


0. 


.0000 


L/L1C1111^1CJ-1- ill 


0 . 


0184 


U . 


UUUU 


undef 


0. 


.0000 


Eierstock 


U . 


uuuo 


u . 


UUt o 


0. 


0000 


undef 


Endokrines_Gewehe 


ft 




n 

u ■ 


m on 


2. 


0377 


0, 


.4907 


Gastrointestinal 


0 . 


0077 


U . 


UU4 O 


1. 


6567 


0, 


.6036 


V3CilI.ii il 


0 . 


0059 


0 . 


Art QO 

UU9z 


0. 


6400 


1, 


.5626 


Haematopoetisch 


0 . 


0000 


U . 


rt rt rt rt 
UUUU 


undef 


undef 


nauu 


0. 


0073 


U . 


UUUU 


undef 


0 


.0000 


Hepatisch 


u . 


UUUU 


n 
u . 


, UUOJ 


0. 


.0000 


undef 


Her z 


u . 




0 . 


0000 


undef 


0 


.0000. 




ft 


0173 


0 . 


. 0000 


undef 


0 


.0000 


Lunge 


0. 


0104 


0 . 


,0020 


5. 


.0803 


0 


.1968 


Magen—Speiseroehre 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0. 


0017 


0. 


.0000 


undef 


0 


.0000 


Niere 


0. 


,0217 


0. 


,0068 


3. 


.1722 


0 


.3152 


Pankreas 


0. 


.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Penis 


0. 


,0060 


0. 


.0000 


undef 


0 


.0000 


Prostata 


0. 


,0654 


0. 


.0362 


1, 


.8064 


0 


.5536 


Uterus Endometrium 


0. 


,0135 


0, 


.0000 


undef 


0 


.0000 


U t e r us _My ome t r i urn 


0, 


,007 6 


0. 


.0204 


0, 


.3741 


2 


.6732 


Uterus__allgemein 


0. 


.0000 


0, 


.1908 


0, 


.0000 


undef 


B rust-Hype rplasie 


0. 


.0032 















Prostata-Hyperplasie 0.0803 

Samenblase 0.0178 

Sinnesorgane 0 . 0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0106 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

Entwicklung 0.0139 

Gastrointenstinal 0.0083 

Gehirn 0.0000 

Haematopoetisch 0.0000 

Haut 0.0000 

Hepatisch 0.0000 

Herz-Blutgefaesse 0.0036 

Lunge 0.0000 

Nebenniere 0.0000 

Niere 0.0124 

Placenta 0.0000 

Prostata 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE / S UBTRAH I ERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0128 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0162 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0164 
Nerven 0.0050 
Prostata 0.0205 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0333 



8 



0000 
0000 
0000 
0000 
0000*0 3STura 

NaaaHioneia aj,^aimfHiHns/aj,HaiWHON 



0000 '0 u srua^n 
0000 "0 aupfiaosauuxs 

0000*0 ^^soja 

0000' 0 uaAasN 
0000*0 aSinvi 
0000*0 uepoH 
0000*0 ia->(snw-^n^H 
0000*0 MOST^aodo^pmaBH 
0000*0 TBUT^sa^uToa^sPO 

aqawa*) sauxa^opua 
:Opo}s.iax3 



0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

sruaoa 



aup&xosauuxg 

ajaxfl 

ajaxuuaqaN 

aBuxvx 

a s sal? j afi qxrxa- z j an 
qosx^pdaH 

ipsx^aodo^euiaPH 
uaxuao 

XCUT^SUa^UTOJ^SP^ 









0000*0 


xiAaaz 








0000*0 


uauo j. ads ao^ q.nxe _ a s s x aw 








0000*0 


auej&josauuxs 








0000*0 


as-exquauiFS 








oooo-o 


aisexd^adAH-^^^soad 








0000*0 


axsexdaadAH-^snag 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uxamafixx^ - snaa^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


umij 4 ainoVt w"~s na a 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


lain x j q.auiopua~ sn j a 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


sxuaa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


spaj^uBd 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aaaxw 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


^^ax©*KS-X^snw 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aiuacaasxads-uafiew 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


afiuni 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uapoH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


ZJ3H 


■ japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


upsxq.pdaH 


0000*0 


japun 


OOOO'O 


z.eoo*o 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


tp sx^aodo} HuiaPH 


japun 0000*0 


0100*0 


0000*0 


uaxuao 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


XeuT^sa^uxox^seg 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aqaMS9~sauxj3iopua 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


^oo^sjaTa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uuepuuana 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


^sn^o 


0000*0 


japun 


0000*0 


i9eo*o 


asexQ 


N/J, 


J/N 


3xa>{6xjnaeH% 


}Ta3i6TjnaeH% 




assxu^xsBuaaA 


Howru 


TVWHON 





I V 029 81 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 5 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit %Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0. 


0156 


0 0000 


undef 0.0000 


Brust 




UU 1 1 


0 0075 


1 . 0208 0. 9796 


Duenndarm 






0 . 0165 


0.5561 1.7982 


Ei erstock 


0 . 


0150 


0 . 0182 


0.8223 1.2161 


Endokrines Gewebe 


0. 


0051 


0.0025 


2.0377 0.4907 


Gastrointestinal 


n 


0057 


0 0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


n 
u . 




0.0072 


1.1314 0.8839 


Haema topoe t i s ch 


n 
u « 


0027 


0 0000 


undef 0.0000 


Haut 


n 
\j . 


. UUJ i 


0 . 2542 


0 . 0144 69 . 2517 


Hepatisch 


u « 


. UU1 0 


U.UU QJ 


0 7353 1 3600. 


Herz 






0 . 0275 


0 1542 6 4853 


Hoden 


u . 


. uujo 


0 0000 


undef 0 0000 


Lunae 


n 


> 0042 


0 . 0061 


0.6774 1.4763 


M^fTpn- ? ?T5* a i sproehr& 


0 . 


. 0000 


0 .0000 


unde f unde f 


Muskel-Skelett 


0 , 


, 0034 


0 0000 

V » Www 


undef 0.0000 


Niere 




0027 


0 0000 


undef 0.0000 


Pankreas 


0 , 


. 0033 


0 . 0110 


0.2991 3.3428 


Penis 


0 , 


. 0060 


0 . 0267 


0.2246 4.4517 


Prostata 


u . 


. UUDD 


U . UvOJ 


0 7fi77 1 3026 


Uterus Endometrium 


0. 


.0000 


0.0000 


undef undef 


rn-em^ Munmpfri nm 


0. 


.0000 


0.0068 


0.0000 undef 


Uterus_allgemein 


0. 


.0000 


0.0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0, 


.0064 






rostata-Hyperplasie 


0. 


.0000 






Samenblase 


0, 


.0000 






Sinnesorgane 


0, 


.0000 






sse_Blutkoerperchen 


0, 


.0043 






Zervix 


0, 


.0106 







Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haema topoe t i sch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0028 
0.0125 
0.0118 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0108 
0000 
0000 
0000 
0000 



0.0251 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 

Brust 0.0136 

Eierstock_n 0.1595 

Eierstock_t 0.0152 

Endokrines_Gewebe 0.0000 

Foetal 0.0105 

Gastrointestinal 0.0000 

Haematopoetisch 0.0114 

Haut-Muskel 0.0259 

Hoden 0.0000 

Lunge 0.0164 

Nerven 0.0120 

Prostata 0.0205 

Sinnesorgane 0.0077 

Uterus, n 0.0167 



01 



8020*0 
0000*0 
0000*0 
TSTO'O 
0000*0 
0000*0 
*6T0*0 
0000*0 
0000*0 
9TT0*0 
0000*0 
TOTO*0 
0000*0 
2Z.2C0 
3X311 J&Tjn9BH% 



auefijoseuuxs 

uaAjafl 

a6unq 

uapoH 

aqawao ssuxaxopug 

^"^po^sraaxg 

u^oo^saaxa 



£9 



09 



SS 



OS 



9590*0 











1520 '0 


axrebao sauux s 












0000*0 














0000*0 


p^uao^ja 












0000*0 


ajtaxN 


s* 










0000*0 


ajaxuuaqati 












9C00*0 


abuni 












86*0*0 


assapjaS^nxg-zaaH 












0000*0 


qosx^BdaH 












0000*0 




0* 










0000*0 


qosx^aodo^euiaPH 












0000*0 


U3xt"a£) 












8200*0 


X put ^sua^ux oj 3 












£550*0 


J5UTIX">IDTM3U3 












3*ra>{£xinai?H% 




se 










sruactf 














6TeO*0 


xxAjaz 












0000*0 


uaqoaada ao5( 4nxs~~9S s x aw 


0£ 










0000*0 


aupJ&aosauuis 












6800*0 


as^xquaures 












6500*0 


axspxdJSdAH-H^B^soaa 












Z.80V0 


axspx^JadAH-^srug 




japun 


japun 


0000 


*0 


0000*0 


u x amaJo x X na a^ n 


sz 


0000*0 


j ©pun 


0000 


*0 


T8E0*0 


umx x ^ amoAw - sn;t a^n 


0000*0 


xapun 


0000 


*0 


0Z.20*0 


wn x j ^ aniopua - sn j a ^ q 




*59**T 


*289*0 


*900 


*0 


**00*0 






0000*0 


xapun 


0000 


*0 


0600*0 


siuaa 




japun 


japxm 


0000 


*0 


0000*0 


seaa^uea 


QZ 


0000*0 


japua 


0000 


*0 


9T50*0 


aaaxH 




LtZZ'.Z 


£82**0 


0*20 


*0 


£010*0 


^aX^S-T^snw 




gapun 


japun 


0000 


*0 


0000*0 


ajqaoaasxads-uafipw 




0000*0 


sapun 


0000 


*0 


X200'0 


abuni 




92C0*2 


026**0 


£.TT0 


*0 


8500*0 


uapoH 




0000*0 


iaptm 


0000 


*0 


*Z.00*0 




SI 


ee5**o 


6502*2 


5900 


'0 


G*T0*0 


yosxq.pdaH 




0000*0 


japun 


0000 


*0 


*620*0 






0000*0 


xapun 


0000 


*0 


eioo*o 


xiosx^aodo^BinaPH 




068C*! 


002£*0 


2Z.00 


*0 


2500*0 


uxxuaf) 


01 


0000*0 


xapun 


0000 


*0 


8eoo*o 


XEux^sa^uxoa^seo 


902**0 


tLLt'Z 


0500 


*0 


6TT0*0 


aqawas - sauxa^opug 




japun 


0000*0 


2500 


*0 


0000*0 


^ocqs-iaxg 




CZ.69'2 


LOLZ'O 


xeeo 


*0 


£210*0 


uuepuuana 




5221*0 


£991*8 


9500 


*0 


09*0*0 






**52*5T 


9200 


*0 
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s 


N/1 
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a s s xuq. x Q'BM J a A 











T V 0Z9 81 86T 3d 



DE 198 18 620 A 1 

Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 7 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0351 


0. 


0026 


13.7290 


Brust 


0.0051 


0 . 


0038 


1.3611 0.7347 


Duenndaoa 


0.0000 


0 . 


0000 


undef undef 


Eierstock 


0.0060 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Endokrines Gewebe 


0.0034 


0, 


0000 


undef 0.0000 


Gastrointestinal 


0. 0057 


0 . 


0046 


1.2425 0.8048 


Gehirn 


0.0044 


0 . 


0000 


undpf 0 0000 


Ha f*ma toooe t i s ch 


0.0053 


0 . 


0000 


undpf 0 0000 


Haut 


0.0000 


0 . 


0000 


nnHpf nnripf 


Henatisch 


0.0048 


0 . 


0000 


undpf 0 0000 


Herz 


0 . 0021 


n 
u . 




\J . x. ^ 4 D . *i O »J O 


Hoden 


0 0000 


n 

u • 


m 1 7 


n nnno unHpf 


Lunge 


0.0021 




0020 


1 0161 0 9842 


LTlciycli OpclSCLUCllI-C 


0 0000 


0 . 


0000 






0 . 0017 


n 


nnnn 


nnHof n nnnn 


Niece 


0 0000 


u . 


nnnn 






0 0000 


0 . 


0055 


fl 0000 nnHpf 


Penis 


0 . 0030 


0 . 


0000 


iinri£»"F 0 0000 


Prostata 


0 . 0044 


u . 


nn*? i 


9 ndT ^ n 4 Rft R 




0. 0068 


0. 


0000 


undef 0.0000 


n n—% ■» MiKMnchT"! inn 

uceruo ny uuic l 1 1 uiu 


n onoo 


0. 


0000 


undef undef 


Uterus_allgemein 


0.0051 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0.0032 








Prostata-Hyperplasie 


0.0000 








Samertblase 


0.0000 








Sinnesorgane 


0.0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0.0035 








Zervix 


0.0000 









Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0000 
,0063 
,0000 
,0000 
,0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0062 
0.0061 
0.0000 
0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0047 

0.0000 

0.0000 

0.0065 

0.0000 

0.0000 

0.0040 

0.0000 

0.0000 . 

0.0042 
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Zl 
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0000*0 

0000*0 

0*00*0 
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0000*0 
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0000*0 
0000*0 
2100*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
8900*0 

NaxaHiLOi'iHia aiHaiHYMsns/aiHaiwaow 



0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
6£00*0 
0000*0 
8200*0 

6eio*o 

3xa>[bxinaT3H% 
smaoa 









0000*0 


XTAJaz 










9200*0 


uatpa ada ao5[ xs — a s s x aM 


oe 








0000*0 


aupfiaosauuTs 










0000*0 


asexquaures 










6500*0 


aTSBidjadAH-B^^scaa 










2eoo*o 


aTSPXc^^dAH-^snjg 




gapun 
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0000*0 


0000*0 


uxaiaa&XT 12 "" 5 ^ 9 ^ 


SZ 


japun 


japxm 


0000*0 
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j spun 
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01 
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ifapun 
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0000*0 


0000*0 
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0000*0 


"CfrOO'O 


0000*0 


afiunq 




xapun 


xapun 


0000*0 


0000*0 


uapoH 


si 


.0000*0 


xapun 


0000*0 


2*00*0 


zaaH 


0000*0 


japun 


0000*0 


8fr00'0 


ijDST^edaH 




gepun 


japun 


0000*0 


0000*0 






japun 


^apun 


0000*0 


0000*0 


qo s x ^aodo^euiaBH 




6frie*2 


02efr*0 


T500*0 


2200*0 


ujtxyao 


01 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


Xeux^sa^uxo^^s^o 


0000*0 


japun 


0000*0 


*eoo*o 


aqaMa^sauxa^opua 




japun 


0000*0 


9200*0 


0000*0 


>po3s.iaxa 




0000*0 


japun 


0000*0 


T900'0 


imepuuana 






5089*0 


6T00'0 


eioo'o 






0000*0 


JBpUU 


0000*0 


fre20*o 


asexa 


s 


N/1 


J./N }T3}{6T3naeH% 


^Ta^6xjnaBH% 






assTU^xa^qjaA 


Hownx 


TOWHOM 







u sxuaim S9 
aupfcaosauuxs 

uaA^ati 
abunq 

uapoH 09 

Xa5[snw-^npH 

qosx^aodoq.exnaBH 

XHUx^sa^ujoa^sPO 

XB3ao,H_ 

aqaMao sauxa^opua ss 
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^sxuq 
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tpsx^aodo^euia^H 
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XBUx^sua^uxoa^seo 
J5unx^OT M "4 u a 

S€ 



T V 039 8T 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 

Elektronischer Northern for SEQ. ID. NO: 9 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


fcHaeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0273 


0 


.0026 


10.6781 


Brust 


0.0026 


0 


.0019 


1.3611 0.7347 


Duenndarm 


0.0061 


0 


.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0060 


0, 


.0052 


1.1513 0.8686 


Endokrines Gewebe 


0.0051 


0, 


,0000 


undef 0.0000 


Gastrointestinal 


0.0038 


0 , 


. 0046 


0.8283 1.2072 


Gehi rn 


0.0037 


0, 


.0051 


0.7200 1.3890 


Haematopoetisch 


0.0000 


0. 


. 0379 


0 0000 undef 


Haut 


0 .0000 


0 


. 0000 


unrio'F nnHpf 

UilUCl LUlUtSi. 


Hepatisch 


0 0000 


0 


. 0065 




Herz 


0 0000 


0 


0000 




Hoden 


0 0000 


0, 


0117 






0.0042 


0. 


.0020 


2 0321 0 4921 


Magen~Speiseroehre 


0.0000 


0, 


,0000 


undef undef 


Muskel-Skelett 


0.0051 


0 . 


,0060 


0.8567 1.1673 


Niere 


0.0027 


0 . 


, 0000 


undef 0 0000 


Pankreas 


0.0017 


0, 


,0000 


undef 0.0000 


Penis 


0.0000 


0, 


,0267 


0.0000 undef 


Prostata 


0.0000 


0. 


, 0085 


0 0000 undef 


U t e rus_J2ndome t r i urn 


0.0000 


0. 


,0000 


undef undef 


Uterus Myometrium. 


0.0000 


0. 


,0000 


undef undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0. 


,0000 


undef undef 


Brust -Hype rpl as ie 


0.0000 








Prostata-Hyperplasie 


0.0030 








Samenblase 


0.0000 








Sinnesorgane 


0.0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0.0052 








Zervix 


0.0000 









Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
,0000 
,0000 
,0000 
,0036 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0061 
0.0000 
0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0101 

0.0490 

0.0017 

0.0000 

0.0114 

0.0194 

0.0000 

0.0000 

0.0040 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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n 



£800*0 
OOOO'O 
0000*0 
0800'0 
Z800'0 
£.£.00*0 

oexo*o 

8320*0 
22X0*0 
£.frOO*0 
0000*0 

eo20*o 

0000*0 
2£.20*0 

NaMaHJiOi*i9i8 aiHaiHVHians/ajiHaiPWON 



u stuarifi 
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aBunq 
uepOH 

T9>iSTlN-}Tn?H 

qosT ^aodo^euia^H 
X^actf^ 

SqaMSf) S9UTJ5(OpUa 



S9 



09 



SS 



OS 







92T0*0 


aueJ&aosauuxg 








6*20*0 










0000*0 


c^uaoFXd 








*2T0*0 


aaatN 


S^ 






1^520*0 


ajajtiuaqaN 








0000*0 


aduni 








9£oo*o 
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0920'0 
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0000*0 










0000*0 


qosT^aodo^euiaBH 








0000*0 


uaxqao 








8200*0 


XPUT^sua^uToa^ses 








0000*0 


Bunx^OTM^ua 












S£ 






snxaoH 










0000*0 










£.100*0 


uaqoaadaaoj[^nxa — assiaM 


0£ 






uuuu u 


aTiP&^roQainiTC 

w CJh/^ v S> v \JL U L ^ 








OOOO'O 


as-exquaures 








6IT0*0 
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*900*0 


aTSPX c ^ sd ^H-^snae 




g spun japun 


0000*0 


0000*0 


ux auiab x I v~ sna a^n 


SZ 


TT68'0 £221*1 


8900-0 


9£.00*0 




0000*0 jepun 


0000*0 


8900*0 


mi z 3 araopua~sn:r. a^n 




69£.6*0 9C20*T 


9800*0 


£.800*0 






0000*0 J9pxm 


0000*0 


0600*0 


STuaa 




lapun xapun 


0000*0 


0000*0 


spaa5(u^a 


OZ 


0T92"T 0£6£.*0 


8900*0 


*500*0 


aaax^ 


0205*£ 9582*0 


0900-0 


£.100*0 


a^axajfs-T^snw 




japun 0000*0 


£.£-00*0 


0000*0 
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1900*0 


2fr00*0 


a&utui 




92£0*2 026t?*0 


£.110*0 


8500*0 


uapoH 


SI 


0000*0 japun 


0000*0 


fr£.00*0 


ZJ3H 




lapun j spun 


0000*0 


0000*0 


qosT^edaH 




0000*0 jepxin 


0000*0 


z.eoo'0 






0000*0 japun 


0000*0 


£.900*0 


q d s t q.a odo ^ uuia 




2TTT*X 6668*0 


Tfr00*0 


£.£00*0 


ujxqas 




2£.02*T £828*0 


9*00*0 


8£00*0 


X*3ux^sa^uxoj^SB9 


01 


22£.t?'T 26£.9*0 


0500*0 


freoo*o 


aqawa9~sauxa>iopua 




2£,££.'T 95£.5*0 


2500*0 


oeoo'o 


>(OO^sjax3 




££.69*2 £.0l£*0 


5910*0 


T900'0 


uuppuuana 




592£*0 T>290'£ 


8eoo*o 


STTO'O 






ei8T'o T6ee*5 


T500*0 


ez.2o*o 


asBXS 


S 


N/i i/N 


3xa>[6x3naeH% 


}Ta>[6TjriaeH% 






assxu^xa^q^aA 


howtu 


TVWHON 






0T ^ON <H OHS J ty ujaqyo^ jaqosiuojppia 







T V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 11 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 






%Haeufigkeit N/T T/N 




o m 


u . UUZ D 


7 fi?79 0 1311 


Brust 


u . UUOl 


0 . 0019 


O T?91 0 ^fild 
^ . / £.£. 1 U . JO / 4 


Duennda nn 


U • 


r\ Art An 

0 . Q0QQ 


, , -P ft AAAA 

unoer u . uuuu 


Eierstock 


u . uuou 


n m ax 


0 9ft7fl 474S 
U.^O'O J - t / H J 


Endokrines Gewebe 


o noo i 


n A99 


0 Qftll 1 0192 


Gastrointestinal 


0 . 0057 


U . U^Ji 


0 4 0?41 


Gehi rn 


0 . 0074 


U » UU04 


0 AQQ9 1 1112 

-L . Hit. 


na Gina t opo e 1 1 o l. 1 1 


0 . 0040 


ft A AAA 


j 0 f a nooo 


Rant* 


0 . 0110 


ft A AAA 

u . uuuu 


lirt Hof n nooo 


nepauiscn 


ft 0000 


a fl9^Q 
U . UZjj 


0 0000 nnripf 


Hot? 


0 . 0074 


ft A1 Q "7 


0 S*3Q7 1 RS2Q 


Hoden 


0 0000 


ft nnnn 


uiiuts i- uiiuc i- 


Ij ungs 


0 OOfi? 
U • uu o^. 


0.0082 


0.7621 1.3122 


Magen~i)peiseroencc 


0 0000 

U . Uuvw 


0.0000 


undef undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Niere 


0.0136 


0.0137 


0.9913 1.0088 


Pankreas 


0.0066 


0.0110 


0.5983 1.6714 


Penis 


0.0120 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0131 


0.0043 


3.0709 0.3256 


Uterus Endometrium 


0.0203 


0.0000 


undef 0.0000 


Ut e rus_Myome t r ium 


0.0000 


0.0068 


0.0000 undef 


U t e rus_a 1 lgeme i n 


0.0051 


0.0000 


undef 0.0000 



Brust-Hyperplasie 0.0096 
Pros tata-Hyperplasie 0.0089 
Samenblase 0.0178 
Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0009 
Zervix 0.0106 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0 . 0056 
Gehirn 0.0125 
Haematopoetisch 0.0039 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0072 
Nebenniere 0.0254 
Niere 0.0185 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0099 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0065 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0082 
Nerven 0.0100 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0077 
Uterus n 0.0125 



15 
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I V 029 8T 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 13 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0468 


0.0077 


6.1018 0.1639 


Brust 


0.0294 


0. 0075 


3.9130 0.2556 


Duenndarm 


0.0184 


0. 0165 


1.1122 0.8991 


Eierstock 


0.0090 


0.0000 


undef 0.0000 


Endokrines Gewebe 


0. 0085 


0.0050 


. 1.6981 0.5889 


Gastrointestinal 


0.0192 


0. 0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0.0059 


0. 0062 


0. 9599 1. 0417 


Haezna t opoe t i s ch. 


0.0013 


0 0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0808 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepat isch 


0.0000 


0.0065 


0.0000 undef 


Herz 


0.0540 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Lunge 


0.0156 


0.0082 


1.9051 0.5249 


Magen-Speiseroehre 


0.0193 


0.0077 


2.5211 0.3967 


Muskel-Skelett 


0.1216 


0.0000 


undef 0.0000 


Niere 


0.0000 


0.0274 


0.0000 undef 


Pankreas 


0-0000 . 


0.0055 


0.0000 undef 


Penis 


0.1587 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0087 


0.0106 


0.8189 1.2211 


Uterus_Endometrium 


0.0338 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus Myometrium 


0.0457 


0.0272 


1.6834 0.5940 


U t e rus_a 1 lgeme i n 


0.0357 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0.0160 







Prostata-Hyperplasie 0.0208 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0009 

Zervix 0.0426 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0167 

0.0063 

0.0039 

0.0000 

0.0000 

0.0249 

0.0108 

0.0254 

0.0062 

0.0000 

0.0249 

0.0000 



NORMI ERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 

Brust 0.0000 

Eierstock_n 0.0000 

Eierstock_t 0.0000 

Endokrines_Gewebe 0 . 0000 

Foetal 0.0029 

Gastrointestinal 0.0244 

Haematopoetisch 0.0000 

Haut-Muskel 0.0032 

Hoden 0.0309 

Lunge 0.0082 

Nerven 0.0090 

Prostata 0.0000 

Sinnesorgane 0.0077 

Uterus n 0.0208 
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I V 0£9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elekuronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 15 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.1209 


0.0383 


3.1526 0.3172 


Brust 


0.0333 


0.0338 


0.9830 1.0173 


Duenndarm 


0.0215 


0.0662 


0.3244 3.0827 


Eierstock 


0.0180 


0.0234 


0.7675 1.3029 


Endokrines Gewebe 


0.0460 


0.0802 


0.5731 1.7448 


Gastrointestinal 


0.0096 


0.0231 


0. 4142 2. 4145 


Gehirn 


0.1464 


0.2382 


0. 6144 1 . 6275 


Haema topoe t i sch 


0.0174 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0551 


0.0000 


unde f 0.0000 


Hepatisch 


0.0904 


0. 2006 


0 4507 2 2189 


Herz 


0.0307 


0. 1924 


0.1597 6.2617 


Hoden 


0.0345 


0. 0234 


1.4759 0.6775 


Lunge 


0.0177 


0.0286 


0. 6169 1. 6210 


Magen-Speiseroehre 


0.0193 


0.0460 


. 0. 4202 2. 3799 


Muskel-Skelett 


0.0891 


0. 0240 


3.7122 0.2694 


Niere 


0.0081 


0. 0411 


0 1983 5 0439 


Pankreas 


0.0248 


0.0331 


0.7479 1.3371 


Penis 


0. 0689 


0.0000 


undef 0 . 0000 


Prostata 


0.0327 


0. 0106 




Uterus Endometrium 


0.0270 


0.1583 


0.1707 5.8579 


Uterus Myometrium 


0.0152 


0.0408 


0.3741 2.6732 


Uterus_allgemein 


0.0866 


0.0954 


0.9074 1.1021 


Brust-Hyperplasie 


0.0288 . 






Prostata-Hyperplasie 


0.0386 






Samenblase 


0.4183 






Sinnesorgane 


0.0588 






We i s s e_B lut koe rperchen 


0.0000 






Zervix 


0.0426 







FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0111 . . 

Gehirn 0.0063 
Haema topoetisch 0.0079 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0071 
Lunge 0.0108 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0185 
Placenta 0.0242 
Prostata 0.1247 
Sinnesorgane 0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0012 

0.0244 

0.0057 

0.0000 

0.0000 

0.0164 

0.0100 

0.0000 

0.0000 

0.0125 
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I V 0£9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern rur SEQ. ID. NO: 17 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


%Haeufigkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0273 


0.0026 


10.6781 


Brust 


0.0307 


0.0038 


8.1663 0.1225 


Duenndarm 


0.0061 


0.0165 


0.3707 2.6973 


Eierstock 


0.0030 


0.0000 


undef 0.0000 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0025 


0.0000 undef 


Gastrointestinal 


0.0249 


0.0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0.0015 


0.0010 


1.4399 0.6945 


Haematopoetisch 


0.0040 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0367 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0000 


0.0065 


0.0000 undef 


Herz 


0.0148 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0.0058 


0.0000 


undef 0.0000 


Lunge 


0.0062 


0.0020 


3.0482 0.3281 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


unde f unde f 


Muskel-Skelett 


0.0274 


0.0000 


undef 0.0000 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Pankreas 


0.0050 


0.0000 


undef 0.0000 


Penis 


0.0120 


0.0267 


0.4493 2.2259 


Prostata 


0.0087 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus Endometrium 


0.0135 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus_Myometrium 


0.0229 


0.0000 


undef 0.0000 


U t erus_a 1 lgeme in 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Brust -Hype rplasie 


0.0288 







Prostata-Hyperplasie 0.0030 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0118 
Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0000 
Zervix 0.0106 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0111 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0039 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0036 

Lunge 0.0000 ' 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0062 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/ SUBTRAHI ERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeuf igkeit 
Brust 0.0204 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0051 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0047 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0083 
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I V QZ9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ED. NO: 19 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0390 


0.0128 


3.0509 0.3278 


Brust 


0.0153 


0.0094 


1.6333 0.6123 


Duenndarm 


0.0184 


0.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0090 


0.0026 


3.4538 0.2895 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0075 


0 . 0000 undef 


Gastrointestinal 


0.0230 


0.0093 


2.4850 0.4024 


Gehirn 


0.0052 


0.0072 


0.7200 1.3890 


Ha ema t opoe t i s ch 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0147 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0143 


0.0259 


0.5515 1.8133 


Herz 


0.0106 . 


0.0137 


0.7710 1.2971 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Lunge 


0.0042 


0.0020 


2.0321 0.4921 


Magen-Speiseroehre 


0.0870 


0.0153 


5.6724 0.1763 


Muskel-Skelett 


0.0017 


0.0000 


undef 0.0000 


Niere 


0.0027 


0.0068 


0.3965 2.5219 


Pankreas 


0.0017 


0.0607 


0.0272 36.7712 


Penis 


0.0419 


0.0800 


0.5241 1.9079- 


Prostata 


0.0392 


0.0298 


1.3161 0.7598 


U t e rus_Endome t r i urn 


0.0473 


0.0000 


undef 0.0000 


Ut e rus_Myome t r i urn 


0.0229 


0.0136 


1.6834 0.5940 


Uterus_allgemein 


0.0255 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0.0064 







Prostata-Hyperplasie 0.0149 

Samenblase 0.0089 

Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0069 
Zervix 0.0106 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0167 
Gehirn 0. 0000 
Haematopoetisch 0.0079 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgef aesse 0 . 0071 
Lunge 0.0145 
Nebenniere 0.0254 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0061 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0408 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0203 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0099 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0389 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.024 6 
Nerven 0.0070 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0077 
Uterus n 0.0333 
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NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




SHaeufigkeit 


SHaeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0195 


0 


.0000 


undef 0.0000 


Brust 


0.0026 


0 


.0019 


1.3611 0.7347 


Duenndarm 


0.0061 


0 


.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0000 


0 


.0052 


0.0000 undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0034 


0, 


.0150 


0.2264 4.4166 


Gastrointestinal 


0.0000 


0 


.0139 


0.0000 undef 


Gehirn 


0.0177 


0. 


.0031 


5.7597 0.1736 


Haema t opoe t i s ch 


0.0000 


0, 


.0000 


undef undef 


Haut 


0.0073 


0, 


.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0048 


0, 


.0000 


undef 0.0000 


Herz 


0.0064 


0, 


.0000 


undef 0 . 0000 


Hoden 


0.0000 


0, 


.0117 


0 . 0000 undef 


Lunge 


0.0031 


0. 


.0123 


0.2540 3. 9367 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0, 


.0000 


nnripf nnHpf 


Muskel-Skelett 


0.0017 


0. 


. 0000 


unrfpf 0 0000 


Niere 


0.0027 


o, 


, 0068 


0 *?9fiS ? S?1 9 


Pankreas 


0. 0000 


0. 


.0000 


unde f unde f 


Penis 


0. 0120 


0 . 


,0000 


undef 0.0000 


Prostata.. 


0.0000 


0 . 


0021 




Uterus Endometrium 


0. 0135 


0. 


,0000 


undef 0.0000 


Uterus Myometrium 


0. 0076 


0. 


,0068 


1.1223 0.8911 


Ute rus_a 1 lgemein 


0.0000 


0. 


,0000 


undef undef 


B rust -Hype rp las ie 


0.0032 








Prostata-Hyperplasie 


0.0000 








Samenblase 


0.0000 








Sinnesorgane * 


0.0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0.0009 








Zervix 


0.0000 









Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0142 

0.0036 

0.0000 

0.0000 

0.0061 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORM I ERTE / S UBT RAH I ERT E BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0012 

0.0000 

0.0000 

0.0065 

0.0000 

0.0000 

0.0070 

0.0068 

0.0000 

0.0125 
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NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




V-* U ^ ^ VJ JVC -1- l» 




N/T 


T/N 


Blase 


0.0390 


0 . 0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0 . 0019 


0.0000 undef 


Duennda rm 


0.0153 


0.0000 


undef 


0.0000 


Eierstock 


0.0030 


0.0000 


undef 


0.0000 


Endokrines Gewebe 


0.0017 


0 . 0000 


undef 


0.0000 


Gastrointestinal 


0.0115 


0 . 0046 


2.4850 0.4024 


Gehim 


0.0022 


0. 0000 


undef 


0.0000 




0 0000 


0 0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0037 


0 0000 


undef 


0.0000 


i ic £JO l. x o >wi i 


0 . 0048 


o nnnn 

u . uuuu 


undef 


0.0000 




n no?i 

U . UV£ -L 


n nnnn 


undef 


0.0000 


Hoden 


n m 1 s 

U.UllJ 


n nnnn 
u . uuuu 


undef 


0.0000 


Lunge 


n nnnn 
u . uuuu 


u . uuuu 


undef 


undef 


Magen - Speiseroehre 


n nnnn 
u . uuuu 


n nnnn 
U . UUUU 


undef 


undef 


nusKei-oKeieuL 


n nnnn 
u. uuuu 


U . UUUU 


undef 


undef 


Niere 


n nnnn 
u . uuuu 


n nnnn 
U . UUUU 


undef 


undef 


Pankreas 


n nnnn 
u . uuuu 


n nnnn 

U . UUUU 


undef 


undef 


Penis 


u . u^^u 


n nnnn 
U . UUUU 


undef 


0.0000 


It LUO L.d Let 


n nofi^ 

u • yuo.j 


n nn^4 

U . UUD4 


1.0236 0.9769 


fit" ATii <3 ITn H t~ t*i nm 
w l^CrX. Lid CtliUUlUC l, I. X LLLU 


0 . 0338 


n nnnn 

u . uuuu 


undef 


0.0000 


Uterus Myometrium 


n n*5^Q 


U . Vh / D 


0.4810 2.0791 


U t e rus_a 1 lgeme i n 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 








Prostata-Hyperplasie 


0.0149 








Samenblase 


0.0267 








Sinnesorgane 


0.0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0.0000 








Zervix 


0.0106 









Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0.0000 
0.0000 
0.0249 
0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0006 

0.0000 

0.0000 

0.0000 .. . 

0.0000 . 

0.0000 

0.0000 

0.0068 

0.0000 

0.0000 
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T8T0*0 
0000*0 
T0T0*0 
0000*0 
OOOO'O 
3xa>[6xiriaBH% 

Haxamoriaia aiHaiHVHxans/araaiwHON 



0000*0 
OOOO'O 
0000*0 
£900*0 
-7920*0 

9eoo*o 

UOO'O 
0000*0 
OOOO'O 
0000*0 
0000*0 
6€T0*0 
0000*0 

snxaoj 



0000*0 xtajsz _ 

SCOO'O uatpaacLieo^ariXB assiaM 0€ 

8TT0'0 strefiaoseuuTS 

0000*0 asBiqueures 

6110*0 3J sl? T d:Eed ^H-^Hasoad 







2£00*o 


axspxdjadAH-^snae 


0000*0 3epur\ 


0000*0 


20T0*0 


ut auiaJ5x T nz aan 


3 spun japim 


0000*0 


0000*0 


inriT j ^amoAw~snaa^n 


j spun xapun 


0000*0 


0000*0 


umi a 3 auiopug~sru: a an 


*59*"T *289*0 


8210*0 


£.800*0 




0000*0 jepun 


0000*0 


0810*0 


sxuaa 


82*e*C 1662*0 


0TI0*0 


eeoo*o 




japun 0000*0 


5020*0 


0000*0 


aaajM 


*00Z.*0 QLZV'X 


0900*0 


9800*0 


^^axa^S-X^snw 


gapun japun 


0000*0 


0000*0 


aaqaojasxads-uaSpw 


9m*£ £062*0 


£*io*o 


2*00*0 


afiunq 


SZ.Z.9'0 65t**T 


£.110*0 


£ao*o 


uapoH 


0000*0 jspim 


0000*0 


*£.O0*0 




• japtm 0000*0 


5900*0 


0000*0 


LtosT^edaH 


0000*0 jeptm 


0000*0 


£.£00*0 




0000*0 japun 


0000*0 


01-00*0 


qo s x ^ a odo ^ craaPH 


0258'T 00*5*0 


2800*0 


**00*0 


uaxiiao 


8*08*0 52*2*T 


6£T0*0 


2£.T0*0 


X T3u t a sa-}UTo:r } si?9 


2*0T*T £.506*0 


5Z.00*0 


8900*0 


aqaMas - sauxa^opua 


LLWX 8069*0 


0€T0*0 


0600*0 


^oo^saaTS 


0000*0 jepun 
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N/1 i/N 
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TVWHON 
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NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


M /T 
vi / X 


1 / w 


Blase 


U . \J£. J *1 




undef 


f\ A A A A 

u . UUUU 


Brust 


a a aa a 

0 . UUOU 


A A AAA 

0 . 0000 


undef 


undef 


Duenndann 


U . UUUU 


a HA A A 

0 . uuuu 


undef 


undef 


Eierstock 


r\ a a a a 

0 . 0000 


A A A A A 

0 . 0000 


undef* 


under 


Endokrines_Gewebe 


0. 0000 


A A A A A 

0 .0000 


under 


under 


Gastrointestinal 


a a a a a 

0 . 0000 


A A A A A 

0 . 0000 


under 


under 


Gehirn 


0 * ouoo 


A AAA A 

0 . uuuu 


undef 


undef 


Haema topoe t i s ch 


a a a a a 
0 . 0000 


A A AAA 
0 . 0000 


under" 


under 


Haut 


r\ a a a a 

0 . ouoo 


A A A AA 
0 . 0000 


undef 


undef 


Hepatiscn. 


0 . 0000 


A A AAA 
0 . 0000 


under 


under 


Herz 


A AAAA 

0 . ouoo 


A A A A A 
0 . OUOO 


undef 


undef 


Hoden 


A A A A A 

0 . oouo 


A A AAA 
0 . UUUU 


under 


undef 


Lunge 


A A AAA 

0 . 0000 


A A A A A 
0 . 0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


f\ rt rt rt rt 

0. 0000 


rt rt rt rt rt 

0. 0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


A A A A A 

0 . 0000 


A AA A A 

0 . 0000 


under 


undef 


Niere 


A A A A A 

0 . 0000 


A A A A A 

0 . 0000 


undef 


undef 


Pankreas 


rt rt 

0 .0000 


rt rt rt rt rt 

0 . 0000 


undef 


undef 


Penis 


0 .0000 


rt rt rt rt rt 

0 . 0000 


under 


undef 


Prostata 


A A A A A 

0 . 0000 


A A A A A 

0 . 0000 


undef 


undef 


U t e rus __Endome t r i urn 


A A A A A 

0 . 0000 


A A A A A 

0 . 0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0. 0000 


0 . 0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 








P rostata- Hype rp las ie 


0.0000 








Samenblase 


0.0000 








Sinnesorgane 


0.0000 








Weisse_ Blutkoerperchen 


0.0000 








Zervix 


0.0000 









5 



10 



15 



20 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehim 
Haema. topoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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40 
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Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0-0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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Elektronischer Northern fiir SEQ. ID. NO: 35 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


%Haeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0 


.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0013 


0 


.0000 


undef 


0.0000 


Duenndarm 


0.0000 


0 


.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0 


.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0 


.0025 


0.0000 undef 


Gastrointestinal 


0.0019 


0 


.0046 


0.4142 2.4145 


Gehirn 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Haema topoetisch 


0.0000 


0. 


.0000 . 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0011 


0. 


.0000 


undef 


0.0000 


Hoden 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0017 


0. 


.0060 


0.2856 3.5020 


Niere 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


U t e r u s_Endome t r ium 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


D t e r us_My ome t r i urn 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 











Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haema topoet is ch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0 . 0000 
Sinnesorgane 0 . 0000 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endo kr ine s_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0035 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0032 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0020 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0 . 0310 
Uterus n 0.0042 
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Elekironischer Northern fur SEQ. ED. NO: 37 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust 


0.0038 


0.0038 


1.0208 0.9796 


Duenndarm 


0.0184 


0.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0090 


0.0052 


1.7269 0.5791 


Endokrines Gewebe 


0.0068 


0.0025 


2.7170 0.3681 


Gastrointestinal 


0.0057 


0.0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0.0089 


0.0144 


0.6171 1.6205 


Haematopoetisch 


0.0040 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0037 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0095 


0.0065 


1.4706 0.6800 


Herz 


0.0095 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0.0115 


0.0000 


undef 0.0000 


Lunge 


0.0135 


0.0123 


1.1007 0.9085 


Magen-Speiseroehre 


0.0097 


0.0077 


1.2605 0.7933 


Muskel-Skelett 


0.0034 


0.0120 


0.2856 3.5020 


Niere 


0.0054 


0.0068 


0.7930 1.2610 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Penis 


0.0060 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0022 


0.0149 


0.1462 6.8384 


Uterus_Endometrium 


0.0135 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus_Myometrium 


0.0076 


0.0136 


0.5611 1.7821 


Uterus_allgemein 


0.0255 


0.1908 


0.1334 7.4943 


Brust-Hyperplasie 


0.0096 







Prostata-Hyperplasie 0.0059 
Samenblase. 0.0000 
Sinnesorgane 0. 0118 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0104 
Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0 . 0056 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0118 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0Q36 
Lunge 0.0108 
Nebenniere 0 . 0000 
Niere 0.0062 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0 . 0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.1595 
Eierstock_t 0 . 0253 
Endo kr ine s_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0116 
Gastrointestinal 0.0366 
Haematopoetisch 0.0456 
Haut-Muskel 0.0162 
Hoden 0.0000 
Lunge 0 . 0000 
Nerven 0.0221 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0077 
Uterus n 0.0000 
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Elekironischer Northern fiir SEQ. ID. NO: 39 
NORMAL TUMOR Verhaeltnisse 





%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0195 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0017 


0.0000 


undef 


0.0000 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehim 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haematopoet isch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepat isch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef . 


Hoden 


0.0000 


0. 0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0020 


0.0000 undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0000 
Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0. 0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta. 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
0.0000 
O..Oi)00 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
.0000 
,0000 
,0000 
,0000 
,0000 
.0000 



NORMI ERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust. 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 41 



Blase 
Brust 
Duenndarm 
Eierstock 
Endokrines_Gewebe 
Gastrointestinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz 
Hoden 
Lunge 

Magen-Speiseroehre 
Muskel-Skelett 
Niere 
Pankreas 
Penis 
Prostata 
Uterus_Endometrium 
Uterus_Myometrium 
Uterus_allgemein 
Brus t -Hype r pi as ie 
Prostata-Hyperplasie 
Samenblase 
Sinnesorgane 
Weisse_Blut koerperchen 
Zervix 



NORMAL 
%Haeuf igkeit 
0.0234 
0.0000 
0.0061 
.0000 
.0000 
.0000 
.0081 
.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0011 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0017 
0.0000 
0.0000 
.0000 
.0000 
.0000 
.0000 
0.0000 
0.0.000 
0.0000 
0.0089 
0.0000 
0.0000 
0.0000 



TUMOR 

%Haeuf igkeit 

0.0026 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0010 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0021 . 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Verhaeltnisse 
N/T T/N 
9.1527 0.1093 
undef undef 
undef 0.0000 
undef undef 
undef undef 
undef undef 
7.9196 0.1263 
undef undef 
undef undef 
undef undef 
undef 0.0000 
undef undef 
undef undef 
undef undef 
undef 0.0000 
undef undef 
undef undef 
undef undef 
0.0000 undef 
undef undef 
undef undef 
undef undef 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0006 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0030 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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9P 



ZfrOO'O 

oooo-o 

OOOO'O 
0000 '0 
OOOO'O 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
OOOO'O 
. 0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

NaxaHionsia aj.HaiHVHi.ans/aj.H3iWH0N 



afiuni 
uapoH 

upsT^aodo^BtuaeH 
aqaMao saux-i^opua 

3STUS 



OOOO'O 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000 
0000 
0000 
0000 

sruao* 



aupfijosauuxs 

ajraxuuaqaN 
afiunq 

tpsx^BdaH 

uosx^aodo^^uiaBH 
uaxuao 

J5unx^PT M 3 u 3 



0000*0 XTAJC9Z _ 

0000*0 uaupaedaao^nnxa assxaM 

0000*0 aue6:rosauuxs 

0000*0 os^iquaures 

0000*0 eTS^TdjedAH-BTWsoaa 

0000*0 aTSExdJad£H-"}sn;ra 



japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


mauiaBxT^ - snsa^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


umTa^auioAw~snjra^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


umTj q.axuopua~sna a^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


sxuaa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


s^aa^upd 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aaaxN 


japun 


japun 


OOOO'O 


0000*0 


'^eXB'HS-X^snw 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


a:r uaoj a s x ads - tiaJ&Bw 


japun 


japun 


OOOO'O 


OOOO'O 


a6uni 


japun 


japun 


OOOO'O 


OOOO'O 


uapoH 


0000*0 


japun 


0000*0 


TTOO'O 


zjaH 


japun 


japun 


0000*0 


OOOO'O 


upsxrjedaH 


japun 


japun 


0000*0 


OOOO'O 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


ipsx ^aodo^cmaBH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


UJCTqa^ 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


^etfx^sa^ux 02 35123 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aqaMa9 _ sauxaxopua 


0000*0 


japun 


OOOO'O 


oeoo*o 


^DO^saaxa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uucppuuana 


japun 


japun 


OOOO'O 


0000*0 


^sn^a 


0000*0 


japun 


0000*0 


9ST0*0 


as^XH 


N/J, 


J./N 


4Ta>ifixjnaBH% 


^T95(6TjnaPH% 





assxu^iaeyaaA HOWOJ, TVWHON 

ZP ON '(H *03S JOJ ^W°N Joqosiuojxsjqg 



I V 0Z9 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elekironischer Northern fur SEQ. ED. NO: 43 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0156 


0. 0000 


undef 0.0000 


Brust 


0.0026 


0.0019 


1.3611 0.7347 


Duennda rm 


0.0031 


0.0000 


undef 0 . 0000 


Eierstock 


0.0000 


0.0026 


0 . 0000 undef 


Endokrines Gewebe 


0.0017 


0.0000 


undef 0.0000 


Gastrointestinal 


0.0019 


0.0093 


0.2071 4.8289 


Gehirn 


0.0030 


0.0000 


undef 0.0000 


Haematopoetisch 


0.0013 


0. 0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0000 


0. 0000 


undef undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


unde f unde f 


Herz 


0.0032 


0. 0000 


undef 0 0000 


Hoden 


0 . 0000 


0 0000 


UllUCi UI1UC1 


Lunge 


0 . 0052 


0 . 0041 


1 2701 0 787*5 


I Jay Cll lOClUClli c 


0 . 0193 


KJ . UUUU 


Ullucl KJ . VkJkJkJ 


Musical — ^ 1 pM- 


0 . 0069 


KJ • UuDv 


1 1 499 fl 87=1^ 


Niere 


0.0027 


0 . 0000 


undef 0 0000 


Pankreas 


0.0017 


0.0055 


0.2991 3.3428 


Penis 


0.0030 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata. 


0.0000 


0.0021 


0.0000 undef 


Uterus_Endometrium 


0.0068 


0.0000 


undef 0.0000 


U t er us_Myome t r ium 


0.0000 


0.0068 


0.0000 undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0032 







Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0118 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0017 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

SHaeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0039 

0.0000 

0.0000 

0.0071 

0.0036 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0152 

0.0000 

0.0000 

0.0:244 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0010 

0.0068 

0.0000 

0.0042 
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ooocro 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

0000*0 

NaxaH.Lonaie aiHaiHVHians/aiHaiwHON 



0000*0 u snaa^n 

0000*0 strefiaosauuxs 

0000*0 e^H^soaa 

0000*0 uaAaaN 

0000*0 sJ&uni 

0000*0 uapoH 

0000*0 T^stiw-^nPH 

0000*0 tps*naodo}praePH 

0000*0 T^uT^se^UToa^spg 

aqawaE) - sauxa^opua 

3 — 5fOO^SJ9fa 

u — ^Do^sjaxa 



0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

sniacxn 



auEfijosauuxs 

eq.uaopXct 
a^axM 

aaaxuuaqaN 
a6un*i 

assa"eja6qxix9-z;taH 
qosx^pdaH 

uosx^aodo^EuiaBH 
uaxt"a9 

-[PUT^sua^uxojasBO 

BUTlX^DXM^Ua 



0000*0 xxAaaz _ 

0000*0 Tiaipjradaacot^nxa agsxaM 

0000*0 aueJojosauuxs 

0000*0 asBjquaures 

0000*0 axsBi<iiadAH-^^so^a 

0000*0 axsPxdaadAH-^snja 



japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uxauia6xT^ _ snaa^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000"0 


mixoL q. amoAw _ sai a^ n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


tunxjc^auiopua - snaa^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0. 


0000*0 


sxuaa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


ssaj^upa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aaaiN 


japun 


japun 


0000*0 


. 0000*0 


naie^S-xa^snw 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


axqaoaasxads-tiaBew 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


afiuni 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uapOH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




gapun 


japun 


0000*0 


0000*0 


qosx^BdaH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


upsx3aodo3i2iiiaT2H 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uaxuao 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


XPUx^sa^uxoa^s^H) 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aqaMaD~sauxa5{opua 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


5(oo^SJaxa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uuBpuuana 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


qsnjtg 


0000*0 


japun 


0000*0 


S6T0*0 


asBXQ 


N/1 


X/W 


3xe>i6xjn9FH% 


4xax6TjnaBH% 




assxu^x^uaaA 




TVWHON 





PP 'ON *(H t)HS J HJ lu^qvo^ jsipsinojpiaig 



T V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elekironischer Northern fur SEQ. ID. NO: 45 





MOD MA T 


TUMOR 


Verhaeltnisse 






%Haeuf igkeit 


M /T 
IN/ I 








U . 


0000 


undef 


n nnnn 
\) . uuuu 


Brust 


U . uuuu 


0 . 


0000 


undef 


undef 


UueililCLcl Liu 


n nnnn 


0 . 


0000 


undef 


undef 


ttiers lock 


u . uuuu 


0. 


0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


U.UUl f 


0 . 


0000 


undef 


n nnnn 

u .UUUU 


Gas trointes t inal 


n nni q 


0 . 


0000 


undef 


n nnnn 

u . UUUU 


Gehirn 


a nnnn 
u . uuuu 


0 . 


0000 


uncle t 


under 


Haematopoet isch 


a nnnn 
U . UUUU 


0. 


0000 


undef 


undef 


Haut 




0. 


0000 


. undef 


A AAA A 

U . UUUU 


Hepatiscn 


A A AAA 
U * UUUU 


0. 


0000 


undef 


undef 


Herz 


0 ♦ 0032 


0. 


0000 


undef 


0.0000 


Hoden 


A A A A A 

0 . 0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Lunge 


0 * 0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Magen- Spe i s e r oehre 


A A A A A 

0 . 0000 


A 

u . 


A A AA 

uouu 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


A A A A A 

0 . 0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Niere 


n nnnn 

U « UUUU 


0. 


0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0017 


0. 


0000 


undef 


010000 


Penis 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0-. 


0000 


undef 


undef 


Uterus_Endomet rium 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 











Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weiss e_Blutkoerperchen 0 . 0000 

Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoet i sen 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0035 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0077 

0.0000 
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oooo-o 

0000*0 
0000*0 
0000 '0 
0000*0 
0000*0 
OOOO'O 
OOOO'O 
OOOO'O 
OOOO'O 




OOOO'O ^oo^sjaTa 
0000*0 u 5(Oo^sjeT3 
0000*0 ^snag 
3xa^5xjnaPH% 

waxaHionaia aiHaiHVHians/ax^aiwHON 0 s 

OOOO'O aupj&josauuxs 

0000*0 e^B^sojea 

0000*0 *}uaoex<I ^ 

0000*0 s^BTK 

0000*0 ajaxuuaqaN 
0000*0 

0000*0 asseBjefi^nia-zjaH 

0000*0 tpsT*ed9H 

0000*0 ^ nT3 H w 

0000*0 qosT^aodo^TemePH 

0000*0 ujxqao 

0000*0 T^UT^SU9^UT03^SHfD 

0000*0 6uni3pTMW3 
3xa>iJ&xjnaPH% S€ 



0000*0 XT^SZ _ 
0000*0 uaqoaadaao^nnxe 9'ssjeM 0£ 
0000*0 au^B-iosauuxs 
0000*0 aSBiquatires 
0000*0 ST^TdjadAH-^^soaa 
0000*0 eTSPldaedAH-^sroa 



j spun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uxauia6xx^ sruatin 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 umx^auioAw snaa^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


xunxj^auiopua snaa^n 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


gxuaa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


snaa^u^a 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aaatM 


j ©pun 


japun 


0000*0 


0000*0 


^^axa^S-T^snw 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


ajqaoaasxads-uaJDHW 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


a6uni 


japun 


japun 


0000*0 


" OOOO'O 


uapoH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


ipsx^BdaH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 




japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


upsx^aodot^tuaPH 


japun 


japun 


. 0000*0 


0000*0 


uaxqag 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


XBUX^sa^uxoa^SBQ 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aqaMa9~sauxai(Opua 


japun 


japun 


0000*0 


0000 * 0 


^po^sjaxa 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


uuppuuana 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


^snag 


0000*0 


japun 


0000*0 


9910*0 


3S12X9 


N/i 


i/N }Ta>[£TjnaBH% 


3xa>(6xjnaeH% 




assTuq.xaPi*^9A 









u sius^fl «* 

aupJ&josauuxs 

e^p^soja 

uaAaaN 

afcunq 

uapoH 09 
Xa-Hsnw-^nHH 
qosx^aodo^^na*?H 
X^ux^sa^uxoj^S'eo 

X^°3 



T V 0Z9 8T 86T 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elekironischer Northern fur SEQ. ID. NO: 47 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0273 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.00.00 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndann 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0010 


0.0000 undef 


Haematopoetisch 


0.0013 . 


0.0000 


undef 


0.0000 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0010 


0.0000 


undef 


0.0000 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.00.00 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0000 

Prostata-Hyperplasie 0 . 0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0009 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE / S UBTRAH I ERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeuf igkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 



51 



Z9 



0000*0 u sras^n 
0000*0 atrefi;tosaiiuxs 
0000 "0 P^^soJd 
0900*0 xiSAaaN 
0000 "0 aBuni 
0000*0 uapoH 
0000*0 T^snw-^nHH 
0000*0 MOST^aodo^Hma^H 
0000*0 TBUT^sa^uTOJ^sPO 
i.T00'0 T^aoJ_ 
0000*0 aqaMa© sauxj^opua 
0000*0 ^oo^sjcaxa 
0000*0 u ^oo^sjaxa 
0000*0 }stuia 
3xa5[J">xjnaeH% 

NaxaHionaia aj.HaiHVHJ.ens/tutfaifcraoN 

0000*0 aTieBaosauuxs 

6fr20*0 ^^^soaa 

1900*0 ^uaopxa 

0000 "0 aaajN 

0000*0 a^axuusqaH 

ZZ.00'0 afiuni 

9e00"0 assa^efi^nxa-z^aH 

0000*0 qosj^daH 
0000*0 

0000*0 qosx^eodo^Puia^H 

0000*0 uaxqao 

0000*0 T*5UX^sua^uxoj^sB9 

8Z.20*0 6tm-[5(OXM^iia 
q.xaj(6xjnaeH% 
S0X3O3 



0000*0 xxAaaz 

£.100 "0 usqoaadaaor^nxa &ssjb& 

0000*0 atre&iosauuxs 

0000*0 asBTqiieuies 

0000*0 axsexdjadAH-^^soJd 







T>900*0 


axsBxd I9d ^H-^STUtH 


japun xaptm 


0000*0 


0000*0 


ux amaBx I fc~"sru a }n 


japun 0000*0 


8900*0 


0000*0 


i3mxa^auioAw""snja'4n 


0000*0 japun 


0000*0 


8900*0 


umxa^ainopua - srua^n 


69^6*0 9£20*T 


1300*0 . 


2300*0 




japun japun 


0000*0 


0000*0 


sxuaa 


japun xapun 


0000*0 


0000*0 




0000*0 japun 


0000*0 


L200*0 


aaaxN 


0000*0 japun 


.0000*0 


t>eoo*o 




iapxm gapun 


0000*0 


0000*0 


aaqaojasxeds-uaBHH 
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I V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 49 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0. 


,0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0060 


0. 


.0000 


undef 


0.0000 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0. 


. 0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


o. 


, 0000 


undef 


undef 


Haematopoet isch 


0.0000 


0. 


, 0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0, 


. 0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef ' 


Herz 


0.0011 


0. 


,0000 


undef 


0.0000 


Hoden 


0.0000 


0. 


. 0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Magen— Speiseroehre 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Uterus_Endometrium 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Uterus Myometrium 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 











Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0 . 0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

SHaeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0010 

0.0000 

0.0000 

0.0042 
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1VWHOM 







T V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 

Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 51 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0026 


0.0000 


undef 


0.0000 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0060 


0.0078 


0.7675 1.3029 


Endokrines_Gewebe 


0.0034 


0.0025 


1.3585 0.7361 


Gastrointestinal 


0.0057 


0.0000 


undef 


0.0000 


Gehirn 


0.0022 


0.0021 


1.0799 0.9260 


Haematopoetisch 


0.0027 


0.0000 


undef 


0.0000 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0053 


0.0000 


undef 


0.0000 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


. Lunge 


0.0031 


0.0000 


undef 


0.0000 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0166 


0.0000 undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0022 


0.0000 


undef 


0.0000 


U t e rus_Endome t r i um 


0.0068 


0.0000 


undef 


0.0000 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0032 

Prostata-Hyperplasie 0.0059 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.002 6 

Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0061 

0.0000 ■ 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
E ndo k r i ne s __Ge webe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0136 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0041 

0.0000 

0.0057 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0068 

0.0000 

0.0000 
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DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ED. NO: 53 

NORMAL TUMOR Verhaeltnisse 

SHaeufigkeit %Haeufigkeit N/T T/N 



Blase 


0. 


0195 


0, 


.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Endokrines__Gewebe 


0. 


oooo 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0. 


0000 


0. 


,0010 


0. 0000 undef 


Ha ema t opoe t i s c h 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Haut 


0. 


0037 


0. 


.0000 


undef 


0.0000 


Hepatisch 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Herz 


0. 


0011 


0. 


oooo 


undef 


0.0000 


Hoden 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0. 


oooo 


0. 


oooo 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0. 


oooo 


0. 


oooo 


undef 


undef 


Niere 


0. 


0027 


0. 


.0000 


undef 


0.0000 


Pankreas 


0. 


oooo 


0. 


,0055 


0.0000 undef 


Penis 


0. 


oooo 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0. 


oooo 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Uterus_Endometrium 


0. 


oooo 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Ut e rus_Myoiaet r ium 


0. 


0076 


0, 


.0000 


undef 


0.0000 


Uterus_allgemein 


0. 


oooo 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0. 


oooo 











Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Weiss e_Blutkoerperchen 0.0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Ha ema t opo e t i s ch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0000 

0.0039 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haemat opoe ti sen 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0032 

0.0000 

0.0000 

0.0020 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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TVWHON 





I V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 

Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 55 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0234 


0, 


.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Eiers.tock. 


0..0000. 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Ha ema t opoe t i s ch 


0.0013 


0. 


0000 


undef 


0.0000 


Haut 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0. 


0077 


0.0000 undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Uterus Endometrium 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein . 


0.0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 











Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0 . 0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
EndokrinesjSewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ED. NO: 57 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


SHaeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0025 


0.0000 undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Gehirn 


0.0007 


0.0000 


undef 0.0000 


Haema t opo e t i s c h 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef undef ' 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Lunge 


0.0010 


0.0041 


0.2540 3.9367 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Niere 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Pankreas 


0.0000 


0.0055 


0.0000 undef 


Penis 


0.0000 


0.0267 


0.0000 undef 


Prostata 


0.0065 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus_Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


U t e rus_Myome t r ium 


0.0000 


0.0068 


0.0000 undef 


Ut e rus_a 1 lgeme in 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 







Prostata-Hyperplasie 0.0030 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0039 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0036 
Lunge 0.0036 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0077 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 59 
NORMAL TUMOR Verhaeltnisse 





%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0273 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehim 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ha ema t opoe t i s ch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef . 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0117 


0.0000 undef 


Lunge 


0.0000 


0.0020 


0.0000 undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Endometrium 


0.0Q00 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rus_a 1 1 geme in 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 









Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0 . 0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehim 
Haema t opoe ti sen 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock__t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0.000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 61 




NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit %Haeufigkeit 


N/T T/N 


Blase 


0. 0156 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust 




0 0000 


undef undef 


Duenndarm 




0 . 0165 


0.3707 2.6973 


Eierstock 


0. 0030 


0. 0052 


0. 5756 1. 7372 


Endokrines_Gewebe 


0.0034 


0.0075 


0.4528 2.2083 


Gastrointestinal 


0 . 0000 


0. 0046 


0.0000 undef 


Gehirn 


0 . 0067 


0.0051 


1.2959 0.7716 


Haematopoetisch 


0 0000 


0.0000 


undef undef 


Haut 


0 0000 


0. 0000 


undef undef 


Hepatisch 


0 0000 


0.0000 


undef undef 


Herz 


0. 0074 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0 . 0000 


0.0117 


0.0000 undef 


Lunge 


0.0031 


0.0061 


0.5080 1. 9684 


Magen-Speiseroehre 


0.0097 


0.0077 


1.2605 0. 7933 


Muskel-Skelett 


0.0034 


0.0120 


0.2856 3. 5020 


Niere 


0.0081 


0.0068 


1. 1896 0 . 8406 


Pankreas 


0.0066 


0.0000 


under 0.0000 


Penis 


0.0060 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0. 0000 


0.0000 


unde f unde f 


Uterus Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


U t e rus_Myome t r ium 


0.0000 


0.0068 


0 . 0000 under 


Uterus_allgemein 


0.0153 . 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 






Prostata-Hyperplasie 


0.0030 






Samenblase 


0.0000 






Sinnesorgane 


0.0000 






Weisse_Blutkoerperchen 


0.0061 






Zervix 


0.0000 







FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0056 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0079 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0036 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0249 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeuf igkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0152 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0064 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0130 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0082 
Nerven 0.0010 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0042 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 63 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0351 


0.0051 


6.8645 0.1457 


Brust 


0.0026 


0.0075 


0.3403 2.9389 


Duenndarm 


0.0031 


0.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0000 


0.0052 


0.0000 undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0034 


0.0000 


undef 0.0000 


Gastrointestinal 


0.0019 


0.0046 


0.4142 2.4145 


Gehirn 


0.0015 


0.0041 


0.3600 2.7779 


Haematopoetisch 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0073 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0048 


0.0000 


undef 0.0000 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef undef • 


Hoden 


0.0058 


0.0117 


0.4920 2.0326 


Lunge 


0.0042 


0.0041 . 


1.0161 0.9842 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0120 


0.0000 undef 


Niere 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Pankreas 


0.0017 


0.0000 


undef 0.0000 


Penis 


0.0030 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0022 


0.0000 


undef 0.0000 


U t e r us_Endome t r i urn 


0.0068 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus Myometrium 


0.0076 


0.0000 


undef 0.0000 


Ute rus_a 1 lgeme in 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 







Prostata-Hyperplasie 0.0089 

Samenblase 0.0000 

S innesorgane 0.0118 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0009 

Zervix 0.0106 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutge f aes se 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0278 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0061 

0.0000 

0.0000 



NORMIERTE / SUBTRAH IERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 

Brust 0.0000 

Eierstock_n 0.0000 

Eierstock_t 0.0000 

Endokrines_Gewebe 0 . 0000 

Foetal 0.0012 

Gastrointestinal 0.0122 

Haematopoetisch 0.0000 

Haut-Muskel 0.0097 

Hoden 0.0000 

Lunge 0.0000 

Nerven 0.0050 

Prostata 0.0068 

Sinnesorgane 0.0000 

Uterus n 0.0042 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 65 



Blase 
Brust 
Duenndarm 
Eierstock 
Endokrines_Gewebe 
Gastrointestinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz 
Hoden 
Lunge 

Magen-Speiseroehre 
Muskel-Skelett 
Niere 
Pankreas 
Penis 
Prostata 
Ut e rus_Endome t r ium 
V t e rus_Myome t r ium 
Uterus_ allgemein 
Brust-Hyperplasie 
Prostata-Hyperplasie 
Samenblase 
Sinnesorgane 
Weiss e_Blut koe rpe r chen 
Zervix 



NORMAL 

%Haeufigkeit 

0.0195 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0030 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0089 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



TUMOR 

%Haeufigkeit 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0.0000 
0.0000 
0000 
0000 
0000 
0060 
0000 
0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 



Verhaeltnisse 

N/T T/N 

undef 0.0000 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 
0.0000 undef 

undef undef 

undef undef 

undef 0.0000 

undef undef 

undef undef 

undef undef 

undef undef 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eiersto.ck_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0077 

0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 67 

NORMAL TOMOR Verhaeltnisse 

%Haeufigkeit SHaeufigkeit N/T T/N 



Blase 


0. 


0390 


0. 


.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0. 


0017 


0. 


.0000 


undef 


0.0000 


Gastrointestinal 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Haema t opo e t i s ch 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Haut 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Herz 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0. 


0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0. 


0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Niere 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Penis 


0. 


0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Prostata 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Uterus_Endometrium 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


U t e rus_Myome t r ium 


0. 


0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0. 


0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


Brust -Hype rpl as ie 


0. 


0000 











Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0 . 0235 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0036 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0245 

0.0000 

0.0000 

0.0057 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



71 



ZL 



0000*0 
OOOO'O 
OOOO'O 
0000*0 
OOOO'O 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

NaaaHionaia aa,H3iHVHJ.ans/a.LH3iwH0N 



atre&josauuxs 

a£urvi 
uapoH 

Xa^snw-in^H 

xp s x ^aodo^BXtiaPH 

eqaM99 sauxj^opua 



S9 



09 



ss 



OS 



0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

eeoo'o 

0000*0 
0000*0 
0000*0 



auBfiaosauuxs 
eq.uaDPX<3 
aaaxuuaqaH 
assa^afi^nxa-z-z^H 

tuxt-as 
bunxx°T M ^ u a 



SP 



OP 



se 



0000*0 XTAaaz _ 

0000*0 uaxpjacLrao^nxa assxea o£ 

0000 * 0 aupfiiosauuTs 

0000*0 ss^xqusTires 

0000*0 aT ST5 T d:t9dA H-^^so3d 

0000*0 axsi?xckadAH-:*sn;ia 

SZ 



0Z 



japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


ux auiafix X^~ snj 9 *ifl 


japun 


japtm 


0000*0 


0000*0 


innxj^aTnoAw _ STiaa^n 


japtm 


japun 


0000*0 


0000*0 


wn t a 3 axuopu a~ sta a^ n 


gapun 


gapxm 


0000*0 


0000*0 




japim 


rjapxm 


0000*0 


0000*0 


STuaa 


gapxm 


gapun 


0000*0 


0000*0 


spa^^uBa 


japuxi 


japxm 


0000*0 


0000*0 


actaxN 


japuxi 


japiiri 


0000*0 


0000*0 


^^axa>{S-T^s"W 


japim 


japun 


0000*0 


0000*0 


aaqacaasxads-uafnsw 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


afiunq 


japun 


japtm 


0000*0 


0000*0 


uapoH 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


zaaH 


japxm 


gaptm 


0000*0 


0000*0 


qosx^edaH 


5 spun 


tiaptm 


0000*0 


0000*0 




gaptm 


japun 


0000*0 


0000*0 


ijp sx 4aodoq.T2inaT2H 


^apun 


gapun 


0000*0 


0000*0 


uaxqao 


japun 


:japun 


0000*0 


0000*0 


XBux^sa^tixoj^sEO 


gapun 


japun 


0000*0 


0000*0 


aqaMa£)~sauxj^opua 


japim 


japun 


0000*0 


0000*0 


^oo^sjaxa 


japun 


japtrn 


0000*0 


0000*0 


unepuuariQ 


japun 


japun 


0000*0 


0000*0 


isrua 


0000*0 


japun 


0000*0 


5610*0 


asexa 




J./N }T9>[6T3ttaT?H% 


}-ra}[fiTjnaT?H% 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ED. NO: 69 

NORMAL TUMOR Verhaeltnisse 

%Haeufigkeit %Haeufigkeit N/T T/N 



Blase 


0. 


0858 


0. 


0077 


11.1866 0 


Brust 


0. 


0102 


0. 


0075 


1.3611 0.7347 


Duenndann 


0. 


0092 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0. 


0060 


0. 


0260 


0.2303 4.3431 


Endokrines_Gewebe 


0. 


0068 


0. 


0125 


0.5434 1.8403 


Gastrointestinal 


0. 


0038 


0. 


0278 


0.1381 7.2434 


Gehirn 


0. 


0022 


0. 


0144 


0.1543 6.4818 


Haematopoetisch 


0. 


0013 


0. 


0379 


0.0353 28.3379 


Haut 


0. 


0734 


0. 


1695 


.0.4332 2.3084 


Hepatisch 


0. 


0000 


0. 


0194 


0.0000 undef 


Herz 


0. 


0159 


0. 


0137 


1.1565 0.8647 


Hoden 


0. 


0000 


0. 


0468 


0.0000 undef 


Lunge 


0. 


0073 


0. 


0164 


0.4445 2.2496 


Magen-Speiseroehre 


0. 


0000 


0. 


0230 


0.0000 undef 


Muskel-Skelett 


0. 


0069 


0. 


0180 


0.3807 2.6265 


Niere 


0. 


0163 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Pankreas 


0. 


0066 


0. 


0055 


1.1966 0.8357 


Penis 


0. 


0210 


0. 


02 67 


0.7862 1.2719 


Prostata 


0. 


0044 


0. 


0021 


2.0473 0.4885 


Uterus__Endometrium 


0. 


0338 


0. 


0000 


undef 0.0000 


U t erus_Myome t r ium 


0. 


0076 


0. 


0068 


1.1223 0.8911 


Uterus_allgemein 


0. 


0255 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


.0. 


0128 









Prostata-Hyperplasie 0.0119 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0 . 0235 
Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gas trointens tinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
He r z -B 1 u tge f aes s e 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
S inne so rgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0139 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0462 

0.0036 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0051 . 

0.0245 

0.0128 

0.0000 

0.0000 

0.0227 

0.0154 

0.0000 

0.0171 

0.0068 

0.0155 

0.0000 
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Elekironischer Northern fur SEQ. ID. NO: 71 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0234 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duennda rm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef" 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haematopoetisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


l lQUvLl ±J^^ ± O W ^ V^dl^ W 


0 . 0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rus_E ndome t r i urn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ute rus_a 1 lgeme i n 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase .0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haema topoe t i s ch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
,0000 
0000 
.0000 
0000 
,0000 
0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Ha ema topoe t is ch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000. 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 73 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


SHaeufigkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0013 


0.0000 


undef 


0.0000 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0007 


0.0000 


undef 


0. 0000 


Haematopoetisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0030 


0.0000 


undef 


0.0000 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


UterusJEndometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rus_a 1 1 geme in 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust -Hype rpl as ie 0.0000 

Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

iisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0139 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE B I B L I OTHEKEN 
%Haeuf igkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrine s_Ge webe 0.0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 75 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0013 


0.0000 


undef 


0.0000 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0025 


0.0000 undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haematopoetisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0011 


0.0000 


undef 


o.oooo" 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0010 


0.0000 


undef 


0.0000 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U t e r us_Endome t r i urn 


0.0068 


0.0000 


undef 


0.0000 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Brust -Hype rpl as ie 


0.0000 









Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Wei sse_Blutkoerper chen 0.0009 
Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0 . 0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0012 
Gastrointestinal. . 0 . 0000 
Haematopoetisch 0.0057 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ED. NO: 77 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0351 


0.0051 


6.8645 0.1457 


Brust 


0.0026 


0.0019 


1.3611 0.7347 


Duenndarm 


0.0061 


0.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0000 


0.0104 


0.0000 undef 


Endokrines Gewebe 


0.0034 


0.0000 


undef 0.0000 


Gastrointestinal 


0.0019 


0.0093 


0.2071 4.8289 


Gehim 


0.0067 


0.0010 


6.4796 0.1543 


Haematopoetisch 


0.0013 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Hepatisch 


0.0095 


0.0000 


undef 0.0000 


Herz 


0.0117 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0.0058 


0.0000 


undef 0.0000 


Lunge 


0.0010 


0.0041 


0.2540 3.9367 


Magen-Speiseroehre 


0.0097 


0.0077 


1.2605 0.7933 


Muskel-Skelett 


0.0017 


0.0000 


undef 0.0000 


Niere 


0.0054 


0.0137 


0.3965 2.5219 


Pankreas 


0.0017 


0.0000 


undef 0.0000 


Penis 


0.0060 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


D t e rus_Endome t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Ut e ru s_Myome t r i urn 


0.0229 


0.0000 


undef 0.0000 


U te rus_a 1 1 geme in 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0032 







Prostata-Hyperplasie 0.0030 
Samenblase 0^0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Weiss e_Blutkoerperchen 0.0035 
Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0056 
Gehim 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0072 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeuf igkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0101 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0087 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0 . 0057 
Haut-Muskel 0.0130 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0090 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0458 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 79 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




SHaeufigkeit 


SHaeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0351 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndara 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haema t opoe t i s ch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0037 


0.0000 


undef 


0 0000 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


unde f 


undef ■ 


Herz 


0.0000 


0 0000 




undef 


Hoden 


0.0000 


0 0000 


undef 


undef 


Lunge 


0 . 0000 


0.0000 


undef 




Magen— Speiseroehre 


0 . 0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Endomet rium 


0.0000 . 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rus_Myome t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



B rust -Hype rpl as ie 0.0000 

Prostata-Hyperplasie 0 . 0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0 . 0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch .0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0 . 0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE B I BL I OTHE KEN 
%Haeuf igkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0 - 0000 

Foetal 0.0000 . 
Gastrointestinal. 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0 . 0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektxonischer Northern fur SEQ. ID. NO: 81 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




SHaeufigkeit 


fcHaeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haematopoetisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef . 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0000 . 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ut erus_My ome t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


0 t e rus_a 1 lgeme in 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0000 

Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutko.erperchen 0 . 0000. 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0 . 0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Bektronischer Northern fur SEQ. ID. NO. 83 





NORMAL 




Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


isnacUl lyAclL. 


N/T 


T/N 


Blase 


0. 


.0273 


0 . 0026 


10.6781 




0. 


0013 


n nnnn 


undef 


0.0000 
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o nnnn 


undef 


0.0000 
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0000 


o nnnn 


undef 


undef 
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0000 
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undef 


undef 


Gehirn 
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undef 
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undef 


undef 
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undef 


undef 
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u . uuuu 


undef 


0.0000 


Hoden 


0 . 


0000 


n nnnn 
u « uuuu 


undef 


undef 


Lunge 
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0052 


u . uuuu 


undef 


0.0000 
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0000 
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u . uuuu 


undef 


undef 


F1U5 Kcl OKclcUl 


0. 


0017 


n nnnn 
u . uuuu 


undef 


0.0000 


Nl ere 


0. 


0000 


n nnnn 

u . uuuu 


undef 


undef 


PankreaS 


0. 


0050 


u . uuuu 


undef 


0.0000 


Penis 


0. 


0000 


u . uuuu 


undef 


undef 
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0044 


n nn9i 
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0000 
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u . uuuu 


undef 


undef 


Uterus Myometrium 


0. 


0000 


a nnnn 
u . uuuu 


undef 


undef 


Ut e rus_a 1 lgeme in 


0. 


0000 


0.0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0. 


0000 








Prostata-Hyperplasie 


0, 


0000 








Samenblase 


0. 


0000 








Sinnesorgane 


0. 


0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0. 


0000 








Zervix 


0. 


0000 









Entwicklung 
Gas t ro in tens tinal 
Gehirn 
Haematopoet i sch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0061 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_jn 
Eierstock_t 
Endokrines^Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0068 

0.0000 
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0.0000 
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0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 85 





NORMAT 

1 1 \J Ml" 1 » 




Verhaeltnisse 
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undef 


undef 


Haut 


A nnfirt 
U . UUUU 


A A A A A 

U . UUUU 


undef 


undef 


Hepatisch 


a a a aa 
U . UUUU 


A A AAA 

U . UUUU 


undef 


undef 


Herz 


a aa a a 
U . UUUU 


A AAA A 

U . UUUU 


undef 


undef 


Hoden 


a ftn a a 
U . UUUU 


A AAA A 

U . UUUU 


undef 


undef 


Lunge 


n nn aa 
U . UUUU 


A A A A A 

U . UUUU 


undef 


undef 


Magen— Speiseroehre 


a An An 
U . UUUU 


A A A A A 

U . UUUU 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0. 0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ute rus__Myomet r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus^allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0000 
Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gas t ro intens t ina 1 
Gehim 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORM I ERTE / S UBTRAH I ERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 . 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 87 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


%Haeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0. 0156 


0. 0000 


undef 


0. oooo 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0 . 0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0026 


0.0000 


undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0038 


0.0000 


undef 


0.0000 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haematopoetisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0. 0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0011 


0.0000 


undef 


0.0000 


Hoden 


0 .0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0 . 0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


MusKel— SJcelett 


u . uuuu 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0055 


0.0000 undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rusJEndorae t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rus_Myome t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust -Hype rplasie 
Prostata-Hyperplasie 
Samenblase 
Sinnesorgane 
We i s s e_B 1 u t ko e rper chen 
Zervix 



0.0Q00 
0.0000 
0000 
0000 
0000 
0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0000 
0000 
.0000 
0000 
0000 
0000 
0000 
.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock__t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.00Q0 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


SHaeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haematopoetisch 


0.0000 . 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 . 


0.0000 


undef 


undef 


U t e rus_E ndome t r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ut erus _al 1 geme in 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0000 

Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0000 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines^_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0000 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0000 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 91 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


SHaeufigkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ha ema t opoe t i s ch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef ■ 


Herz 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


.undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0. 0000 


0. 0000. 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 




Uterus Myometrium 


0. 0000 


0 0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Brust-Hyperplasie 


0.0000 








Prostata-Hyperplasie 


0.0000 








Samenblase 


0.0000 








Sinnesorgane 


0.0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0.0000 








Zervix 


0.0000 









Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokr ine s_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 93 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0234 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust 


0.0166 


0.0226 


0.7372 1.3564 


Duenndarm 


0.0000 


0.0165 


0.0000 undef 


Eierstock 


0.0270 


0.0000 


undef 0.0000 


Endokrines Gewebe 


0.0238 


0.0276 


0.8645 1.1567 


Gastrointestinal 


0.0115 


0.0093 


1.2425 0.8048 


Gehirn 


0.0089 


0.0072 


1.2342 0.8102 


Haematopoetisch 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0.0220 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0143 


0.0518 


0.2757 3.6266 


Herz 


0.0148 


0.0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0.0230 


0.0117 


1.9679 0.5082 


Lunge 


0.0218 


0.0266 


0.8207 1.2185 


Magen-Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Muskel-Skelett 


0.0120 


0.0120 


0.9994 1.0006 


Niere 


0.0081 


0.0137 


0.5948 1.6813 


Pankreas 


0.0149 


0.0221 


0.6731 1.4857 


Penis 


0.0180 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0240 


0.0213 


1.1260 0.8881 


Ut e rus_Endoiae t r ium 


0.0068 


0.0000 


undef 0.0000 


U t e r us_Myome t r ium 


0.0229 


0.0340 


0.6734 1.4851 


Uterus_allgemein 


0.0204 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0,0224 







Prostata-Hyperplasie 0.0208 

Samenblase 0.0445 

Sinnesorgane 0.0235 

Weisse^Blutkoerperchen 0.0009 

Zervix 0.0213 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0167 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0079 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0 . 0000 
Herz-Blutgef aesse 0 . 0000 
Lunge 0.0108 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0061 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMI ERTE /SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0 . 024 5 
Foetal 0.0099 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0065 
Hoden 0.0154 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0020 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0042 
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I V 0£9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 

Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 95 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0351 


0.0026 


13.7290 


Brust 


0.0026 


0. 0094 


0.2722 3 6736 


Duenndarm 


0.0031 


0 0000 


undef 0 0000 


Eiers tock 


0.0000 


0. 0026 


0 0000 unripf 


F!nrirtle?*i ne»s (?Pwpbp 


0 0000 


0. 0075 


0 . 0000 undef 


Gastrointestinal 


0.0000 


0. 0093 


0 0000 tinHpf 


Gehim 


0.0037 


0 . 0051 


0 7200 1 3890 


Haematopoetisch 


0. 0027 


0 0000 


nndpf 0 0000 


Haut 


0.0073 


0 0000 


nnripf 0 onno 


Hepatisch 


0. 0190 


0. 0129 


1 4706 0 6800 


Herz 


0. 0064 


0 0000 


unHpf 0 0000 

UllUCL V ■ WW 


Hoden 


0.0058 


0. 0117 


0 4920 2 0326 


Lunge 


0. 0021 


0 . 0061 


0 3^87 ? 

U • JJO 1 & t JJ&U 


Magen — Speiseroehre 


0.0000 


0. 0077 


0 . 0000 undef 


Mn<5lcpl -SIcpI pt* t 


0 0000 


0 0060 


0 0000 nnripf 


Niere 


0.0081 


0 0068 


1 1896 0 840fi 


Pankreas 


0 . 0050 


0. 0166 


0 2991 3 34?8 


Penis 


0 0060 


0 0000 

\J * \J \J \J\J 


nndpf 0 0000 

UlluCi, w . ww 


Prostata 


0. 0044 


V * U JLUD 




Uterus Endometrium. 


0 .0000 


0.0000 


undef undef 


fTf- 7—1 1 0 MvoTnot* V i 1TT71 


0 0000 


0.0068 


0.0000 undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Brus t-Hype rplas ie 


0.0000 






Pros tata-Hype rplas ie 


0.0000 






Samenblase 


0.0000 






Sinnesorgane 


0.0000 






Weiss e_Blutkoerperchen 


0.0061 






Zervix 


0.0000 







Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
0.0000 
0.0028 
0.0063 
0.0079 
0.0000 
0.0000 
0036 
0000 
0000 
0062 
.0000 
0.0000 
0.0251 



Brust 
Eierstock_ n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0116 

0.0000 

0.0000 

0.0194 

0.0000 

0.0082 

0.0010 

0.0000 

0.0155 

0.0208 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 97 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit 


N/T 


T/N 


Blase 


0 


.0195 


0 


.0000 


undef 


0 


.0000 


Brust 


0 


.0064 


0, 


.0038 


1 


.7013 


0, 


.5878 


Duenndarm 


0 


.0061 


0. 


.0000 


undef 


0, 


.0000 


Eierstock 


0 


.0030 


0. 


.0156 


0. 


.1919 


5. 


.2117 


Endokrines Gewebe 


0, 


.0136 


0. 


.0251 


0, 


.5434 


1. 


.8403 


Gastrointestinal 


0. 


.0134 


0. 


.0139 


0, 


.9664 


1. 


.0348 


Gehirn 


0. 


.0074 


0, 


.0277 


0. 


.2667 


3. 


.7502 


Haematopoetisch 


0, 


.0134 


0. 


,0000 


undef 


0. 


,0000 


Haut 


0, 


,0037 


0. 


,0000 


undef 


0. 


.0000 


Hepatisch 


0. 


.0048 


0. 


0065 . 


0. 


.7353 


1. 


3600 


Herz 


0. 


.0127 


0. 


0412 


0. 


,3084 


3. 


2426 


Hoden 


0. 


,0115 


0. 


0585 


0. 


,1968 


5. 


0816 


Lunge 


0. 


0104 


0. 


0204 


0. 


,5080 


1. 


9684 


Magen-Speiseroehre 


0. 


,0193 


0. 


0230 


0. 


8404 


1. 


1900 


Muskel-Skelett 


0. 


0120 


0. 


0240 


0. 


4997 


2. 


0011 


Niere 


0. 


0054 


0. 


0068 


0. 


7930 


1. 


2610 


Pankreas 


0. 


0083 


0. 


0331 


0. 


2493 


4. 


0114 


Penis 


0. 


0030 


0. 


0000 


undef 


0. 


0000 


Prostata 


0. 


0240 


0. 


0277 


0. 


8661 


1. 


1545 


Uterus Endometrium 


0. 


0000 


0. 


1055 


0. 


0000 


undef 


Uterus_Myometrium 


0. 


0152 


0. 


0000 


undef 


0. 


0000 


Uterus_allgemein 


0. 


0153 


0. 


0000 


undef 


0. 


0000 


Brust-Hyperplasie. 


0. 


0064 















Prostata-Hyperplasie 0.0178 

Samenblase 0.0089 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0113 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0111 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0039 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0036 
Lunge 0.0181 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0124 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0249 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0051 
EndokrinesjSewebe 0.0000 
Foetal 0.0012 
Gastrointestinal 0.0122 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0065 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0082 
Nerven 0.0070 
Prostata 0.0068 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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T V 0£9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 99 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0312 


0 


.0026 


12.2035 


Brust 


0.0166 


0 


.0132 


1.2638 0.7912 


Duenndarm 


0.0061 


0 


.0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0.0090 


0, 


.0026 


3.4538 0.2895 


Endokrines Gewebe 


0.0085 


0. 


.0025 


3.3962 0.2944 


Gastrointestinal 


0.0115 


0, 


.0231 


0.4970 2.0121 


Gehirn 


0.0074 


0, 


.0082 


0.8999 1.1112 


Ha ema t opoe t i s ch 


0.0120 


0. 


.0379 


0.3176 3.1487 


Haut 


0.0147 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0.0000 


0. 


.0000 


undef undef 


Herz 


0.0085 


0. 


.0275 


0.3084 3.2426 


Hoden 


0.0058 


0. 


,0000 


undef 0.0000 


Lunge 


0.0104 


0. 


,0061 


1. 6934 0.5905 


Magen-Speiseroehre 


0.0193 


0. 


,0000 


undef 0.0000 


Muskel-Skelett 


0.0051 


0. 


0180 


0.2856 3.5020 


Niere 


0.0109 


0. 


0274 


0.3965 2.5219 


Pankreas 


0.0017 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Penis 


0.0150 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0022 


0. 


0000 


undef 0.0000 


U t e ru s_E ndome t r i um 


0.0203 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0. 


0000 


undef undef 


Uterus_allgemein 


0.0255 


0. 


0000 


undef 0.0000 



Brust-Hyperplasie 0.0224 
Prostata-Hyperplasie 0.0059 
Samenblase 0.0089 
Sinnesorgane 0.0118 
WeisseJBlutkoerperchen 0.0113 
Zervix 0.0106 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0139 
Gastrointenstinal 0.0111 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0039 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0260 
Herz-Blutgefaesse 0.0107 
Lunge 0.0036 
Nebenniere 0.0507 
Niere 0.0247 
Placenta 0.0061 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0051 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0035 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0057 
Haut-Muskel 0.0130 . 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0000 
Nerven 0.0040 
Prostata 0.0205 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus. n 0.0042 
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001 : ON (H OHS m uJsquoN jaqosniojpjaig 



I V 0Z9 81 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ED. NO: 101 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




SHaeufigkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0234 


0 


.0026 


9.1527 0.1093 


Brust 


0.0077 


0 


.0094 


0.8166 1.2245 


Duenndarm 


0.0123 


0 


.0000 


undef 0 . 0000 


Eierstock 


0.0060 


0 


.0000 


undef 0.0000 


Endokrines Gewebe 


0.0034 


0 


.0050 


0. 6792 1.4722 


Gastrointestinal 


0.0057 


0 


.0139 


0.4142 2 4145 


Gehirn 


0.0015 


0, 


.0021 


0.7200 1 3890 


Haematopoetisch 


0.0000 


0, 


. 0000 


unde f unde f 


Haut 


0.0073 


0, 


. 0000 


unfipf o nnnn 


Hepatisch 


0.0048 


0, 


. 0129 


0 367fi 7 7P0fl 

Ui JD/D £* * 1 Z\J\J 


Herz 


0.0074 


0. 


. 0000 


nnHpf n nnnn 


Hoden 


0.0058 


0 . 


.0000 


nnHof n nnnn 


Lunge 


0.0052 


0. 


.0020 


2.5402 0.3937 


Magen-Speiseroehre 


0.0097 


0, 


.0077 


1.2605 0.7933 


Muskel-Skelett 


0.0069 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Niere 


0.0081 


0. 


,0137 


0.5948 1.6813 


Pankreas 


0.0000 


0. 


0166 


0.0000 undef 


Penis 


0.0150 


0. 


.0800 


0.1872 5.3421 


Prostata 


0.0109 


0. 


.0085 . 


1.2795 0.7815 


U t erus_Endome t r ium 


0.0068 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Uterus_Myometrium 


0.0076 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Uterus_allgemein 


0.0102 


0. 


0000 


undef 0.0000 



Brust- Hype rpl as ie 0.0064 

Prostata-Hyperplasie 0.0059 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0118 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0078 

Zervix 0.0213 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
Entwicklung 0.0000 
Gastrointenstinal 0.0056 
Gehirn 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut 0.0000 
Hepatisch 0.0000 
Herz-Blutgefaesse 0.0000 
Lunge 0.0108 
Nebenniere 0.0000 
Niere 0.0000 
Placenta 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0408 
Eierstock_n 0.1595 
Eierstock_t 0.0101 
Endokrines_Gewebe 0 . 0000 
Foetal 0.0029 
Gastrointestinal 0.0122 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0130 
Hoden 0.0154 
Lunge 0.0082 
Nerven 0.0000 
Prostata 0.0000 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 
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I V 0Z9 81 86T 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO. 103 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0 . 


.0156 


0.. 


0000 


undef 


0. 0000 


BruS t 


0 . 


0000 


0. 


0000 


under* 


undef 


Duetmda rm 


n 

u . 


• UUuU 


n 

U i 


nnnn 

uuuu 


undef 


undef 


Eierstock 


n 
u . 




0. 


0000 


under* 


undef 


FnHnky i t\ f^pwphp 

ULlUVJnL J.ILCO UCnCUC 


u « 


0000 


0 . 


0000 


under* 


undef 


(ia <j t~ tot nt~^<5l~ i nfl 1 


u • 


nm q 


n 
u * 


nnnn 
uuuu 


under* 


0.0000 


Gehirn 


U - 


nnnn 




nnnn 

UUUU 


under" 


undef 




n 

u < 


. uuuu 


u . 


uuuu 


under* 




nd lh_ 


U . 


> UUUU 


n 
U . 


UUUU 


undef" 


undef 




U . 


. UUUU 


n 
U . 


nnnn 
, UUUU 


undef 


undef 




U . 


. UUUU 


A 

U . 


, uuuu 


undef 


undef 


Hoden 


n 


nnnn 


n 

U i 


nnnn 
. uuuu 


undef 


undef 


Lunge 


u • 


nnnn 


0 


0000 




undef 




n 

u < 


0000 


0, 


oooo 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0 . 


.0000 


0 . 


0000 


undef 


undef 


Niere 


n 

u < 


nnnn 

. UUUU 


0 


0000 




undef 


Pankreas 


0. 


. 0000 


0. 


0000 


undef 


undef 


Penis 


0, 


, 0000 


0. 


, 0000 


undef 


undef 


Prostata 


n 
u - 


nnnn 

. UUUU 


0 . 


0000 




undef 


Uterus Endometrium 


0. 


.0000 


0, 


.0000 


undef 


undef 


fit" £1 yi l c MVOJUP't" 7" 1 Tim 


0, 


.0000 


0. 


,0000 


undef 


undef 


U t e r us_a 1 1 geme i n 


0. 


.0000 


0. 


.0000 


undef 


undef 


Brus t -Hype rp las ie 


0. 


.0000 










rostata-Hyperplasie 


0, 


.0000 










Samenblase 


0. 


.0000 










Sinnesorgane 


0. 


.0000 










3se_Blutkoerperchen 


0. 


.0000 










Zervix 


0. 


.0000 











Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haema t opoe t i s ch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 . 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 105 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf iakeit 




N/T T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 0.0000 


Brus t 


0 .0115 


0.0132 


0. 8750 1 . 1429 


Due nn del xrm 


0.0092 


0.0000 


undef 0.0000 


PA PT**?t"rtr'lf 


0 .0090 


0 .0052 


1.7269 0.5791 




0 . 0034 


0. 0050 


0. 6792 1. 4722 


Gastrointestinal 


0.0115 


0.0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0.0030 


0.0041 


0.7200 1.3890 




0.0013 


0 0000 


undef 0.0000 


Haut 


0;0073 


0.0000 


unde f 0.0000 




0 0000 

\J • www 


0. 0129 


0 0000 nnripf 


Herz 
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0 0000 


unrif^f o noon 


Hod en 


0 0000 

\J • V U VU 


0 . 0117 




Lunge 


0 . 0042 


o nono 

U . UUUU 


nnHp'F n nnnn 


M a nan — Qnft 4 tf^>*rto^T*A 

wayen opciserucnre 


n nnQ7 
u.uu?/ 
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nnHof n nnnn 


WUo Kcl"OJlcJ,cl.L 


U . UUJ1 


n nnnn 


nnHof n nnnn 

lUlUGi. U • UUUU 


Niere 


0 .0027 


0.0068 


0.3965 2 . 5219 


Pankreas 


0.0050 


0.0000 


undef 0.0000 


Penis 


0.0180 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0109 


0.0085 


1.2795 0.7815 


Uterus_Endometrium 


0.0068 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus__Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


U t e rus _a 1 1 geme i n 


0.0051 


0.0000 


undef 0.0000 


Brus t - Hype rpl as i e 


0.0064 







Prostata-Hyperplasie 0.0059 
Samenblase 0.0178 
Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 
Zervix 0.0319 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0125 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0107 

0.0108 

0.0254 

0.0000 

0.0121 

0.0249 

0.0000 



Brust 
Eierstock_ n 
Eierstock_t 
Endokr ine s_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0051 

0.0000 

0.0099 

0.0122 

0.0000 

0.0259 

0.0000 

0.0082 

0.0100 

0.0000 

0.0000 

0.0042 
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5*20*0 
£020*0 
0000*0 
0000*0 

NSTMaHtLOIISIQ 3iH3IHVHienS/aiH3IWH0N 



U srua^fl 
euebaosaxiuTs 

abum 
uapOH 

tpS T } aodO }^B29eH 



39 £.2*0 
0000*0 
X2X0*0 
3900*0 
£.050*0 
X8X0*0 
£X20*0 
0000 
0000 
6£.00 
52X0 
£.9X0*0 
8£.20*0 

Sni303 



auefizrosauirts 

ajaxtl 
ajaxuuaqaN 

asseejafrjnxa-zaaH 
xtosT^pdaH 



6X£0*0 xt^az 

£.800*0 uatpjadaao^nxg assxaa 

8XX0*0 au^Baossuuis 

8£.X0*0 asexquauiBs 

6500*0 aTsex^^c^H-H^e^soJd 







02£0*o 


ax svi djadAH-l srug 


0000*0 japun 


0000*0 


£5X0*0 


UTautafixT 15 " 21 ^" 3 ^!! 


japun 0000 * 0 


*020*0 


0000*0 


wiTa q.a\noA w~stia a 


0000 '0 gapun 


0000*0 


8900*0 


um tx ^amopua~sn j a 3 0 


69£.6*0 9£20*X 


1200*0 


2200*0 




0000*0 ?apun 


0000*0 


02X0'0 


STuaa 


82*£*£ X662*0 


0XX0*0 


££00*0 


seaztxusa 


£X89*X 8*65*0 


Lexo'o 


T800*0 


aaaxN 


£699** 2*X2*0 


0*30*0 


TSOO'O 


^^aia^s-T^snw 


japtm 0000*0 


£.0E0*0 


0000*0 


aaneoaasTads-*ia6PW 


6L2**0 0£.££*2 


20t0*0 


6£20*0 


a6uni 


gapxm japtm 


0000*0 


0000*0 


tiapOH 


2X***X 6£69*0 


5£.20*0 


T6XO*0 


zaaH 


iapun 0000*0 


6310*0 


0000*0 


^osT^pdaH 


0000*0 japun 


0000*0 


*8X0*0 




0£2£/* £.113*0 


6L£0*0 


0800 '0 


HOST^aodo^PiuaBH 


068£*T 003£.*0 


*9I0*0 


8TT0*0 




8*08*0 52*2*X 


9*00*0 


£.500*0 


XBUT^sa^UToa^spQ 


2*0X*X £.506*0 


5£.00*0 


8900*0 


aqaMa3~sauT^>iopua 


9*X5*9 5£5X*0 


06eo*o 


0900*0 




0000*0 japun 


0000*0 


1900*0 


ULiepuuana 


6£.03*0X 


6X00*0 


26X0*0 


3Stug 


85*2*0 8£.90** 


£.£.00*0 


2xeo*o 


999X9 


N/J, i/M 3xa>i6x3nai?H% 






essTU^xsetf-zaA 


howtu 


TVWHON 





T V 0Z9 8T 86T 3a 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 107 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 






SHaeufigkeit N/T 


T /N 


Blase 


0. 0156 


n nnnn 
u . Uuuu 


undef 


n nnnn 
u . uuuu 


Brus t 


n nnnn 
u - uuuu 


n nnnn 
u . UUUU 


undef 


undef 


Duennda nn 


n nnnn 


n nnnn 

u . UUUU 


undef 


undef 


Eierstock 


n nnnn 


n nnnn 
u , uuuu 


undef 


undef 


Endokrines Gewebe 


n nnnn 
u . uuuu 


n nnnn 
u * uuuu 


undef 


undef 


Gas trointestinal 


u . uuuu 


U . UUUU 


undef 


undef 


Gehi rn 


U t UU1 J 


a aa a a 
U. UUUU 


undef 


n nnnn 
u . UUUU 


Haenvatopoet i sen 


n nm i 


A AAA A 


undef 


n nnnn 


Lr an 4- 
AaUl 


u . uuuu 


a a nn n 
U . UUUU 


undef 


undef 


Hepatisch 


n nnnn 
u . uuuu 


A A AAA 
U . UUUU 


undef 


undef 


nerz 


n nnnn 
u . uuuu 


A AAA A 

U . UuUO 


undef 


undef 


Hoden 


u . uuuu 


A A A A A 
U . UUUU 


undef 


undef 


Lunge 


n nnnn 
u * uuuu 


0. 0000 


undef 


undef 


Magen~Speiseroehre 


n nnnn 
u . uuuu 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus Endometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Ut e r us _a 1 1 geme i n 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0.0000 

Prostata-Hyperplasie 0.0000 

Samenblase 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 

Zervix 0.0000 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

Entwicklung 0.0000 

Gastrointenstinal 0.0000 

Gehirn 0.0063 

Haeraatopoetisch 0.0000 

Haut 0.0000 

Hepatisch 0.0000 

Herz-Blutgefaesse 0.0000 

Lunge 0.0000 

Nebenniere 0.0000 

Niere 0.0000 

Placenta 0.0000 

Prostata 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haema topoe t i s ch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0032 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



in 



zu 



£800-0 

oooo-o 

VLZO'O 
0000*0 
*9X0*O 
0000*0 
0000 '0 

z.eoo*o 

0000*0 
0000*0 
0000 '0 
65i.0*0 
0000*0 
OOOO'O 

NaHaHionaiQ aj,Haimfaa,ans/aj.HaiwHON 







0000*0 








0000*0 








0000*0 








0000*0 


ajaiN 






0000*0 


ajaxuuaqaM 






0000*0 


a&urvi 






0000*0 


assa^jafi^nta-z^aH 






0000*0 


xpg-pedaH 






0000*0 








0000*0 


i*o s x^aodo^Buia^H 






0000*0 


uaxxja^ 






9900*0 








0000*0 


Simx^pTM^ua 














sruaoa 








0000*0 








5600*0 


uatfDjadaao5(4r»xa""9SSTart 






8XXO*0 


atiBBaosautiTS 






0000*0 


asBxquames 






6500*0 








3€00*0 


aTSBtdaadAH-^snjg 


0000*0 laptm 


0000*0 


TS00*0 


UTatnafi xx*3~saiaq n 


0000*0 jsptm 


0000*0 


9£00*0 


*jtmTJ4aiuoAw~sriJa^n 


japun 0000*0 


8390*0 


0000*0 


umTJ^amopu3""srua^n 


953C0 60Z.0*C 


1300*0 


5900*0 




^apun gapun 


0000*0 


0000*0 


STuaa 


^apun 0000*0 


1330*0 


0000*0 


seaj^u^a 


japun 0000*0 


£eT0*0 


0000*0 


ajaxti 


0000*0 japnn 


0000*0 


£100*0 


^aX^S-T^^W 


0000*0 33PU* 


0000*0 


Z.600'0 


aztjacaasxads-uafiBp* 


X36fr*0 X3£0*3 


T900*0 


53X0*0 


adxiUT 


iapun j spun 


0000*0 


0000*0 


uapoH 


0000*0 ispun 


0000*0 


3*00*0 


zaaH 


iapuri xapim 


0000*0 


0000*0 


qosx^BdaH 


0000*0 dF©pun 


0000*0 


ez.oo*o 




6z.ee*8s eseo*o 


85A0*0 


£300*0 


t-o s x a odo^ HuiaBH 


6639**7 0912*0 


eoio*o 


3300*0 


TXtTnao 


0000*0 J spun 


0000*0 


9600*0 


X*3UT^sa^xiTOj^s^9 


6888*S 869X*0 


00X0*0 


noo'o 


aqaM39~sauTa5[op-ua 


3*.e*.*X 95Z.S*0 


3500*0 


0£00*0 


XOoq.saax3 


ZL69'Z LOLZ'O 


59X0*0 


1900*0 


uuepuuana 


f>69t>*X 5089*0 


9900*0 


8eoo*o 


q.sruig 


0000*0. jspun 


0000*0 


56X0*0 


as^xH 


N/i i/N 3?a>i6x:-na*?H% 


3X3^6X1119^% 













sz 



03 



si 



01 



s 



u snja^n 59 
aupfijosauuxs 

U9AJ3N 

aSuni 

U9POH 09 

X95{snw-^neH 

x*o sx ^aodo^ einaiSH 

XBux^sa^uxoj^s-30 

X^aoi^ 

aqawas sauxa^opua gg 

3~~3(00}SJ3X3 

u~3(oo^saaxa 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 109 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0. 


0507 


0.0179 


2.8330 0.3530 


Brust 


0. 


0153 


0 0000 


undef 0 . 0000 


Du e rinds rm 


0 . 


0276 


0 0000 


nnde>f 0 0000 


^t" Of* If 


0. 


0270 


0 0000 


nnrlpf 0 0000 


RnHnkri npc f^pwphp 


0. 


0119 


0.0075 


1 5849 0 6309 


fin o +* rn inhp^fi'nal 

uu O JL*1 ^ G w w -1- 1 * CI. -L. 


0 . 


0096 


0 „ 004 6 


9 0708 0 


Gehirn 


0 . 


0044 


0 . 0010 


4 31 99 0 2^1 S 


H.3 cms t* nnnp t* i <; f Vi 
trig cm a L-V^^j^c LiOwii 


0 . 


0000 


0 0000 




Haut 


0. 


0000 


o oooo 




Hepat isch 


0. 


0000 


0 . 0065 


0.0000 undef 


Herz 


0. 


0201 


0 0000 


nndef 0 0000 


Hoden 


0. 


0115 


0.0000 


undef 0.0000 


Lunge 


0. 


0073 


0.0000 


undef 0.0000 


Magen- Spei seroehre 


0. 


0580 


0.0230 


2.5211 0.3967 


Muskel-Skelett 


0. 


0771 


0.0000 


undef 0.0000 


Niere 


0 . 


0000 


0 .0068 


0.0000 undef 


Pankreas 


0. 


0033 


0.0221 


0. 1496 6. 6857 


Penis 


0. 


0210 


0.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0 . 


0174 


0 . 0106 


1 6378 0 6106 


Uterus Endometrium 


0. 


0068 


0.0000 


undef 0.0000 


nf*Pim^ MvrtTnpi" T*i nnt 


0. 


0229 


0.0068 


3.3668 0.2970 


Ut erus_a 1 1 geme i n 


0. 


0357 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0. 


0096 






costata-Hyperplasie 


0. 


0149 






Samenblase 


0. 


0534 






Sinnesorgane 


0. 


0000 






sse_Blutkoerperchen 


0. 


0000 






Zervix 


0. 


0000 







Entwicklung 
Ga s t r o int ens t inal 
Gehirn 
Haematopoet i sch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
0.0000 
0.0083 
0.0000 
0.0039 
0.0000 
0000 
0000 
,0000 
,0507 
0.0062 
0.0242 
0.0748 
0.0000 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 

Brust 0.0816 

Eierstock_n 0.0000 

Eierstock__t 0.0000 

Endokrines_Gewebe 0.0000 

Foetal 0.0041 

Gastrointestinal 0.0244 

Haematopoetisch 0.0000 

Haut-Muskel 0.0097 

Hoden 0.0000 

Lunge 0.0000 

Nerven 0.0030 

Prostata 0.0000 

Sinnesorgane 0.0000 

Uterus n 0.0042 



113 



frit 



SZTCTO 
0000*0 

oooo-o 

0800*0 
0000"0 
0000*0 
Z9T0*0 
0000*0 
0000*0 
*900*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
I?030*0 

NasaHJOiiaie aiHaiHVHxans/aiHaiwHOH 



0000*0 
6*730*0 
1210*0 
*2T0*0 
0000*0 
2£.00*0 
ET20*0 
0000*0 
0000*0 
6£00*0 
0000*0 
9S00*0 
Z.TfrO'0 

sni-aoa 



0000*0 iraqoa-edJaosfanxs assxaii 0 £ 

SE20"0 Quebaossuuxs 

00.00 "0 osPiquampg 

6800*0 ©TSP-[diadAH-HWSOJd 







2610*0 




japun japim 


0000*0 


0000*0 


UTaina6xTTS~sn^a^o 


8222*0 T68fr*fr 


8900*0 


5oeo*o 


umxjn amoAw~sn:i9 3n 


0000*0 gspun 


0000*0 


8900*0 


umT amopua~sn j a^Q 


;papun 0000*0 


£T-00*0 


0000*0 




0000*0 3©PTO 


0000*0 


0900*0 


sxuaa 


0000*0 jspun 


0000*0 


£T00*0 




5 spun 3 spun 


0000*0 


0000*0 




5929*2 LOQZ'O 


08T0"0 


6900*0 


^^aia^s-i^snH 


iapun 0000*0 


£.£.00*0 


0000*0 


ajqaoaasxads-uafiBW 


86*0*T 9256*0 


T?9T0*0 


9910*0 


afiimi 


japun jepun 


0000*0 


0000*0 


uapoH 


S8I?9'0 02fr5*T 


mo*o 


2T20*0 




^aptm 0000*0 


5900*0 


OOOO'O 


qos-p^BdaH 


0000*0 gepun 


0000*0 


T78T0*0 




0000*0 jep"JTi 


0000*0 


£.200*0 


qosx^aodo^HUia^H 


068C*T 002Z/0 


T£00*0 


3200*0 


uJTijao 


iapun ^opun 


0000*0 


0000*0 


XBUT^sa^UTO-t^ST50 


ot78T*o om*s 


5200*0 


9CT0*0 


aqawao - sauTaxopua 


0000*0 ?apxm 


0000*0 


0210*0 


5too^§zaxa 


0000*0 japun 


0000*0 


TCOO'O 


uuepuuano 


ee9i*o 8721*9 


8GOO*0 


0C20*0 


:*stug 


0000*0 5sp*Jn 


0000*0 


9510*0 


asexa 


N/i 1/N -JT^6T'fnaeH% 


-ixax6-pjnaeH% 




assxuqxa^ujaA 


Howni 


1VNHON 





sz 



oz 



SI 



01 



s 



u sxue-jo S9 
eupdjosauurg 

uaAja& 
abuni 

uapoH 09 

Xa*snw-:*nPH 

ijos t a aodo^ i?maPH 

XPUT^S3^UTOJ^ST?9 

XT?^aoj_ 

aqaMag satixj^opua S£ 
^""^DO^saaxa 

09 



aupoaosauuis 
p^uaopxd 

a-tajK Sfr 

aaaxuuaqaM 

a6un"i 

assata^afi^nxQ-zaaH 
uosT^edaH 

qxiFH ot * 

qosT^aodo^^uraBH 

TUTna9 

XPUT^sua^uToa^seo 
fiunxspiM^ug 

se 



T V 039 81 86T 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektrcmischer Northern fur SEQ. ID. NO: 111 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0.0312 


0.0026 


12.2035 0 


Brust 


0.0051 


0.0019 


2.7221 0.3674 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


EierstocJc 


0.0000 


0.0026 


0.0000 undef 


Endokrines Gewebe 


0.0017 


0.0025 


0.6792 1.4722 


Gastrointestinal 


0.0038 


0. 0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0.0022 


0. 0041 


0 5400 1 8520 


Haematopoetisch 


0.0013 


0 0000 

w * V \J v w 7 


undef 0 0000 


Haut 


0.0000 


0. 0000 


undef undef 


Hepatisch 


0. 0000 


U * VuUJ 


n onon nnHof 

\J . UUU U ixiiixt? x. 


Herz 


0.0011 


0 . 0137 


0 0771 1? 9706 

KJ * KJ f /A it. 7/UU 


Hnrfpn 


0 0000 


0 onoo 

\J * V KJ K/KJ 


iinHpf^ nnHpf 

U11UC1 IXXiVX^i 


XJUXXV^^ 


0. 0021 


0 on?n 




Macren— SDeiseroehre 


0. 0000 


0 0000 


unde f imde f 


Muskel-Skelet't 


0 . 0034 


0 0000 

\J. . KJ KJ \J KJ. 


nndpf 0 nnno 

UilUCX KJ • U VUV 


Niere 


0.0081 


U . UUUU 


nnHof n nnnn 


Pankreas 


0,0017 


U • UUJJ 


n OQQi t -*4?R 




0 0030 


u . yuuu 


nnHof n nnnn 

UIKacx, U. UUUU 


Prn^ffl 1~a 

X JLUO CuUu 


0. 0044 


0.0021 


2.0473 0.4885 


nt"£»*ni^ Rnrininiat" ri iiin 


0. 0135 


0 nnnn 
u.uuuu 


unae r u . uuuu 


Oterus_Myoiaetrium 


0.0076 


0.0000 


undef 0.0000 


u Lex. axi^cuiciu 


0 . 0051 


n nnnn 
u « uuuu 


nn^Af n nnnn 

UliClcJ. u . uuuu 


Brust-Hyperplasie 


0.0032 








0 0000 

\J w KJKJKJKJ 






iJCHUCIUJXCLJ C 


0 0000 

KJ . WW KJ 






^■i nnP9r»rfTAnp 


0 0000 








0 0009 








0 0000 








FOETUS 








%Haeuf igkeit 






Entwicklung 


0. 0000 






Gastrointensfcinal 


0 0000 

w * Www 






Gehim 


0 0000 






Hapirifil'rtnftpi'i Of-Vi 


0 0039 






Haut 


0 0000 






Hepatisch 


0.0000 






Herz-Blutgefaesse 


0.0000 






Lunge 


0.0000 






Nebenniere 


0.0254 






Niere 


0.0124 






Placenta 


0.0121 






Prostata 


0.0000 






Sinnesorgane 


0.0000 







NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTREKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0340 
Eierstock_n 0.0000 
Eierstock_t 0.0000 
Endokrines_Gewebe 0.0000 
Foetal 0.0012 
Gastrointestinal 0.0000 
Haematopoetisch 0.0000 
Haut-Muskel 0.0065 
Hoden 0.0000 
Lunge 0.0082 
Nerven 0.0020 
Prostata 0.0205 
Sinnesorgane 0.0000 
Uterus n 0.0000 



115 



911 



0000*0 u sxuaiQ 

0000*0 aupJ5josauuxs 

0000 "0 B'wscaa 

0000*0 uaAaaw 

2800*0 ©fiuni 
t>5X0*0 

5900*0 T^snw-^n^H 

*?TX0*0 t-osT^eodo^mePH 

£.100*0 T^90J_ 

0000*0 9q3M&9 sauxj^opua 

0000*0 ^ooasjaxa 

0000*0 u spo^BMTa 

0000*0 ^snag 

NaxaHioneia aiHaiHVHiens/aiHaiwHON 

0000*0 suBfizroseuiiTS 

0000*0 vmeoza 

0000*0 ^ueoEid 

0000*0 ^axu 

0000*0 aaaxuuaqaN 

0000*0 afiuni 

0000*0 ass9PgaB^TiT9-z^H 

0000*0 ips-c^edaH 

0000*0 "* np H 

0000*0 M3ST^ odo:: *T2Ui9*eH 

0000*0 ujxqao 

8200*0 T^T^sua^uToa^sPO 

0000*0 fixmx^T^ua 
^Ta^6T5na9H% 
SfUaoa 



0000*0 x-tA^az _ 

£*700*0 uauoaadjao^^TiTg assxaM 

8X10*0 auefiaosauuTS 

0000*0 as^TquamPS 

0000*0 axs^T^^H-^^soaa 







2£00*0 


aTsexdiadAH-^STiaQ 


xapun japun 


0000*0 


0000*0 


ut amafi x X^ _sn ^ 9 ^fl 


japun japun 


0000*0. 


. 0000*0 


ranxaq-amoAw snxa:*fi 


japxin japun 


0000*0 


0000*0 


vmjjL q.ainopua~sn jl a^n 


xapun 0000*0 


X200*0 


0000*0 




0000*0 *f®p™ 


0000*0 


oeoo*o 


siuaa 


japun japxm 


0000*0 


0000*0 


spaj^upa 


6125*2 596E"0 


8900*0 


Z.200*0 


aaajN 


japun japun 


0000*0 


0000*0 


^^axa5[S-X a3 t sn W 


japuxi japun 


0000*0 


0000*0 


aaqao^asxads-uaSppj 


0000*0 -fspun 


0000*0 


0X00*0 


afiuni 


japun ^apun 


.0000*0 


0000*0 


uapoH 


E58*>*9 2fr5X"0 


£.exo*o 


X200'0 


zaaH 


gpapiin japun 


0000*0 


0000*0 


qosx^pdaH 


japun japxm 


0000*0 


0000*0 




japun japim 


0000*0 


0000*0 


tpsx^aodo^uraeH 


japun 0000*0 


X200*0 


0000*0 


uaxqa^ 


japun japun 


0000*0 


0000 '0 


X^ux^saq.uxoa^sB9 


japun japim 


0000*0 


0000 '0 


aqawa^sauxajtopua 


japun rjapun 


0000*0 


0000 '0 




japun j spun 


0000*0 


0000*0 


uuepuuana 


0000*0 jspun 


0000*0 


exoo*o 




0000*0 japun 


0000*0 


95X0*0 


aspx.g 


N/1 X/N 3xa>{6xinaBH% 


^xa^fix^na^Hi 




assTU^X9^ t * :[9 A 




TCWHON 
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DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 1 13 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit %Haeufigkeit N/T T/N 


Blase 


0 


0312 


0 . 0026 


1? 2035 0 


Brus t 


n 

u « 




n nm q 


J. t4 4i U . X O J / 


UUCiUIUQ JL.1U 


a 
u < 


nn^i 


n nnnn 

U . UUUU 


nnHof n nnnn 

UilUt? X u . u u u u 


tr -J cir^'t m r\f\e 


a 

u . 


nnfin 


n nnnn 

U . UUUU 


nnHof n nnnn 
uxiuex u . uuuu 


C*lHJ.tJK.X XHtSo VjtSWfcJAJfc: 


u . 


nnnn 


n nn^n 

U . UU3U 


n nnnn nnHof 
u.uuuu unutrx 




n 

u . 


nm Q 


n nnnn 

U * UUUU 


iiT-i Ho f 7 n nnnn 
unuci u . uuuu 


Gehirn 


a 

v . 


. UU J / 


n nn^i 


1.1333 U.Ojj'i 




a 
u . 


nnnn 


n nnnn 

u . UUUU 


unue x unue x 


Haut 


n 

U > 


nn**7 


n nnnn 

U * UUUU 


nnHof n nnnn 

UIlUcL U • UUUU 


Hpnat" i ^ph 


n 


nnnn 


n nnnn 

U . UUUU 


nnrlo f nnHof 


Herz 


u < 


nn?i 


n nono 

u • uu uu 


nrtHpf n nnnri 

UlIUCL u ■ uuuu 


Ho den 


n 


nnnn 

. uuuu 


n nnnn 

U . UUUU 


nnHaf nnHof 
UIlUcL UllUci 


Lunge 


a 

u . 




n nn?n 






n 

u < 


nnnn 

> uuuu 


n nnnn 

U . UUUU 


nnHo f nnHof 




n 


nni t 


n m on 

U * UXOU 


n nos9 i n ^nsn 

U.U3JZ XU.OUDU 


Niere 


u . 


Art P. 


A A ACQ 
U . UUDO 


A TQIft 1 O C1 A 

U . / 30U 1 . ZolU 


frail a. leaf) 


u . 


. UU1 / 


A A A £ R 
U * UUO J 


n 9QQ1 "3 OQ 


Penis 


U . 


A/ran 
. UU 


A A A A A 


unaei u . uuuu 


D i"*™* of af a 


0 . 


. 0000 


A A Art A 

0, 0000 


undef undef 




0. 


.0000 


0.0000 


undef undef 


Uterus Myometrium 


0. 


.0000 


0.0000 


undef undef 


Uterus_aligemein 


0, 


.0102 


0.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0- 


.0032 






rostata-Hyperplasie 


0, 


.0000 






Samenblase 


0, 


.0000 






Sinnesorgane 


0. 


.0706 






s s e_B lut koe rpe r chen 


0. 


.0000 






Zervix 


0. 


.0000 







Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0000 . 

0.0167 

0.0000 

0.0039 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0036 

0.0000 

0.0062 

0.0667 

0.0249 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE/ SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0136 

0.0000 

0.0203 

0.0000 

0.0140 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 
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811 



0000*0 

oooo -o 
oooo-o 

0000*0 

oooo-o 

0000*0 
0000*0 
0000 '0 
0000*0 
9000*0 
0000*0 
1500*0 
0000*0 
8900'0 

NaMHHioneiQ araaiHVHiens/aiyaiwHON 











0000*0 


auT?6josauuTS 












0000*0 














0000*0 


B^uao^xa 


SP 










0000*0 


aasTH 












0000*0 


ajaxiraaqatj 












OOOO'O 


aJ&urvi 












0000*0 


assaBja6q.nxg-zaaH 












0000*0 


ilosT^pdaH 


OP 










0000*0 












0000*0 


tpsx^aodoiBmaBH 












0000*0 














0000*0 


X B"UT^ sua^ux oxi stso 












0000*0 


6unx^p"W u 3 












}xa5*J&xjnasH% 




S£ 










SfU30a 














0000*0 


XTAjraz 












U00*0 


uaupa ada ao^nx a - a s s xa^ 


0£ 










0000*0 


auefijosautrxs 












6800*0 


as^xcfuanres 












0000^0 


axsPx^^dAH-Ta^B^soaa 












0000*0 


axsBx^^^H-^snag 




japun 


japun 


0000' 


0 


0000*0 


ux araaJ&x X ^~sna a^n 


SZ 


japun 


japun 


0000' 


0 


0000*0 


umx z q. amoAwT so z a^n 




0000*0 


japun 


0000' 


0 


8900*0 


Tun x 2 ^amopua~sri j a^n 




oooo-o 


japun 


0000' 


'0 


2200*0 






j spun 


japun 


0000' 


0 


0000*0 


sxuaa 




^apun 


japun 


0000' 


'0 


0000*0 


seaj^UBd 


OZ 


-japun 0000*0 


8900' 


'0 


0000*0 


aaax^ 


gapxm 


japun 


0000' 


0 


0000*0 


^axa^S-T^snw 




japun 


japun 


0000' 


0 


0000*0 


anuaoaa s x adg-uaJoew 




2fr86*0 X9X0-T 


0200' 


'0 


1200-0 


aJautvi 




gpapiin 


japun 


. 0000' 


'0 


0000*0 


uapoj- 


SI 


0000*0 


japun 


0000' 


'0 


T200*0 


2aaH 




japun 


japun 


0000' 


'0 


0000*0 






gapun 


japun 


0000 


■o 


0000*0 






0000*0 


japun 


0000 


'0 


£.200*0 


qosx^aodo^eiuaeH 




699T*fr 00fr2*0 


xeoo 


•o 


LOOO'O 


uaxuag 




j spun 


japun 


0000' 


•o 


0000*0 


X^uxqsaquxcaqsps 


01 


^aptm 


japun 


0000 


■o 


0000*0 


aqaMag^sauxa^opua 




0000*0 


japun 


0000 


■o 


oeoo'O 


^DO^sjaxa 




0000*0 


japun 


0000 


"0 


2600*0 


uu-epuuana 




lapun 0000 -0 


8C00 


'0 


0000*0 


q.sru:g 




0000*0 


japun 


oooo 


'0 


9ST0*0 


asexQ 


s 


N/1 


J./N }xa:>{J5T:jna*H% 


}xa>(J5xjnai»H% 








HOPiflJ, 


1VWHON 







HI 'ON ai *0HS J *y ujaqyoNjaqwrrnqspH 



u siuxaqxi 5 9 

9UP6JOS9UUXS 

uaAjati 
abuni 

uapoH 09 

xa*snw-:jm?H 

HO sx q.aodo^Hina'eH 

XBUT^sa^uxoa^sp^ 

X12}30.3_ 

aqaMag sauxa^opua $g 

^""^Do^saaxa 

u"">[oo^s^axa 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 115 







IUMUK 


Verhael tnisse 




ft CI Ai i -F i rrl/ni ^ 

snaeungjcei t 


?naeu rig Kelt 


W/ 1 i. / w 


Ql 

DiaS£ . 


ft 01 Q 6 * 




7 fi^79 n i "^1 1 


Brust 


U.UUoo . 


n nm q 


z . U4 Id U . ho^o 


Duenndanu 


U . UUUU 


U . UUUU 


undef undef 


Eierstock 


0 . 0120 


0. 0052 


2 . JU2o U . 4343 


Endokrines_Gewebe 


.0.0068 


0. 0000 


under 0.0000 


Gas t roi rites t ina 1 


0, 0038 


0. 0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0 » 00Q7 


0 . 0051 


0. 1440 6* 9448 


Haematopoet isch 


0.0027 


0.0000 


undef 0.0000 


Haut 


0. 0037 


0.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch 


0. 0000 


0.0129 


0.0000 undef 


Her z 


0. 0042 


0.0137 


0.3084 3. 2426 


Hoden 


0. 0000 


0.0000 


undef undef 


Lunge 


0. 0000 


0 . 0000 


undef undef 


Magen-Speiseroehre 


n rt /\ rt r* 

0. 0000 


0 . 0000 


undef undef 


Muskel-Skelett 


0. 0034 


0 . 0000 


under 0 . 0000 


Niere 


\j • uuuy 




tirv/'l r\ 4* nT^ d ^ 
UIlxl6J» UXiCLtzJ- 


Pankreas 


0.0066 


0.0276 


0.2393 4.1785 


Penis 


0.0000 


0.0267 


0.0000 undef 


Prostata 


0.0022 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus_Endoraetrium 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


Uterus_Myoinetrium 


0.0076 


0.0000 


undef 0.0000 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef undef 


B rust -Hype rpl as ie . 


0.0000 







Prostata-Hyperplasie 0.0089 

Samenblase 0.0178 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0035 

Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoet isch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0139 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0036 

0.0000 

0.0062 

0.0121 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock__n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoet isch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORMIERTE / SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0017 

0.0000 

0.0057 

0.0130 

0.0000 

0.0000 

0.0020 

0.0000 

0.0000 

0.0083 
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on 



XfrSO'O 

oooo-o 

ZVtO'O 
0900*0 
0000*0 
0000 '0 
2£00*0 
0000*0 
0X90*0 
2800*0 
0000*0 
0000*0 
S6SI*0 
fr020*0 

Ka^aHiXDnaia 3&H3iHra;L9ns/3iH3iwH0N 



u snaa^n 
auefijosauuxs 

tpsx}aodo}i?uiaT?H 
aqaMaO sauta^opua 
^srug 



0000*0 
66^0*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
X100*0 
0000*0 
0000*0 
8XX0*0 
0000*0 
19X0*0 
0000*0 
Ixa^fix^naT?^ 

sruaoa 



auefiaosauuxs 

B^uao^td 
ajatN 

aiaxuuaqaN 
aJ&um 

assa^afi^nxg-zaaH 
tpsT^daH 

HO st ^aodo^^ma^H 
ujxqaf) 

^pu-psuarvtrtoa^sPE) 



£X20*0 xTAaaz 

0000*0 uaxjoaaciiao^rrrg assxeM 

0000*0 aupMosauuTs 

1920*0 asBxquanres 

91^0*0 axsT3*[djadAH-~24~?3soja 

82X0*0 exsetdiad^H-^stutg 



0000*0 3©pun 


0000*0 


6050*0 


uxaTnaJDX x© — sru a^n 


9*-S2*0 6126*£ 


2120*0 


190X*0 


uinxa^aiiioAp- - snrca^fl 


0000*0 jopun 


0000*0 


8£eo*o 


umx j. ^auiopua~sn jl a^n 


X999*0 CXOS'T 


6X£0'0 


6Z.t70*0 




0000*0 ?spun 


0000*0 


8S2T*0 


sxuaa 


8We X662*0 


. OTIO'O 


eeoo*o 


seajjfirej 


0000*0 3®pun 


0000*0 


1200*0 


aaaxM 


0000*0 jqpw 


0000*0 


£0X0*0 


^aaia^S-T^snw 


££61*0 S092*X 


oezo*o 


0620*0 


a j i|ao j a s "c ads -ua 6*3 w 


0000*0 ^sptm 


0000*0 


TCO0*0 


afiuriT 


japun ^apuri 


0000*0 


0000*0 


uapoH 


0000*0 J^pun 


0000*0 


2*00*0 




ook*o zxwz 


S900*0 


06X0*0 


yosx^edaH 


0000*0 jspun 


0000*0 


OXXO'O 




0000*0 japun 


0000*0 


£S00*0 


t*osT^aodo^ , einaBH 


068£*X 0021*0 


XfrOO'O 


oeoo*o 


uixx*a3 


0000 '0 jspun 


0000*0 


9SS0*0 


XT?UT^9a4tlXOJ^SB£) 


japun 0000*0 


0500*0 


0000*0 


aqawao - saux^opug 


21X2*0 0£09*fr 


9200*0 


02X0*0 


jpo^saaxg 


96M^"0 t**>22*2 


S9X0'0 


89£0*0 


uncpuuano 


0000*0 jsputi 


0000*0 


20X0*0 


*}srug 


8i2£*o 60so*c 


*020*0 


*>290*0 


asi?xg 


N/i 1/N ^Ta>i6T3r\apH% 


^Ta^6T5tiaBH% 








TtfWHON 





911 : ON '(H DHS J ty ^qvo^ jraqasiuojpja-g 
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Elektronischer Northern for SEQ. ID. NO: 1 17 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




§Haeuf igkeit 


SHaeufigkeit N/T 


T/N 


Blase 


0.0156 


0.0000 


undef 


0.0000 


Brust 


0.0000 


0.0019 


. 0.0000 undef 


Duenndarm 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Eierstock 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Endokrines_Gewebe 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gastrointestinal 


.0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Gehirn 


0.0007 


0.0000 


undef 


0.0000 


Haematopoetisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Haut 


0.0037 


0.0000 


undef 


0.0000 


Hepatisch 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Her2 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Hoden 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Lunge 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Magen~Speiseroehre 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Muskel-Skelett 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Niere 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Pankreas 


0.0000 


0.0000 . 


undef 


undef 


Penis 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Prostata 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


U terus JEndomet r ium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_Myometrium 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 


Uterus_allgemein 


0.0000 


0.0000 


undef 


undef 



Brust-Hyperplasie 0 . 0000 
Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0000 
Sinnesorgane 0.0235 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 
Zervix 0.0000 



20 



25 



30 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 
0.0000 
,0000 
,0000 
,0000 
0000 
,0000 
0.0000 
0.0072 
0000 
,0000 
,0000 
,0000 
0000 



35 



40 



45 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 
Brust 0.0000 
Eierstock n 0.0000 



Eierstock_t 
Endokrines__Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
N erven 
Prostata 
Sinnesorgane 



0.0000 
0.0000 
.0000 
.0000 
.0000 
.0000 
.0000 
,0000 
0.0000 
0.0000 
0.0000 



Uterus n 0.0000 



50 



55 



60 



65 
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Ill 



0000*0 u snjs^n S9 

££00*0 sirefiaosauuis 

8900*0 Bwscxia 

0200*0 U9AJ©N 

0000*0 3J5uni 

vSTO'O uapoH 

£900*0 msnw-ineH 

frTTO'O tpST33odo:}Bui9BH 

0000*0 X^n s3 3 u T°J3S B £> 

9000*0 T^eoi_ 

0000*0 9qe«99 sautj^opua gg 

0000*0 3Jpo3s:r3T3 

5651*0 u yooisjsrg, 

0000*0 ^srue 

wanaHioiiQie 3iHan*VHiBns/aa,HaiwaoN 



japtm 5 spun 

55T>fr*0 5^2*2 
5 spun 53pUT\ 

f?59T?*I ^289*0 
j spun japtm 
jspun 0000*0 
0000*0 ^puxi 
0000 '0 jspun 
j spun japtm 
0000*0 23ptm 
0000*0 d^eptm 
8T9T*2 929**0 
^apun 0000*0 
j spun japun 
0000*0 jsptm 
8m*9 01^1*0 
j spun j spun 

£802*2 82S*>*0 
9898*0 CTST'T 
0000*0 gspun 
*69I>*T 5089*0 
0000*0 japun 
N/J, i/N 



0000*0 
8900*0 
0000*0 
f>900*0 
0000*0 
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0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 

£rco*o 

5900*0 
0000*0 
0000*0 
T50Q\Q 
0000*0 
OSTO'O 
9200*0 
0000*0 
8£00*0 
0000 '0 

Hownx 



0000*0 
0000*0 
T900*0 
0000'D 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
0000*0 
^Ta^6xjna^H% 

sruao.3 



aueJ&aosauuxs 



0000*0 


XTAaaz 


9200*0 


uai*oj3daac»nnx£~a&s"C3M 


0000*0 


auBbaosauuxs 


0000*0 


as^xcrttatreg 


6800*0 


ax sBfdiadAH-^B^soad 


0000*0 


aTSBTd^actAH-^snjg 


0000*0 


uTaina6xT"5~snja^o 


25T0*0 


uitit a^auioAw - sna a^n 


0000*0 


rant a ^araopua~sna a 


frfr00*0 




0000*0 


sxuaa 


0000*0 




£200*0 


aaaiM 


£T00*0 


^^aT95(S-T^snH 


0000*0 


aaqao jas jads-uaBew 


0T00*0 


afitrnq 


8500*0 


aapoH 


fr900*0 


ZJ9H 


0000*0 




0000*0 




£200*0 


tpST^aodoqeuiseH 


£000*0 




0000*0 


Xf?UT^sa^uT0a^sp9 


8900*0 


eqaMe£)~sauTa>{opn3 


0£00'0 




teoo'o 


uuepuuana 


9200*0 




9ST0*0 


as^xa 


^-t9^6Tjna^H% 




TWtfON 





ajSTuuaqan 

assapjaB^nxs-zjaH 
qosT^pdaH 

xpST^aodo^FoiaHH 

X*2UT^ stca q.UT oa ^ s eg 
5unx^OT M: l- u 3 
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Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 119 



NORMAL 



TUMOR 
%Haeuf igkeit 



Verhaeltnisse 
%Haeuf igkeit N/T T/N 



Magen- Spe is e roehre 
Muskel-Skelett 
Niere 
Pankreas 
Penis 
Prostata 
UterusJEndometrium 
CJ te r us jMyome t r ium 
Uterus^allgemein 



Duenndarm 
Eierstock 
Endokrines_Gewebe 
Gastrointestinal 
Gehirn 
Ha ema t opoe t i s ch 
Haut 
Hepatisch 



Blase 
Brust 



Herz 
Hoden 
Lunge 



0.0819 
0.0473 
0.0460 
0.0539 
0,0494 
0.0805 
0.0451 
0.0374 
0.0367 
0.0190 
0.0382 
0.0173 
0.0384 
0.0580 
0.0514 
0.0489 
0.0330 
0.0359 
0.0610 
0.2838 
0.0305 
0.0509 



0.0383 2.1356 0.4682 

0.0320 1.4811 0.6752 

0.0331 1.3903 0.7193 

0.0442 1.2190 0.8204 

0.0652 0.7576 1.3199 

0.0139 5.7984 0.1725 

0.0390 1.1557 0.8653 

0.0379 0.9881 1.0121 

0.0000 undef 0.0000 

0.0323 0.5882 1.7000 

0.0825 0.4626 2.1618 

0.0117 1.4759 0.6775 

0.0184 2.0886 0.4788 

0.0537 1.0805 0.9255 

0.0240 2.1416 0.4669 

0.0479 1.0196 0.9808 

0.0663 0.4986 2.0057 

0.0000 undef 0.0000 

0.0617 0.9883 1.0118 

0.0000 undef 0.0000 

0.0000 undef 0.0000 

0.0000 undef 0.0000 



Brust-Hyperplasie 0.2206 

Prostata-Hyperplasie 0.0773 

Samervblase 0.0089 

Sinnesorgane 0.0353 

Weisse_Blutkoerperchen 0.0737 

Zervix 0.0319 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 
Entwicklung 0.0278 
Gastrointenstinal 0.0361 



Haematopoetisch 0 . 0157 

Haut 0.0000 

Hepatisch 0.0260 

Herz-Blutgefaesse 0.0818 

Lunge 0.0325 

Nebenniere 0.0000 

Niere 0.0432 

Placenta 0.0303 

Prostata 0.0000 

Sinnesorgane 0.0126 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeuf igkeit 

Brust 0.Q340 

Eierstock_n 0.1595 

Eierstock_t 0.0101 

Endokrines_Gewebe 0 . 0490 

Foetal 0.0233 

Gastrointestinal 0.0488 

Haematopoetisch 0.0285 

Haut-Muskel 0.0227 

Hoden 0.0154 

Lunge 0.0164 

Nerven 0.0261 

Prostata 0.1163 

Sinnesorgane 0.0929 

Uterus n 0.0416 



Gehirn 



0.0125 
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0Z:i : ON *Cn t)HS *W u*3qyoN i^osKLon^u 







T V 039 81 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 121 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeufigkeit 


%Haeufigkeit 


N/T T/N 


Blase 


0. 


.0213 


0. 


0051 


5.3391 0.1873 


Brust 


0 


. 0000 


0. 


0000 


undef undef 


Duenndarra 


0 


.0031 


0. 


, 0000 


undef 0.0000 


Eierstock 


0 


.0030 


o. 


0000 


undef 0.0000 




0 


.0000 


0. 


0025 


0. 0000 undef 


Gastrointestinal. 


0 


.0038 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


n 
u 


. 0059 


0. 


0041 


1.4399 0.6945 




n 


.0013 


0 . 


0000 


undef 0.0000 


Haut 


u , 


nnnn 


n 


nonn 


unde f unde f 


Hons t* i csfh 


u 


. Uu*iO 


n 
u . 


nono 


undef 0.0000 




n 

u . 




n 
u < 


noon 


iirirtpf 0 0000 


Hoden 


n 

V 


. uuuu 


n 
u > 




0 0000 nnripf 


Lunge 


n 




n 
u • 


0000 


undef 0 0000 




0 


.0000 


0. 


.0077 


0 0000 undpf 




0 


.0000 


0. 


.0000 


tmdef undef 


Niere 


0 


.0000 


0. 


.0000 


undef undef 


Pankreas 


0 


.0017 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Penis 


0 


.0150 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0 


.0109 


0. 


.0085 


1.2795 0.7815 


U t e rus_Endome t r ium 


0 


.0000 


Q. 


.0000 


undef undef 


Ute rus_Myome t rium 


0 


.0076 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Uterus_allgemein 


0 


.0000 


0. 


,0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0 


.0000 









Prostata-Hyperplasie 0.0000 
Samenblase 0.0089 
Sinnesorgane 0.0000 
Weisse_Blutkoerperchen 0.0000 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0028 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0036 

0.0036 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Dterus n 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeuf igkeit 

0.0136 

0.1595 

0.0051 

0.0245 

0.0035 

0.0000 

0.0000 

0.0032 

0.0077 

0.0000 

0.0030 

0.0068 

0.0000 

0.0167 
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T V 029 81 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 123 





NORMAL 


TUMOR 


Verhaeltnisse 




%Haeuf igkeit 


%Haeufigkeit N/T T/N 


Bla.se 


0. 


,0390 


0 . 


A AC 1 

0051 


*7 £070 A 1 11 1 


Brust 


0. 


0064 


0 . 


. 0056 


1 1 O JO n QQ1T 

1 . 1 J4z U . ool 7 


Duenndarm 


0. 


.0184 


0. 


. 0000 


unaer u.oouu 


Eierstock 


0.0060 


0 . 


. 0000 


j_r ft AAAA 

unaer u . uuuu 


Endokrines_Gewebe 


U . 


a a i ~i 
. UU± / 


u . 


. UujU 




Gastrointestinal 


u . 


aa c.7 


U . 


A AAA 

UUUO 


■ mj-lA-^ A AAAA 

unaer u.uuuu 




a 
U . 


, UUU / 


0 . 


A AO 1 
. UU21 


u . JbUU z . / / / y 


Haematopoetiscn 


a 




0 . 


A AAA 
. UUUU 


unflA^ A AAAA 


Haut 


n 
U - 


. uu / J 


0. 


. 0000 


.i«^a^ A AAAA 

under u.uuuu 


Hepatisch 


A 

U < 


nnnrt 
. uuuu 


0 . 


A AAA 
. 0UUU 


undef under" . 


xierz 


u , 


. UU3J 


0 . 


A AAA 
. UUOU 


. _i .rr ft AAAA 

unaer u.uuuu 


Hoden 


0 . 


A AAA 

. oouu 


0 . 


. 0000 


undef undef 


Lunge 


n 


> UUtl 


u . 


A A OA 

. 0U2U 


1 A1 £1 A QOjIO 

1 . Ulbl u * yw4z 


Magen-Speiseroehre 


0. 


.0193 


0 . 


A A"7 T 

. UU7 7 


O C011 A 1Q CT 


MusKei-sxeiett 


0. 


.0154 


0 . 


A A cn 
. UUbU 


O CI AA A 1QQ1 

£. . o /uu u . Joy i 


Niere 


0. 


.0054 


0. 


. 0000 


under 0.0000 


Pankreas 


0. 


.0000 




Artec 


A AAAA nnrlaf 

u.uuuu unae r 


Penis 


0, 


.0210 


0. 


.0000 


undef 0.0000 




0. 


.0044 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


U t erus_Endome t r i urn 


0. 


.0203 


o. 


.0000 


undef 0.0000 


Uterus Myometrium 


0, 


.0152 


0. 


.0272 


0.5611 1.7821 


Uterus_allgemein 


0. 


.0000 


0. 


.0000 


undef undef 


Brust-Hyperplasie 


0, 


.0128 








cos tata-Hyperplas ie 


0, 


.0059 








Samenblase 


0, 


.0000 








Sinnesorgane 


0. 


.0000 









Weisse_Blutkoerperchen 0.0017 
Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haema topoe t i s ch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeuf igkeit 

0.0139 

0.0083 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0142 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endokrines_Gewebe 
Foetal 
Gas t roin t e s t inaj. 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 

%Haeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0012 

0.0122 

0.0000 

0.0065 



Hoden 0.0000 
Lunge 0.0082 



Nerve n 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



0.0000 
0.0000 
0.0000 
0.0083 
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T V 0£9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 125 





NORMAL 


TUMOR 


Ve rhae 1 t ni s s e 




SHaeufigkeit 


SHaeufigkeit 


N/T T/N 


Blase 


0. 


, 0390 


0. 


.0051 


7.6272 0.1311 


Brust 


0. 


. 0153 


0, 


.0150 


1.0208 0. 9796 


Duenndarm 


0, 


.0245 


0 , 


.0000 


undef 0 . 0000 


Eierstock 


0, 


.0210 


0. 


.0078 


2.6863 0.3723 


Endokrines Gewebe 


0. 


.0170 


0. 


,0125 


1.3585 0.7361 


Gastrointestinal 


0, 


.0153 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Gehirn 


0. 


.0126 


0 . 


, 0133 


0.9415 1.0622 


Haematopoetisch 


0. 


. 0067 


0 . 


. 0000 


undef 0.0000 


Haut 


0, 


. 0073 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Hepatisch. 


0 


oooo 


0 , 


0129 


0 . 0000 undef 


Herz 


0, 


0127 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Hoden 


0. 


0115 


0. 


0117 


0. 9839 1.0163 


Lunge 


0 . 


0114 


0. 


0143 


0.7983 1.2526 


Magen~Speiseroehre 


0 , 


0097 


0. 


0307 


0. 3151 3 . 1733 


Muskel-Skelett 


q 


0034 


0. 


0060 


0 5711 1 7510 


Niere 


n 




u « 


0974 


1.1896 0.8406 


Pankreas 


0 , 


0033 


0. 


0166 


0. 1994 5. 0142 


Penis 


0. 


0629 


0. 


0000 


und^f 0 0000 


Prostata 








0170 


0. 6398 1.5631 


Oterus Endometrium 


0. 


.0203 


0. 


0000 


undef 0.0000 


Tlt~0Y"11^ MWiTTlPt" T**i 1TTT1 
{J LCLUO iiiyuluC 1— J L Hilt 


0, 


.0305 


0. 


0068 


4 4891 0 2228 


0 t e rus_a 1 lgeroe in 


0. 


.0255 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Brust-Hyperplasie 


0. 


.0256 








Prostata-Hyperplasie 


0. 


,0208 








Samenblase 


0. 


.0178 








Sinnesorgane 


0. 


.0000 








Weisse_Blutkoerperchen 


0. 


.0191 








Zervix 


0. 


,0106 









Entwicklung 
Ga s t roi n tens t ina 1 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

SHaeuf igkeit 

0.0000 

0.0111 . 

0.0063 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0036 

0.0072 

0.0254 

0.0062 

0.0000 

0.0000 

0.0126 



NORMIERTE/SUBTRAHIERTE BIBLIOTHEKEN 
%Haeufigkeit 

Brust 0.0000 

Eierstockja 0.0000 

Eierstock_t 0.0051 

Endokrines_Gewebe 0 . 0000 

Foetal 0.0076 

Gastrointestinal 0.0000 

Haematopoetisch 0.0057 

Haut-Muskel 0.0162 

Hoden 0.0077 

Lunge 0.0082 

Nerven 0.0120 

Prostata 0.0205 

Sinnesorgane 0.0000 

Uterus n 0.07 49 



129 



on 



0000*0 u sruain 

L8£0*0 aup6aos9UUTS 

0000*0 msoaa' 

0200*0 us^aaN 

0000 '0 afiuni 

0000*0 uapoH 

6920*0 T3*snw-W?H 

/.SOO'O XlOST^30dO^BUI3BH 



0120*0 
0000*0 
T.0T0*0 
0000*0 
8900*0 ^snag 

NaMSHaonaia axHaiHVHisns/aiHaiwHON 



u^ooqsaaxa 



0000*0 
0000*0 

mo*o 

5810*0 
fr920*0 
LXZO'O 
£T20*0 
0000*0 
0000*0 
£910*0 
0000*0 
9900*0 
6€T.0*0 



atrefiaosatniTS 

aaaiN 

azaxuuaqafl 

a6uni 

assaBjaS^nxe-zaaH 
qosx^HdaH 

qos-paodo^suiasH 

XETrnsua^ircoj^sfcC) 
bunx^pjM^ug 







ei20*o 


xiA-iaz 






T2T0*0 


uaqoa a da a 05[ q.tix H~a s s i ajj 






0Z.fr0*0 


aue&ioseuuTs 






0000*0 


asex^^^S 






0000*0 


at SBXdiadAH-e^pa soaa 






9600*0 


aT9exdjadAH-^snjQ 


0000*0 3^puti 


0000*0 


e9io*o 


ut arna^x T^~s na a^n 


99*^*0 SWZ'Z 


*020'0 


£9*0*0 


vmx x ^awoAw - snaa^o 


0000*0 jspun 


0000*0 


eexo*o 


urn t j 3 aruopTia" s n j aqn 


992C0 60£0'£ 


T200'0 


9900*0 




0000*0 3apun 


0000*0 


OT20'0 


sxuaa 


0000*0 japun 


0000*0 


0900*0 


s^aa^u^a 


29Te*0 ZZLX'Z 


8900*0 


LT20*0 


aetata 


00X9*U U90*0 


ooeo - o 


£100*0 


^^axa^rs-T^snw 


^apun 0000*0 


oeso*o 


0000*0 


ajqaojasTads-uafiew 


8fr2T*T 1688*0 


fr9T0*0 


9^0*0 


afimvi 


0000*0 ?apun 


0000*0 


8900*0 


TjapoH 


£.389*0 6m*T 


£ET0*0 


T020*0 


zaaH 


009£*T e9ero 


6210*0 


9600*0 


qosT^cdaH 


0000*0 ivpvn 


0000*0 


C£00*0 




0000*0 jap^n 


0000*0 


0800*0 


qos aodo^FutaPH 


e*09*2 0W0 


frSTO'O 


6900*0 


ujtqag 


0000*0 59pun 


0000*0 


9600*0 


X«ur^sa^uTOjq.sBf) 


cess'o uen 


9£00*0 


9800*0 


aqawa^^sauTj^opua 


2Z.eZ.*T 9S£S*0 


frOTO'O 


0900*0 




.0000*0 ^apim 


0000*0 


f>8T0*0 


unepuuana 


T20T'T U06'0 


9900*0 


T900*0 




0000*0 J^PUti 


0000*0 


99T0*0 


asexa 


N/J, J/N ^Ta^fi-cjnaBH% 


^•ca>{6Tgna«H% 




assxu^taeqjaA 


yowru 


TVWHOfl 





I V 0Z9 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



Elektronischer Northern fur SEQ. ID. NO: 127 





NORMAL 


TUMOR 


Verhael tnisse 






%Haeuf igkeit 


N/T T/N 


Blase 


0.0156 


0, 


. 0000 


undef 0.0000 


Brus t 


0.0090 


0 


0019 


4 7637 0 2099 


n))ennria mm 

I^JlJitZ I 111 Lul JL1U 


0 0000 


0 


.0000 


unrip F unri&f^ 


Hi X" L o V— VJ\— iS. 


0 . 0240 


0. 


.0000 


unripf 0 0000 




0 . 0017 


0 


0025 


0 6792 1 472? 




0 0000 


u < 


AAd 


0 0000 nnHAf 




0 . 0037 


A 

U i 


nm a 
. uuxu 


-? S998 0 277fi 


nacilla lu^aJc Ulouii 


0 onoo 


n 
u . 


aaaa 

. UUUU 


LlliUC i. LU JUG J. 


naui 


0 . 0037 


n 


aaaa 

. UUUU 


iinrf»*f A AAAA 


ncpa u x is t-i l 




v - 


AAAA 
. UvUU 




Re JTZ 


0 0074 


u . 


AAAA 
. UUUU 


nnHo-F n aaaa 


Hoden 


U . UU JO 


u . 


. \jc. j*i 


0 ?4fift d 06S? 

U.^nDU 4 • UvJc 


Lung's 


u . uuxu 


0, 


.0061 


A 1 fiQ^ R QAM 


Magen - Speiseroehre 


a aaa a 

u . UUUU 


0. 


.0000 




Muskel-Skelett 


0.0000 


0. 


.0060 . 


0. 0000 undef 


Niere 


0.0027 


0. 


.0000 


undef 0 . 0000 


Pankreas 


0.0017 


0, 


.0110 


0,1496 6.6857 


Penis 


0.0090 


0. 


.0000 


undef 0.0000 


Prostata 


0.0044 


0. 


.0064 


0.6824 1.4654 


Ot e rus_Endome t r i urn 


0.0000 


0. 


.0000 


undef undef 


Uterus_Myometrium 


0.0229 


0. 


.0136 


1.6834 0.5940 


Uterus_ allgemein 


0.0102 


0. 


.0000 


undef 0 . 0000 



Brust-Hyperplasie 0.0032 

Pros tata-Hyperplasie 0 . 011 9 

Samenblase 0.0267 

Sinnesorgane 0.0000 

Weisse_Blutkoerperchen 0 . 0017 

Zervix 0.0000 



Entwicklung 
Gastrointenstinal 
Gehirn 
Haematopoetisch 
Haut 
Hepatisch 
Herz-Blutgefaesse 
Lunge 
Nebenniere 
Niere 
Placenta 
Prostata 
Sinnesorgane 



FOETUS 

%Haeufigkeit 

0.0139 

0.0000 

0.0000 

0.0079 

0.0000 

0.0000 

0.0071 

0.0036 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 



Brust 
Eierstock_n 
Eierstock_t 
Endo kr ine s_Ge webe 
Foetal 
Gastrointestinal 
Haematopoetisch 
Haut-Muskel 
Hoden 
Lunge 
Nerven 
Prostata 
Sinnesorgane 
Uterus n 



NORM I ERTE / S UBTRAH IE RTE BIBLIOTHEKEN 

IHaeufigkeit 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0122 

0.0000 

0.0000 

0.0000 

0.0082 

0.0010 

0.0205 

0.0000 

0.0042 



131 



■§unpugjg uapua8aqjOA jap 

puBjsuaSaf) uazuanbas-ppda^ uajaupaoa^nz uazuanbas-amBsuiapjnfsl uap aip ipne sp? 'uazuanba<;-ajnBsuiapinN 
-iraua aip [qoMos puis 'inuBAua uaqo sjiaaaq aiA^ "uub^ uopjoM laupioaf nz ppda<j ma sp; jqaw uazuanbas-ajnBsmapinN 
aaSnna pan uob^ uapiaM jaapioaSnz puda^ uia^ uazuanbas-aJUBSUiapin^ uaSiuaM taqoM 'puis jajsqaRniB n 3 Tl 0C l B X & 
jap in aip 'uapjaM lurainsaq (s j^o) uazuanbasppdaj sip uszuonbag-amBsaiapjn^ uaupzma uap nz uajuuo3( jaiua>f 

*U0pI9M USpUnjaS oqOM33|BHIJODU9SBja 

snB uszuanbas-amBsuppinjKl uauaqapqosaq i ajpqBj, J3 P m . 9 IP uaiuuo3| apidspg uauaqapqosaq uaqo jap Sojbuv 

■uuB3| uapjaM jqoBjqaS Sireq 

-uauniresnz ux sqaj^f inn jiaqjaqoif} jaqaspsrjBjs jaqoq inn SBp 'suaf) saup zuanbas ^waiduiojj piuauBUUB japo awajduio^ oe 
ama zuanbacj-suasuo}[ uapuaSatpOA uopBjaii uaiziaj jap qoeu jap inn ubui jmuio^aq n sumuaipjqotuqqv sap n^tL u*I 

dl uinu3iiJ5|qoruqqv < ^) a UM M ) I s ! ijc>t|Sotii jqaui SuruaSuBTjaA aqasuBUioinB auia3| stq japo (j umu 
-aipiqaruqqv Up^H °H J!) uajJOAuaA asauiodAH-AnBUjajiv ^P S IR IziosaSyoj (uopBjaji jap xapuj :t) V) uazuanb 
-ag-snsuasuo^ uauaijBqja snaA\af jap inn pjiM uoiiBjaii asatQ *ujaSuBTj3A nz s atA\ asia^ jaqap]3 ut 3 'iqansjaA pjiM 
'pB^ jap saip jsj umq uapjaM uaipqjaiqaajinB ua:spipoqqifl uappq ui uoissajdxg ua£tgBUiqop]3 jaup uoa SunqopM 
-qV Jap asaipodXH-ApBUjaijy aip qo lappqosjua jsaj^-jaqsi j jainama uvg 'uaqopAvqe s *Ty map uoa a*?iojnziuap pjiM 
KJig-ujaqyofsf jaqosiuojj3pp jqj *$ zuanbassSuBSsny ^ip sjb ups jaSirej uaupuiaSpB uii pjtM 3 zuanbag-suasuox aiQ 

'uazuanbafj uayarjqwasse uap snB 3 zuanba<j-suasuo}i jaup 8unuqoajag *£ 

•(Sunpug-Spuo^) (666^66^ £Z qoJBasa^ sppy arapn^ ( (S66t) U3 P oz 
-b)S pun '\j '3 'qiiuis 4 "3 'f 'piayuog) ^JVO sumrejSojdpiBpuBJS sop s]3wyui uszuanbafj aasaip Suruaqqinossy 'Z 

XSVia uoAajitH 

inn uazuanbag uapuaqa^s 8un§tyja^ mz jap aSuaumiiBsaf) jap snB uazuanbag ua3o]oruoq j; nz janB Sunpiiuug \ 

:na«uqo<5 laop m qois iqaiznoA s zuanbas-^BnjBj jap SuruaSirepa^ aqaspBuiomB aiQ gi 
zuanba<;-iBnjB^ jap ^uniaSiiBiJa^ aqaspBuiomv 
£ pidsiag 

01 

uaqoiajja nz zuanbajj jauias SunjaSuBpa^ 
auta 'iqonsiaA lipqag uajsqaBU mi pjiM sa pun 'jiandazsjB uaQ-sqaxj} up jnj iBpTpuB}} ja)UBSsaja)ui s]B uaf) apuaJoqa8 
<5 nz SBp pj]M 'uub^j uapjaM iuqa|aSqB iiaqjaqaxg jaqoq puaqaiajuiq inu asaqiodXH-]inM aip subj *uapjaM uapaiqasja^un 
lqaiu uazuanbaj; Ja3o]ouioq s nz ]ia>i3ynBH Jap qoq^nzaq uauuo>| ua^aqioqqig uapiaq aip aainB] asaqiod^HiinK 9 ia 

■yqnjaSqojnp XMVOa^ yoj 'sjaqsqqn^ a3ano^) aaBjg unoajBjj 'sapspBif; (1661) **1 *M ^XbjjJ uaoqEjjaApJBp s 
-ubi<; saqospspB^s ma 'isax Jai^xg siaqsy pjiM *aqaMaf) saiauBiua jnj ^aqioqqig jauia ui sp iiimiOTpOA jauai]as japo 
jaSunBq iuB5jutu§is aqaMarypuiJON jnj ^aipoqqig jauia ui sua{) sauia s zuanba^-FI^d 9U P Q° 'uapiaqasiua nz uiq 

isax-Jaqsi^^x 



I V 039 81 861 aa 



DE 198 18 620 A 1 



Chromosomale 
Lokalisation 






































































Lange der 
angemeldeten 
Sequenz in 
Basen 


1 17221 


, 1187] 


I 1478| 


T— 
T— 
<tf 


1 17751 


| 31811 


| 1964| 


| 1702| 


| 2067| 


| 1302| 


1 12541 


1 25481 


1 16731 


| 1593| 


CM 

in 


| 2520| 


| 1722| 


| 1648| 


| 1102| 


| 1610| 


| 1108| 


m 

& 


O 

in 

CO 


CO 


CM 


CM 

Oi 

CO 


| 1796] 


m 
m 


| 2927] 


CO 


| 1667] 


CO 

s; 


| 1246| 


m 

CM 


Lange des 
Ausgangs- 
EST in 
Basen 


CO 
Oi 


in 

CO 
CM 


CM 
CM 


T~ 

CM 


N- 
CO 


CM 

in 

CM 


Oi 

o 

CM 


CO 
CO 
CM 


© 

CO 
CM 


CO 
CM 


r— 
y- 

CM 


CO 
CO 
CM 


o 

CM 




a 


o 

CM 


CO 

T- 

CM 


CO 


CO 


3 


3 

CO 


m 

CM 


s 

CO 


CM 

in 


T 

CM 


00 


CO 
CO 
CM 


CO 

cm 


in 


CO 
CO 
CM 


CO 

m 

CM 


CO 

Si 


CO 

Si 


m 

v- 
CM 


Identisch mit /Homolog zu 


I H.sapiens rap1b| 


Human zinc finger transcription factor hEZF (EZF) Homolog| 


| Homo sapiens mRNA for phosphatldic acid phosphatase 2a| 


| H;saplens mRNA for G protein-coupled receptor Edg-2| 


| H.sapiens mRNA for aminopeptidase | 


| Homo sapiens secreted apoptosis related protein | 


Human monocytic leukaemia zinc finger protein (MOZ)| 


I Homo Sapiens angiotensin 11 receptor| 


| Human mRNA for RNA helicase (HRH1 )| 


| Human Hep27 protein Homolog | 


H.sapiens mRNA for putative progesterone binding protein| 


| H.sapiens rhoB] 


| Human skeletal muscle LIM-proteln SLIM1 1 


| Human LIM domain protein CLP-36| 


I Human TRPM-2 1 


| Human calmodulln-l (CALM1)| 


| H.sapiens dermatopontin mRNA| 


| Homo sapiens phosphoglucomutase-related protein (PGMRP)| 


| Human mRNA for alpha-actinln| 


| Human nucleic acid binding protein] 


| H;saplens mRNA for GAS-3 1 


| Human small nuclear ribonucleoprotein (U1-70K)| 


I H.sapiens mRNA for telokin Homolog | 


| Rat growth and transformation-dependent mRNA| 


1 unbekannt | 


| S;pombe chromosome I cosmid c18G6| 


| unbekannt] 


| O.mykiss mRNA for myosin heavy chain | 


| unbekannt| 


I unbekanntl 


| unbekanntl 


I unbekanntl 


| Plasmodium falciparum DNA from contig 4-67 1 


| Arabidopsis thaliana chromosome 1 BAC F1707| 


Wahrschelnlichkeit fur 
eine spezifische 
Expression im 
Tumorgewebe % 


99.65] 


o 
o 


99.42| 


99.98| 


| 97.54| 


99.93| 


! 99.85| 


1 19*66 


I 99^1 


| 96,57] 


| 96.09| 


Oi 
Oi 

oo 

Oi 


| 99.77 1 


| 99.85| 


| 99.98| 


| 99.74 1 


| 99.2| 


| 96.56| 


I 96.31 


| 95,44| 


| 99.03| 


| 97.54 1 


| 99.991 


| 99.061 


| 99.61 1 


o 
o 


| 99.94 1 


o 
o 


| 98.21 1 


| 99.85] 


| 99.61 1 


| 98.22] 


| 99.03| 


| 97.54] 


Sequenz 
ID No.: 




CM 


CO 




LO 


CO 




00 


CD 


o 




CM 


CO 




m 


CO 




00 


Oi 


o 

CM 


CM 


CM 
CM 


CO 
CM 


CM 


m 

CM 


CO 
CM 


CM 


oo 

CM 


8 


o 

CO 


s 


CO 


CO 


S 



133 



I 
o 
3 
o 

CO 

tt> 
5' 

3 
07 

CD 
X 

o 
co 
o 

£U 
3 

a 
o 
8 

CO 
CO 

5" 

s 

•a 
to 
S" 

"O 
3 

§* 

CD ^ 



8 



■a 

CD 
CO 

3 
>□ 
Z 
> 

o 

Q. 



5' 

h 



O 



CO 



(Q m 



2T5 

- O 



8 



— CD 

f s 

:. n 



ID 

C 2.1 

u?3i: 

iiffii 

8- 8 3" I 

a> o ~ 
^3 gg. 



a 
a> 
3 



o 
3 
2. 
o 

CD 



>1 

C to; 
« 3 



w co § CD 



CO 

CD 
3 3 



(Q g- 
i w 



to 
3 

St? CD 
CD 3 

£ n 2. q. 



o 



3 
to O 
■rt w 
CO O 

£3 
o » 

3 CD 



t V 039 81 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



CD C 




























3 




















mit 


3 


mit 


3 
















ID O 


























E 


N 




















N 








1 N 






3 




E Q 
O CO 


























sz 
o 


CD 
O 




















x: 
o 


log 


sz 
o 


log 






•go 




ch i 


Ui 

0 




CO == 


























CO 


o 




















v> 




vi 


o 






CO o 

1 E 




antlsi 


0 




o co 
c 

c o 


























ntl 


E 




















c 


I 


c 


E 








E 




























CD 


o 




















CD 


o 


CD 


o 










0 




O I 

c — 1 


























-o x 






















■D X 






II 




































































o 


























s. Spalte 






















s. Spalte 




s. Spalte 








s. Spalte 




s. Spalte 










CM 


I s - 


CO 


o 




CO 


CO 


CO 


o 


I s - 


0> 






CM 


CO 


CO 


o 


o 


in 


CO 


CO 




CO 




CO 










IO 






10 


IO 








CO 


CM 


^> 




o> 




CO 


CO 


00 














S3 


CO 


SS 


CN 


s 




CM 








S 


CM 








-IIS 








t~ 


OI 


CN 


CN 




CM 


00 


CM 








CM 


CO 


Q 


CM 




CM 




GO 


CM 




CM 




CO 




I s - 


00 


CO 




CO 




CN 






CM 
















CM 








































CM 


r (D 3 






































































Lai 
angem 
Seq 






































































-D °J>|- CO 


o> 


co 


N. 


CO 


O) 




CO 


CM 


CO 


to 


f*— 


CO 


O) 




O 


o 


CO 




O 


in 


CO 


00 


•<r 
















m 


0 






CO 


CM 


TT 




T— 


CM 




CM 


O) 




CO 


CO 






O 


CM 


CM 




CO 


CO 


CO 


CO 


CM 


CO 




CM 




o 




CM 


CM 






OI 




CM 


T- 




CM 


CM 


CM 


CM 


CM 


CM 


CM 




CM 




CM 


CM 


CM 


CM 


CO 


CM 






CM 


CM 




CM 




CM 




CM 


CM 


Si 






o CO co 


































































C CO 






































































:C0 3 






































































-1 < 






































































nzi 


ron 


nnt 


nnt 


nnt 


nnt 


nnt 


nntl 


ein 


nnt 


G3 


> 


nnt 


CM 
CM 

V 




nnt 


nnt 


nnt 


nnt 


nnt 


(Zie) 


nnt 


lolog 


nnt 


I5A9 




CO 
XI 
CO 




co c 


i« 


nnt 


CO 
CO 




B7 






CO 


CO 


CO 


CO 


CO 


CO 


o 


CO 


CO 


c 


CO 




CO 


CO 


CO 


<0 


CO 


CO 


CO 






£ 


VJ 

OI 


^ IO 


CO 






IO 


o 


i= 








J* 






l_ 






CO 










J*: 








J* 


fc 




00 








CO 

K- IO 




el 






o 




cd 


o 


CD 


CD 


CD 


CD 


Q. 


CD 


LL 


CD 


CM 




CD 


CD 


CD 


CD 


CD 


LL 


CD 


o 


CD 




SRL 




Q. 


CD 


CD 


CO 






E 


_o 


nb 


nb 


qu 


qu 


nb 


qu 


T— 


qu 


■o 


co" 


nb 


cr 
I s - 




qu 


nb 


qu 


nb 


nb 




qu 


X 


nb 


one CIT987SK- 






C 


SU 


.8611 


XI 

c 


CD 

E 






o 

X 


ri gene, g+c i 


3 


3 


3 


3 


3 


3 


> 


3 


E 

en 




3 


E 




3 


3 


3 


3 


3 


c 


3 




3 




o 




o 


po 


3 




legans cosm 


itisch mit I\ 














mRNA for 




iegans co: 


Ion genes 




06C12fro 














nger prote 




p53 intror 






1 1 Cosmk 




differentia 


res: 


iC clone C 




chromoso 




Ider 


| Chicken pro-aipha-2(l) collagei 














1 Rat 




| Caenorhabditis e 


I A.vinelandli nitrogen fixat 




I Human BAC clone GS3 














| Mouse epithelial zinc-fii 




| Human unknown protein mRNA within the 




Homo sapiens chromosome 16 BAC ci 




Human Chromosome 




Mouse mRNA for MyD1 1 8, a myeloid 




Homo sapiens chromosome +16p1 1 .2 B/* 




Homo sapiens (clone exon trap b207) 




Caenorhabditis e 


itichkeit fur 
ipezifische 
ression im 
gewebe % 


CO 


O 






h- 


^- 


CO 


<<*- 


O 


CO 


Ti- 


00 


I s - 






CO 


CM 


CO 




I s - 






















CO 


10 




CO 


p 


O 


CO 


CO 


CO 


in 


o 


w 


o 


o 


to 


o> 


C0 




IO 


OD 


CO 
CO 


O 


lO 


in 


m 


LO 


IO 


CO 




in 




CM 




CO 


p 


00 




0 


oi 




oi 


CO 


s 


Si 


O) 






oi 




oi 


oi 




N-* 


oi 


oi 




CD 


I s - 


N-* 




oi 








00* 






CD 


oi 




co" 


Oi 




Oi 


o 


o> 




CO 


& 




o> 


O) 


05 


O) 




O) 


CO 




CO 




CO 


CO 


0) 




CO 








CO 




CO 


CO 


CO 




CO 












































































































































22fig 
















































































































































































































ah 












































































































































N •: 


CO 


Ci 


O 




CM 


CO 




IO 


CO 


I s - 


00 


O) 


o 






CM 


CO 


s 


to 


CO 


I s - 


CO 


CO 


o 




x — 




CM 




CO 




10 




CO 


c o 


CO 


CO 


I s - 




I s - 


I s - 




h- 








I s - 


00 




00 


00 


CO 


CO 


00 


00 


00 


00 


CO 




CO 




CO 




CO 


CO 


CO 




CO 








































































































































CO 







































































135 




CO 
CD 
X» 

c 

CD 
3 
O 

cd 

xg 
co3 
£ o 
<» w 

03 3 
Q. S 
Q< 

X oi 

CO *nI 

58 

a a 

if 

to 3 

O Q) 

3 5- 
n> cd 

xa 



CO 

2. 
5" 

^ & 
o 2> 

3 S 

O Co 

I" & 



D 

03 

8 

i 

I 

3 



o 
0*0 



CD 

*l 

o £ 

1*8 ^ 
g >• 

Q) IT 

''I 

2 ° 

Q. CD 

5 w 

CD O 



X 
O 

3 
o 

w 

0) 
*D 
CD 
3 
CO 

O 
Z 
> 

if 

3 



CO 
"D 

CD 

o ? 

3 g; 
O W 

o a 

CD 17 
N 3 



CD 
*3 

o 
3 

o' 

CO 
CD 

s* 
c 

CD 
3 



CO 

T5 
05 

CD 

5 E 

o 2> 
3 

O CO 

el 



I 

c 
3 

0) 

o 
> 

CO 

c 

CD 
3 
O 
CD 

? 

3 

"0 

a 
00 

to 

a> o 
■o 3 
ro 0 
r 4, =r 
^3 
a>3 

ro w 
o 
w3 

CO CD 



CO 
*o 
ffl 

CD 

o $ 
3 3: 

O CO 

o g. 

ca 

n 3 



^3 S 5 



X 
o 
3 
o 
o 

CD 

N 
C 



C fl): 
CO 3 

co £ © 
8 



CO 
CD 

GO CD 

o) 3 

Oi CO N 
O CD H 
08 3 3 



o 



II 

<? SI 

3 CD 



0£ 



OZ 



SI 



01 



I V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



TABELLE U 



DNA-Sequenzen 


Peptid-Sequenzen (01 


S q. ID. No. 


Seq. ID. No. 


OA 


128 




129 


3 


130 


25 


131 




135 




1 oo 


26 


A OA 
1 »>*f 




13R 






27 


lo/ 




I OO 




13Q 


28 


1 *f u 




141 






29 


143 


30 


144 




140 








147 




l*KJ 


31 


14Q 








1*1 






32 


I DO 




1*4 




1 CC 

loo 


33 


1 

loo 




157 


34 


158 




159 




160 


35 


161 



1 37 



8EI 





161 


6t 


961 




961 




P61 


2t 


£61 




361- 




1-6I- 


Lt 


061- 




68 I 




881. 


9t 


m 




981. 




S8I. 


St 


V&V 




C8I. 




281- 




1-81. 


St 


08 V 




QLl 




811 


Zt 


m 




9U 




911 


it 


tlV 




ZLV 




ZLV 


Ot 


III 




Oil 




691. 


6£ 


891- 


8£ 




Z£ 


991. 




991. 




m 


9£ 


£91. 




Z9V 


9£ 


on -qi bss 
( s dyo) uezuanbag-pijdad 


■on -ai 'b9S 
uazuanbas-VNQ 



T V 0Z9 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



DNA-Sequenzen 
Seq. ID. No. 


Peptid-Sequenzen (ORF's) 
Seq. ID. No. 


49 


198 






199 


50 


200 




201 




202 


51 


203 




204 




205 


52 


206 




207 




208 


53 


209 


54 


210 


55 


211 


56 


212 




213 




214 


57 


215 


58 


216 




217 




218 


59 


219 


60 


220 




221 




222 




223 


61 


224 




225 


62 


226 




227 




228 


63 


229 


64 


230 




231 




232 


65 


233 



139 



OH 





COT 




OAT 

896 


08 


Z9Z 


6Z 


99c 




S96 


8Z 


F9Z 


1 f 

zz 


£96 




696 




*96 


ft I 

9Z 


096 


sz 






030 




Z?6 


fZ 


OCT 




336 




WZ 


€Z 


CSZ 




ZSZ 




15Z 


ZZ 


05Z 




6fZ 




8fZ 


l*Z 


ZfZ 




5rv 




SfZ 


oz 


ttz 






by 


6F6 




1-76 




OfZ 


89 


6£Z 




8CZ 




LZZ 


19 


96Z 




sez 




fez 


99 


•on "ai bas 
(s,dyo) U9Zuenb9S-P!)d8d 


ON ai bas 
uezuenb9s*VNQ 



T V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



DNA-Sequenzen 
Seq. ID. No. 


Peptid-Sequenzen (ORFs) 
Seq. ID. No. 


80 


270 




81 


271 




272 




273 


82 


274 




275 




276 


83 


277 




278 




279 


84 


280 




281 




282 


85 


283 




284 




285 


86 


286 




287 




288 


87 


289 




290 




291 


88 


292 




293 




294 


89 


295 




296 




297 


90 


298 




299 




300 


91 


301 




302 




303 


92 


304 


93 


305 



141 



zn 



m 

889 

Zee 

9ee ~ 
see 
iee 
eee 
zee 
i-ee 
bee 
6ze 
8ze 
at 

sze 
we 
eze 
zzz 
izz 
6ze 

Git 
9VZ 

sTe 
ne 
ei-e 
zTe 
nz 
6Te 

606 

soe 
Zbe 
9oe 

•on ai bas 

( s <dlHO) U9zuanb9s-pndad 



801. 



90 V 



SO V 



TbT 



001 
66 



86 



26 



96 



SB 

-on '01 'bas 
uazuanbas-VNQ 



I V 0Z9 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



nil a *\ 

DNA-Sequenzen 
Seq. ID. No. 


Peptid-Sequenzen (ORPs) 
Seq. ID. No. 


108 


342 




j$ f\ *\ 
109 


343 






344 






345 




110 


346 






347 




111 


348 




349 




350 


112 


351 




352 




353 


113 


354 


114 


355 




356 




357 


115 


358 




359 




360 


116 


361 




362 




363 




364 


117 


365 




366 




367 


118 


368 




369 




370 


119 


371 




372 


120 


373 




374 


121 


375 


122 


376 




377 



143 



'■\ :on ai 03s yaan NouvwuodNi iz) 

(Od3) 9Z'l# UCHSJ9A *o i# asea|ay u|jua;ed :gyv/\AldOS (a) 

soa-swsoa-od wsisas ONiivasdo (o) 

eiqijeduioo Od WSI :y3ind!NOO (a) 
MS!P Addou :3dAl m\Q3Vi (V) 

waod anavavay y3indwoo (ai) 

06S :uazuanbas J?P mezuy (!!!) 

9q9Me6|Biujouu8SE|g 
sne uazuanbss-ejnesujepinN aipnqosuaifl :9NnQNIdy3 *J3Q 13111 (») 



U9\, Sl-W-(oeO) :XVd3H31 (H) 
Wdl ZlWiOZO) :N033131 (O) 
96J.H-C3 :(dlZ) 3000 ISOd (d) 
pueiipsjnaa :aN\n (3) 
ui|jaa :iaVlS (o) 
£9 assB4S8U4| :3SSVaiS (a) 
Hqui 6unqosjoiuiouao jniiieMosiiasao - uaoeiaui :3|/WN (V) 

:y3CTI3l/\INV (!) 

NOIlViMJOdNI 3NI3V\I3E)T1V(|.) 

fiojjojojdzusnbas 



•naq 

-auqasaq j]03|oiojd2uanbas napuaS]ojqDBU map ui uapiaM 06E~8£I '°N QI 'b°S uazuanbag-ajiiBSouimv uaipnraua aip 
pun airaSuaiepipirex najpnraua jap izi °°N QI '^S S W T '°N QI 'b°S nazuanbas-amEsuiapinM uoqosuapugjs aig 





069 






689 






889 


931- 




Z89 






989 






S89 


szt 




Wfi 






989 






Z89 






12Z 






089 






6Z9 


9Zt 




8Z8 




"ON "01 "bos 


on ai "b3S 


(s.dyo) uezu3nb8S-pi)dad 


uszuanbss-VNa 



T V 0Z9 81 86T 3d 



DE 198 18 620 A 1 



(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1722 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblienjng und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO:1 

cgttgaagta gatgcacaac agtgtatgct tgaaatcttg gatactgcag gaacggagca 60 
atttacagca atgagggatt tatacatgaa aaatggacaa ggatttgcat tagtttattc 120 
catcacagca cagtccacat ttaacgattt acaagacctg agagaacaga ttcttcgagt 180 
taaagacact gatgatgttc caatgattct tgttggtaat aagtgtgact tggaagatga 240 
aagagttgta gggaaggaac aaggtcaaaa tctagcaaga caatggaaca actgtgcatt 300 
cttagaatct tctgcaaaat caaaaataaa tgttaatgag atcttttatg acctagtgcg 360 
gcaaattaac agaaaaactc cagtgcctgg gaaggctcgc aaaaagtcat catgtcagct 420 
gctttaatat actaaatgca ttgtagctct gagccaggtc tgaagaactg ttgcccaatt 480 
caacagtgcc agcattccaa ctttgttaaa cctaccaaca tcttaaatgg actttcctgt 540 
ggtggtaccc tttaagaggc ggatgaaagc tactatatca gtttgcacat tctaatcact 600 
ttccagtatc acaagagaga tttttactta tataatagtc ctagagtttg cagctggtaa 660 
aaccagaggc tacatccagt attactgcta agagacattc ttcatccacc aatgttgtac 720 
atgtatgaaa atggtgtact gtatacttta acatgcccca tactttgtat tggagagtac 780 
aataatgtaa atcctaaaag caccactatt ttagcataat aaaagaaagt ccaaagagct 840 
cctatataga ctactccaga taacttcgct tctttgatac ttgtagctta ttgtaatttt 900 
ttttaagaaa ttcaaggtca ttattattgt acaaaataag cgctttgatt aacacagcta 960 
tatagttttt ttaattttta aaaaacctgt ggagacggtg atcttgtctt taaaacatgal020 
tagtcctttc agtataatgt cttagattaa agacgttgcc tttaatatct gttgggaaggl080 
aaatgtccag acttttcaaa tctcttatta tatgtttcct ttttttgttt acatagggaall40 
caatgtttat agtcgtgtgt acagtggggg tctacaacaa gaagtgtata ttttcaaacal200 
attttttaat gatttaacaa tttttgtaaa tqattttcag gcttctgcag ctgtagattcl260 
tcactgtgaa tcccttgctt gctcatgcat aagtgtattt gcaataccaa atatacaggtl320 
ttagtatttt tgcctgttag tgattgtttc acatgtgtaa cgttttggtt gagatgttaal380 
atggtggacg agtactgtgg atgtgaatgt gggaagtaat tttaatcata tgtaattggtl440 
cacaaggcct aatttgcagt aactattgct gttttattta acaatgcctt gttgctttgtlSOO 
atgcattaat gtttggatgt aaagattgtg tgtctatcca acagggagcc acagtatttal560 
aattgaccaa cctaatgtta caactacttt gaggtggcca aatgtaaact aaaagccttal620 
attaaagtgg tgcaattttg tataacttag catcagtagt tcaataaatt tggattgccal680 
tgcaagggct tgcattataa aaaaaaacaa aaaaaaaaaa aa 1722 

(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 2: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 
(A) LANGE: 1187 Basenpaare 
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(Hi) ANTI-SENSE: NE1N 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO:3 



gcgaacccgc gcgctgcccg gtcctgcgct gcccagcggg aggggctgga ccccgcgttc 60 
ctcctccctg ccggtcccqa. tcgttaaagc gagagtctgg acgccccgcc tgtgggagag 120 
agcgccggga tccggacggg gagcaaccgg . ggcaggccgt gccggctgag gaggtcctga 180 
ggctacagag ctgccgcggc tggcacacga gcgcctcggc actaaccgag tgttcgcggg 240 
ggctgtgagg ggagggcccc gggcgccatt gctggcggtg ggagcgccgc ccggtctcag 300 
cccgccctcg gctgctctcc tcctccggct gggaggggcc gtagctcggg gccgtcgcca 360 
gccccggccc. gggctcgaga atcaagggcc tcggccgccg tcccgcagct cagtccatcg 420 
cccttgccgg gcagcccggg cagagaccat gtttgacaag acgcggctgc cgtacgtggc 480 
cctcgatgtg ctctgcgtgt tgctggctgg attgcctttt gcaattctta cttcaaggca 540 
tacccccttc caacgaggag tattctgtaa tgatgagtcc atcaagtacc cttacaaaga 600 
agacaccata ccttatgcgt tattaggtgg aataatcatt ccattcagta ttatcgttat 660 
tattcttgga gaaaccctgt ctgtttactg taaccttttg cactcaaatt cctttatcag 720 
gaataactac atagccacta tttacaaagc cattggaacc tttttatttg gtgcagctgc 780 
tagtcagtcc ctgactgaca ttgccaagta ttcaataggc agactgcggc ctcacttctt 840 
ggatgtttgt gatccagatt ggtcaaaaat caactgcagc gatggttaca ttgaatacta 900 
catatgtcga gggaatgcag aaagagttaa ggaaggcagg ttgtccttct attcaggcca 960 
ctcttcgttt tccatgtaqt gcatgctgtt tgtggcactt tatcttcaag ccaggatgaal020 
gggagactgg gcaagactct tacgccccac actgcaattt ggtcttgttg ccgtatccatl080 
ttatgtgggc ctttctcgag tttctgatta taaacaccac tggagcgatg tgttgactggll40 
actcattcag ggagctctgg ttgcaatatt agttgctgta tatgtatcgg atttcttcaal200 
agaaagaact tcttttaaag aaagaaaaga ggaggactct catacaactc tgcatgaaacl260 
accaacaact gggaatcact atccgagcaa tcaccagcct tgaaaggcag cagggtgcccl320 
aggtgaagct ggcctgtttt ctaaaggaaa atgattgcca caaggcaaga gggatgcatcl380 
tttcttcctg ggtgtacaag cgcttttaaa .gaccttctgc tggctgcgat gcctcttggal440 
atgcacagtt gtgtgtaaca gagttacctt aactcgtg 1478 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 4: 

(i) SEQUENZ CH ARAKTERISTI K: 

(A) LANGE: 411 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 
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cagaaatgga 
ctcttcacca 
ttaacagtag 
tcgttatgct 
tgaattgctg 
taactacatt 
tgaatcagct 
gcggcacctc 
gatgctctca 
ctggatggta 
agccatttta 
taagtgaaac 
tgtcgcaggc 



caccaccctt 
agaagcctct 
agtgttaaat 
ctattttatt 
attttccttt 
cattgtccaa 
gttcggtagc 
aggattcaca 
gcatctcgct 
cgctcagctg 
tcaactgcaa 
caagaggctg 
ccccaatata 



ggctttatag 
agtttccttt 
acttttaacc 
actatcatat 
ttcaatagaa 
cccccactgg 
tccaccttat 
ctgtgggtgg 
ttagccaggc 
aaggagctgg 
atccctcaac 
agaacaaact 
atagtagtag 



gctccttgca 
tggtaggtti 
actgacaagg 
ttacattttt 
tttaattctg 
tttgaaagaa 
ccctgcagcg 
tgaggccttc 
agcattcagc 
gtgactctcg 
tgatagctgc 
tccatttacc 
gggga 



gaasccactt 
taauaacaga 
cttcagaaag 
attttttatt 
gagtgtgagc 
gactccaaat 
aagcagcaga 
cgctgaagga 
agaatatttt 
aagaaagcct 
aaaacaatgg 
ctaaaaataa 



cacaaaaatgl030 
acatctc,»tcall40 
tttcacagttl200 
tattttttgcl260 
aggaaccagtl320 
tcttggcatal380 
accgccaatgl440 
ggtactggtglSOO 
cacaacactgl560 
taacctctccl620 
ttttaaacagl680 
ataaatataal740 
1775 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 6: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 3181 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 6 

cgggtggggt gggagcaggg ggggacagtg ccccgggaac ccggtgggtc acacacacgc 60 

actgcgcctg . tcagtagtgg acattgtaat ccagtcggct tgttcttgca gcattcccgc 120 

tcccttccct ccatagccac gctccaaacc ccagggtagc ca.tggccggg taaagcaagg 180 

gccatttaga ttaggaaggt ttttaagatc cgcaatgtgg agcagcagcc actgcacagg 240 

aggaggtgac aaaccatttc caacagcaac acagccacta aaacacaaaa agggggattg 300 

ggcggaaagt gagagccagc agcaaaaact acattttgca acttgttggt gtggatctat 360 

tggctgatct atgcctttca actagaaaat tctaatgatt ggcaagtcac gttgttttca 420 

ggtccagagt agtttctttc tgtctgcttt aaatggaaac agactcatac cacacttaca 480 

attaaggtca agcccagaaa gtgataagtg cagggaggaa aagtgcaagt ccattatgta 540 

atagtgacag caaagggacc aggggagagg cattgccttc tctgcccaca gtctttccgt 600 

gtgattgtct. ttgaatctga atcagccagt ctcagatgcc ccaaagtttc ggttcctatg 660 

agcccggggc atgatctgat ccccaagaca tgtggagggg cagcctgtgc ctgcctttgt 720 

gtcagaaaaa ggaaaccaca gtgagcctga gagagacggc gattttcggg ctgagaaggc 780 

agtagttttc aaaacacata gttaaaaaag aaacaaatga aaaaaatttt agaacagtcc 840 

agcaaattgc tagtcagggt gaattgtgaa attgggtgaa gagcttagga ttctaatctc 900 

atgttttttc cttttcacat ttttaaaaga acaatgacaa acacccactt atttttcaag 960 

gttttaaaac agtctacatt gagcatttga aaggcgtgct agaacaaggt ctcctgatccl020 

gtccgaggct gcttcccaga ggagcagctc tccccaggca tttgccaagg gaggcggatt!080 

tccctggtag tgtagctgtg tggctttcct tcctgaagag tccgtggttg ccctagaaccll40 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO:7 



gcaacatgtc tgccaccaac attggcattc ctcacacgca gagattgcaa gggcaaatgc 60 
cagtgaaggg gcacatttcc atccgctcca agtctgcgcc actgccctct gcggctgctc 120 
accagcagca gctgtatggc cgtagcccat cggcagttgc catgcaggct ggccctcgcg 180 
cactggctgt tcagcgtggc atgaacatgg gggttaatct gatgcctact cccgcctata 240 
atgtcaattc catgaatatg aacaccttga atgccatgaa cagctatcga atgacacagc 300 
ccatgatgaa cagcagttac catagtaacc ctgcctacat gaaccagaca gcacagtatc 360 
ctatgcagat gcagatggga atgatgggga gccaggccta tacccagcag cctatgcagc 420 
ctaaccctca tgggaacatg atgtacacag gcccctccca tcacagctac atgaacgctg 480 
ctggcgtgcc caagcagtca ctcaacggac cttacatgag aagatgagca agatgaactt 540 
gcaatcaaaa acttaaatat atataaataa aggaaccttt tatactgaca aaccagagaa 600 
aaatggacct ttttccagtt aaaatattgc tgtagattta gaggaatttt tctttggttt 660 
attttatttt ttagaaaacc tgatcttctc tttttttggg ttcattttgt tctgggtttt 720 
ggttttcttc acaatcttga acattttaca gtagaactca tctaaaaatg gatttgggga 780 
tggggaaaca tgcacaaaat cttttcataa ttaaaaagag ccttactttc tttacatacc 840 
acatggacag aatttgtgta aaagtgaatt atctttattt taaaatgtat gtttcccctc 900 
actgtttgca gctcccaatg ttgtcatttt taaatgttat atacatctca agggttaacc 960 
agaccctttc ctccaaaccc aacctttcat ttcctacttc attccagcag gaggcacttal020 
ggggagactc ggatggggac atggagaaca acccaagctc cttaaactat taaagtgaggl080 
caggaaaatg cttctccttt taaaatcccc tccactcctc acacacacac acctcttgaall40 
acccttcccc aagaatgttt ctttatagac ggacttcatt gaaatctttg ttgttcttgal200 
atcaagtgta atataatttt tttcttcttt tttaaaatat tcccactcag cactcagagal260 
cacaaaaata ctgtaagtct caattaacag cagaatctca gagaaaagct gtttgcaatcl320 
caaatccagc ctttggagga atagagatgg tcaattaaca atcaaaaaga ggagattaacl380 
ctcttgtttt tttaccacct ggtgaatcag ccataacgca cacacacgcc acccagcctcl440 
ttgtttctag tatgtacttt gaaatgctaa ctgagggtct tgatgcttga gcctttgactlSOO 
gataaaactc aaatagcagt ccccagtgat ttgcctctta ggttctttct taaattgttgl560 
gtggatgact gtacatttta gtgatttgaa aaataactga caaaccattg aaacagtttal620 
ttttatgttg gaagagatgg cgcagatgtg tgtcagaagg gagatcacgg tgtgagtttcl680 
gtagctattti aagtgataca tacctctagt ttttgtatgt cttttgagat cctgagttcal740 
tcccctgtga atcagagtgc acaagcacct ctcctgtgag tggctaatga gaagagggacl800 
agaccgacca ccagcacagt agggcagatc tggacagcag aatgttataa cgcaagttcal860 
tgtgttgctc ccaactccat tctcttttct ctcgtgcaac cagtttgccc attctcttccl920 
tattacttgc tccagggata ggtaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaa 1964 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 8: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1702 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 9 



gccgcaggct cccggtgttc ccatttcgag 
aagtcctcat cattgaaggc gagacagggt 
tctttgagga gggttataca aacaagggta 
tggctgccat gagtgtggcc gcccgagtgg 
aggttggcta cagcatccgc tttgaggact 
tgacagatgg gatgcttctc cgggagttcc 
tggtgatggt ggatgaggca cacgaaagga 
tcaaggatgt tgctcgcttc cgacctgagc 
acactgcccg tttttccacc ttctttgatg 
ggtttcctgt ggacatcttc tacaccaagg 
tagtatctgt gttgcagatc catgtgaccc 
caggacagga ggagattgag gctgcctgtg 
gctccaaaat ccgggagctc ctggtgctgc 
aggcccgtat cttccagccc acaccacctg 
ttgctgagac atcactcacc attgagggca 
agcagaagag ctacaacccc cgcacaggca 
aggcctcagc caatcagcga gctggcaggg 
gcctgtatac cgcctgggcc tatcagcacg 
agaggaccag cttgggcaat gtcgtgttgc 
tgcactttga tttcctggac cctccaccat 
tgtatgctct gggagccctc aaccaccttg 
cagagctgcc ggtggacccc atgctgtcca 
gttcagagga gatcctgaca gtggctgcca 
gaccaaagga caaggtcgtc catgctgaca 
gtgaccacct ggttctgcta aatgtttaca 
agtggtgcta tgagaacttt gtacagttca 
aacagctgga agggctcttg gaacgtgtgg 
atatccgtgt acgcaaggcc atcactgctg 
ggagtggcta ccgcacagtg aaacagcagc 
tctttgagca acagccacgc tggctgctct 
tcatgagaca ggtactggag attgagagca 
ataaggccaa ggagctagaa gatccccatg 
cacgagaaga gctagggtaa gagaaggacg 
ttctatacat tatttaatac ctattaaata 
catttgggat ctagaaaaaa aaaaaaa 



aggagctcct ggctgctatt gcaaatcacc 60 
cagggaagac cacccagatc ccgcagtatc 120 
tgaagattgc ctgcacccaa ccccggagag 180 
cccgggagat gggtgtgaag cttgggaatg 240 
gcacatcaga gcgaactgtc ctccgctaca 300 
tctctgagcc tgacctggcg agttacagcg 360 
ccctacacac agacattctc tttggattga 420 
tcaaggtcct ggtggcttca gccacaatgg 480 
acgcccctgt gtttcgaatc cccggacgca 540 
ctccagaggc tgactacttg gaagcttgtg 600 
agccccctgg ggatatcctg gtgttcctga 660 
agatgctcca ggatcgctgc cgccgcctgg 720 
ccatttatgc caatctgccc tctgacatgc 780 
gggcacgaaa ggtggttgtg gcaacgaaca 840 
tcatttatgt gctggatcca gggttctgta. 900 
tggaatcgct cactgtcaca ccctgcagca 960 
caggtcgggt ggctgcaggg aagtgcttccl020 
agcttgagga aaccacagtg cctgagatccl080 
tgctcaagag cttagggatc catgacctaa!140 
atgagacact gctgctggct ttggagcagcl200 
gggagctcac cacgtctggt cgaaagatggl260 
aaatgatctt agcctctgag aagtacagctl320 
tgctctctgt caacaactcc atcttctaccl380 
atgcccgtgt caacttcttt ctccctggcgl440 
cacagtgggc tgagagtggt tactcttccclSOO 
gatcgatgcg ccgagcccgg gatgtgcgggl560 
aagttggtct cagttcctgc cagggggactl620 
gttactttta ccacacggca cggttgactcl680 
agacagtctt cattcatccc aactcctcccl740 
accacgaact tgtcttgacc accaaagagtl800 
gttggcttct ggaggtggct ccccattattl860 
ctaagaaaat gcccaaaaaa ataggcaaaal920 
taaacagaac ctgacaccag ctccttttccl980 
aaattatttt tggaataaag cttgtgggaa2040 

2067 



(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 10: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1302 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 
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gtggtggcga ctggcgccga cccaagcgat ctggagagcg gcg<ygctyct 

ttcacgtcgc cgctcaacct gctgctgctt ggcctctgca tcttcctgct 

gtgcgcgggg accagccggc ggccagcggc gacaggacga cgacgagccg 

cccgcctcaa gcggcgcgac ttcacccccg ccgagctgcg gcgcttcgac 

acccgcgcat actcatggcc atcaacggca aggtgttcga tgtgaccaaa 

tctacgggcc cgaggggccg tatggggtct ttgctggaag agatgcatcc 

ccacattttg cctggataag gaagcactga aggatgagta cgatgacctt 

ctgctgccca gcaggagact ctgagtgact gggagtctca gttcactttc 

acgtgggcaa actgctgaag gagggggagg agcccactgt gtactcagat 

caaaagatga gagtgcccgg aaaaatgatt aaagcattca gtggaagtat 

gtattttgca aaatcatttg taacagtcca ctctgtcttt aaaacatagt 

tttagaaagt tttgagcact tgctataagt tttttaatta acatcactag 

aaaattaact tcttagaatg catgatgtgt ttgtgtgtca caaatccaga 

cagtgctgta atacacatgt taatactgtt tttcttctat ctgtagttag 

atttaaatgt gtttttcctg agagacaagg aagacttggg tatttcccaa 

aatcttaaat gtgcaccaag agcaaaggat caacttttag tcatgatgtt 

aacaaatccc tttttttttc tcaattgact taactgcatg atttctgtt.t 

taaagcaaat ctgcagtgtt ccaaagactt ttggtatgga taagcactag 

cggtaaccaa_aatggaaatc ttccaaaaca ggaggctcag, gctggccaaa 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 12: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 2548 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(Hi) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 12 

gccgcagccc tcatctgcca ccgcagtctg gttggagctg ttgtcttgta tgctcagcga 60 

ggcccggaga gacccgggag agagctaggc cgagtccacc gcccgagtct gctgcccgag 120 

cccgcgttac gcacaaagcc gccgatcccc ggcctggggt gagcagagcg accaccgccc 180 

gggagcagcg cggcgagacg cacggtgcgc cctatgcccc cgcgccccca ccgcccccgc 240 

cgcggcagcc gaagcgcagc gagagaacgc gccaccgcgg ggcccgggtg cagctagcga 300 

ccctctcgcc acctgcgcgc agcccgaggt gagcagtgag cggcgagcgg gagggcagcg 360 

aggcgttcgc gggccccctc ctgctgcccg ggcccggccc tcatggcggc catccgcaag 420 

aagctggtgg tggtgggcga cggcgcgtgt ggcaagacgt gcctgctgat cgtgttcagt 480 

aaggacgagt tccccgaggt gtacgtgccc accgtcttcg agaactatgt ggccgacatt 540 

gaggtggacg gcaagcaggt ggaggtggcg ctgtgggaca cggcgggcca ggaggactac 600 

gacccgctgc ggccgctctc ctacccggac accgacgtca ttctcatgtg cttctcggtg 660 

gacagcccgg actcgctgga gaacatcccc gagaagtggg tccccgaggt gaagcacttc 720 

tgtcccaatg tgcccatcat cctggtggcc aacaaaaaag acctgcgcag gacgagcatg 780 



gcatgagatt 180 
ctacaagatc 240 
ccccctctgc 300 
ggcgtccagg 360 
ggccgcaaat 420 
aggggccttg 480 
tctgacctca 540 
aagtatcatc 600 
gaggaagaac 660 
atctattttt 720 
gattacaata 780 
tgacactaat 840 
aagtgaactg 900 
tacaggatga 960 
aacaggtaaal020 
ctgtaaagacl080 
tatctacctc!140 
gccgctgtcc!200 
aagg 1254 
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taaaacccct cgagcccaca gccttatcag 
tgctcctgaa cttggtctct gagccatggc 
caaggtgggc accatggcgg agaagtttga 
gaagaagtat gtgcaaaagg atggccacca 
tgccaacacc tgtgtggaat gccgcaagcc 
taagaaccgc ttctggcatg acacctgctt 
caatgagacc tttgtggcca aggacaacaa 
ggactccccc aagtgcaagg ggtgcttcaa 
gtacaagggg accgtctggc acaaagactg 
cgggactgga agcttcttcc ctaaagggga 
caagtttgcc aagcattgcg tgaagtgcaa 
ccaggatcag ccctggcatg ccgattgctt 
tgggcagcgt ttcaccgctg tggaggacca 
tgtggccaag aagtgtgctg gatgcaagaa 
tgtggtggcc tatgaaggac aatcctggca 
cgtgaatctg gccaacaagc gctttgtttt 
tgccaaaaag ctgtaaactg acaggggctc 
tctttgtgtc cttactttct gccctatacc 
tttaaagttc tccttccgtc ttttctccca 
agtgatcata ttagcattta gcaaaaagca 
tgcaatttaa aaatgaaaac ttaggtagat 
aaaagtgcta atcatttagc cac.ttagtga 
ccactgagat gcctctcatg cctcagctgg 
agttgcagcg gctgctccaa ctcactgctt 
accctactgg accatggcat ggggttaact 



ctg^ggctga gggaagactg gtctaggtgc 240 
ttcccataga cactcaggtc cctccagcta 300 
ctgccactac tgcagggatc ccttgcaggg 360 
ctgctgcctg aaatgctttg acaagttctg 420 
catcggtgcg gactccaagg aggtgcacta 4 80 
ccgctgtgcc aagtgccttc accccttggc 540 
gatcctgtgc aacaagtgca ccactcggga 600 
ggccattgtg gcaggagatc aaaacgtgga 660 
cttcacctgt agtaactgca agcaagtcat 720 
ggacttctac tgcgtgactt gccatgagac 780 
caaggccatc acatctggag gaatcactta 840 
tgtgtgtgtt acctgctcta agaagctggc 900 
gtattactgc gtggattgct acaagaactt 960 
ccccatcact gggtttggta aaggctccagl020 
cgactactgc ttccactgca aaaaatgctcl080 
ccaccaggag caagtgtatt gtcccgactgll40 
ctgtcctgta aaatggcatt tgaatctcgtl200 
atcaataggg gaagagtggt ccttcccttcl260 
ttttacagta ttactcaaat aagggcacacl320 
accctgcagc aaagtgaatt tctgtccggcl380 
tgactcttct gcatgtttct catagagcagl440 
tgtaagcaag aagcatagga gataaaaccclSOO 
gacccaccgt gtagacacac gacatgcaagl560 
caccccgttt ctgtggagcc gggagaagggl620 
ttcctcatca ggactctggc cct 1673 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 14: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1593 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 14 



ggggccagga cgccgcccgg cgcggagtgg 
tgggcgggag gaaggcggca tgccccagac 
cttcaggctc tcagggggca tagacttcaa 
aggaagcaag gcggcactgc caacctgtgt 
tttgggacag agtccatgac tcatgctgat 
cagctgtgtc tcaaaattga caggggagaa 
gatgggaaag cccatccttt caaaatcaac 



ctgccctgcg cggggacact cagagcccgg 60 
ggtgatcctc ccgggccctg cgccctgggg 120 
ccagcctttg gtcatcacca ggattacacc 180 
cctggagatg tcatcctggc tattgacggc 240 
gcgcaggaca ggattaaagc agcagctcac 300 
actcacttat..ggtctccaca agtatctgaa 360 
ttagaatcag. aaccacagga attcaaaccc 420 
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(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 16: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 2520 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(Hi) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 16 

cgctcctcta cccaattttt ttttttagag atgaaaggct gcagaaatgt ttattgaata 60 
cagtgccagg tttataaata aaacgtattt acaatttcca tagagttggt cccccatcag 120 
agaggtggtt aaatctccaa acagtttatc tcaagattta cagaaacgtc caagtacatc 180 
tccttttcaa atagccatgg tgaagggcaa cttcagtaac aaaagaacta ccaccatctt 240 
tgctacagaa gtgtttaata aacatcataa tagatttgga gaaagaacac acactccacc 300 
catgccacta ccttcttact ccaagggata cagacagcaa agaatttctg tctcctacag 360 
gacaacttca ggggattaaa aaaacagtaa ctgccagctg gagggataga ttaagacaca 420 
ttagtggaaa tctagtcact gccaaaggag aaatatattt aggatataca ataaataatt 480 
caaatgctta aaataattga atgaacggaa gagtagactt gaccaaattt acattcgttg 540 
ttcaggaaga gattc.ccagt atgctgaggg gttcgtggta agctattcct ctgacgagac 600 
acagcagcgc tgggcctact gcacagccgt tcattacaat attgttacaa gtacaatcag 660 
acatgcattt ataaagagaa tataaaaata tgtacaatag ctcattttca atgtgtgtaa 720 
gttgccgaaa gacaccaatg aaagtgtgca aaaattcatt tgtcaaaaaa tcagaaaaag 780 
ccttccttgg caacagtgca tcaaaagccc atctgaaata tcgagatcca tttgcctcgc 840 
tcaacaccta ccccaaacag atggagaaca aaactatgaa agggtttgcc aagtactcag 900 
cagtttctta tggcaagtct caggctaaag caggatgcca gttcaactaa tcactttata 960 
tataaatata tgtatatatt tatagagtag ttagaagtag gggcaagagt ttacaggaagl020 
gtcctaacca acttcaaggg cactgccagg acacccagct atttcctctc acaaactcatl080 
gcagactaac acccaacgcc tgggctggtc atccccccaa ataccagggc ggaaggctacll40 
agtggattct gcctcacctc tgctcaaaac tggaactcag cattccctgg agggggagggl200 
tgtagggttt ctggttccca gacacgatcc tggccataca agaatcctgt ttcaaaggtal260 
gtcttttagg atacgctgca ggaccactaa gagtccaccc agcttctaaa gacttgagggl320 
ttagaaggct acatttcgaa aaaacaagtc aaatatcccc ctccagcccc ctttgaaactl380 
accgagaggt catcgaccac aggcctgaga ctgggtcagc aatcaggctc tttgaccaccl440 
ccctgccaca agaaatatcc aggacattaa cttactcaaa ccaggaaccc tatctcaccal500 
gaagagaaac cccaaggtaa ccttaggcat tcctttcaga ttcaggtaat tacaaaagccl560 
aacccttagc tcatagtgtc aacatctcct ctaccaacca cccagcccaa ggaccagtagl620 
cagaagcaca tgggcgatgt ctcccctcca ctgctctgac ccacccctct ggcagaaaatl680 
ctaacaagct acaaaatgcc agaaagacag ggagtaggag aaggagaagc caagggtctcl740 
tataaatcag ccctgaatgc acccatttgg ctgccaagag cttctcactg ccttgctagcl800 
agcctgccac tgttccctgg caaattgaaa ccacccacgc aaacactcaa aaccccaatcl860 
tccttgctaa taagatacaa ccagttaaca ccgtgaaaaa tgcacatctc cagccttcatl920 
ttcaaaaaag agctctgtac taaatgcaat atgcttttaa agggggtttt acagggaccal980 
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ggattcagat tgggaacttg tggggatgag 
aggagtttga gtcactggca cctagaagcc 
accctggaac cctggggagc tactggcaaa 
gggaaaggct gccctgggga tcaactttcc 
gagatggcgc tatctttcct cctcctgtga 
ttacaaaaga aataaaaata ttaacgttca 



agtgaccagg ttgaactggg aagtggaaaal440 

tgcccacgat tcctaggaag gctggcagaclSOO 

ctctcctgga ttgggcctga tttttttggtl560 

ttctgtgtgt ggctcaggag ttcttctgcal620 

tgtcctgctc ccaaccattt gtactcttcal680 

ctatgctgaa aa 1722 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 18: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERI STI K: 

(A) LANGE: 1648 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partieile cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 



(iii) ANTI-SENSE: NEIN 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 18 



tgaccaagaa acagggccta aggatcattt tctcggatgc atcacggctc atcttccggc 60 
tcagttcctc cagtggtgtg cgggccaccc tgcagactgt acgcagagag ctacgagagg 120 
gatcccagcg gccatgacca ggagccacag gcagtgctga gccctctcat agccatcgca 180 
ctgaaaatat cccagattca tgagagaact ggccggaggg gacccactgt catcacctga 240 
atagaggaaa gatcactcac cagggccaaa gagagtgctc agcgggagat gcttcactga 300 
tgccttcttg ctacctgttt gtgcctctta tgactttgga aaaacaaaag atattttgct 360 
tttgggggat agagggtggg tgggaaaaga aaaaaaatcc atttggtttt ggttttgtcc 420 
tattcctcca. aatgcagcag ggcctttagt tgtctgttaa agctgcacta taatttggta 480 
tctacatttt atcacacaaa ggaacctccc cttttgacaa caactgggct aggcagctgt 540 
taatcacaac atttgtgcat cacttgtgcc aagtgagaaa atgttctaaa atcacaagag 600 
agaacagtgc cagaatgaaa ctgaccctaa gtcccaggtg cccctgggca ggcagaagga 660 
gacactccca gcatggagga gggtttatct tttcatccta ggtcaggtct acaatggggg 720 
aaggttttat tatagaactc cpaacagccc acctcactcc tgccacccac ccgatggccc 780 
tgcctccccc atcccatccc caacatccct gtaccacctt ctctcacatc ttctaaagct 840 
ttgtacaaat cacaatggtg cacttccaac aaaatatatc aataggtgtt ttcctctctt 900 
attttgtaaa tagtattatt ttagctatta agctggatac cttctttcaa attcagccat 960 
tcagttgtaa agttgggaag -aagtttcttg acaagactct gcaattaaat gcttaaaattl020 
tggaggggat ccttccttga ttacatcaag tatgttggta catgggttta tacaagttccl080 
tcttgagaag gcaaaaagac caccatgtgt gagagctctt tgacttggcc aataggggccll40 
tatcttaatg cacttgtttg gacacatttc tgatcttatt tgtaaaggct gcaaaaggagl200 
aggatgaaat gctgtaaaag taggaaatga agtggaagct ggaagaaaat gtaattggtgl260 
gtacagctat gggccagatg gtggagggga gggtggggac ccctgccggc aagcagagtgl320 
tcacagctgg ctttcctcac ttgggaaaag ggtactgccg gtctagcagc ctcctctgtal380 
ctcagccagg acacccagcg cgtgggacct gtttgtgtct gttttgcttc cttgggaacgl440 
gcacagtcac tcaccctgcc atttgcggaa atgacctggt gcactttgac tgttaagcaalSOO 
tgcgttattg ctgtagtcaa ggttagtgca agcaaggaaa cattcccagt aaggtatttgl560 
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(ii) MOLEK0LTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editieaing 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 20 

gcgcgctgat tggacgcgtg gggcgaggcg gaggagagcc gtgcgcacgg cgtatgtggg 60 
gccgtgtgca gacccgcgtg tggcgcaggc aaggaccctc aaaataaaca gcctctacct 120 
tgcgagccgt cttccccagg cctgcgtccg agtctccgcc gctgcgggcc cgctccgacg 180 
cggaagatct gactgcagcc atgagcagca atgagtgctt caagtgtgga cgatctggcc 240 
actgggcccg ggaatgtcct actggtggag gccgtggtcg tggaatgaga agccgtggca 300 
gaggtttcca gtttgtttcc tcgtctcttc cagatatttg ttatcgctgt ggtgagtctg 360 
gtcatcttgc caaggattgt gatcttcagg aggatgcctg ctataactgc ggtagaggtg 420 
gccacattgc caaggactgc aaggagccca agagagagcg agagcaatgc tgctacaact 480 
gtggcaaacc aggccatctg gctcgtgact gcgaccatgc agatgagcag aaatgctatt 540 
cttgtggaga attcggacac attcaaaaag actgcaccaa agtgaagtgc tataggtgtg 600 
gtgaaactgg tcatgtagcc atcaaetgca gcaagacaag tgaagtcaac tgttaccgct 660 
gtggcgagtc agggcacctt gcacgggaat gcacaattga ggctacagcc taattatttt 720 
cctttgtcgc ccctcctttt .tctgattgat ggttgtatta ttttctctga atcctcttca 780 
ctggccaaag gttggcagat agaggcaact cccaggccag tgagctttac ttgccgtgta 840 
aaaggaggaa aggggtggaa aaaaaccgac tttctgcatt taactacaaa aaaagtttat 900 
gtttagtttg gtagaggtgt tatgtataat gctttgttaa agaaccccct ttccgtgcca 960 
ctggtgaata gggattgatg aatgggaaga gttgagtcag accagtaagc ccgtcctgggl020 
ttccttgaac atgttcccat gtaggaggta aaaccaattc tggaagtgtc tatgaacttc!080 
cataaataac tttaatttta gtataatgat ggtcttggat tgtctgacct cagtagctat!140 
taaataacat caagtaacat ctgtatcagg ccctacatag aacatacagt tgagtgggagl200 
taaacaaaaa gataaacatg cgtgttaatg gctgttcgag agaaatcgga ataaaagcctl260 
aaacaggaac aa.cttcatca cagtgttgat gttggacaca tagatggtga tggcaaaggtl320 
ttagaacaca tta,ttttcaa agactaaatc taaaacccag agtaaacatc aatgctcagal380 
gttagcataa tttggagcta ttcaggaatt gcagagaaat gcattttcac agaaatcaagl440 
atgttatttt tgtatactat atcacttaga caactgtgtt tcatttgctg taatcagtttlSOO 
ttaaaagtca gatggaaaga gcaactgaag tcctagaaaa tagaaatgta attttaaactl560 
attccaataa agctggagga ggaaggggaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 1610 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 21: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1108 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 22 



agggaaagag agagagaggc ctagacgaac 
cgggatgggc ctgttttggg gtttgggact 
tttgatcctg gtccttaaat gcctttcccc 
ggcccctcct cagagcacgg gcagcaccgt 
gacgcagctg gtgggaggga gcatggattt 
agggggtggg ctgtgtgcct agttcagtgt 
tctgaggcct ccctagcctt ctttgtaaat 
cccagcttgg atgataatcc tcgtgtcccc 
ggtctaccac gtcctctgcc tgtctccagg 
cctgggtccc tagggggccc cagggcccct 
gggtgtgggg tctgtgcgcg tgctcaggta 
agaacggggg gggag 



acaatcacat gttttctttg ctgttcctcc 60 
ctgaacccga gcggggttcc ttcgcttgacl20 
actcccctcc cgtgggttca ggggccaagcl80 
ctcctggacc cctgtgtgcc agcctctgca240 
ggaggtggag aagtcactcc tggtcctcgg300 
gactcgggga ttggtgaggg cggacaggtt360 
tcacacgaga tagtccaggg ctttccagcg420 
cactctaagg cctccttgag atttctttgg480 
tggtacagga gatgtggttc ctgtccctct540 
ccctgtagct ttagctgacc ccatggtggt600 
agcttggggg ctccaggtaa gcggtcccga660 

675 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 23: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 350 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 23 

agcagagcaa ggttgggttc gctcctctgg cagaacctcg gctctcagga ggtccttgtt 60 
ccagggaaca gctgcttctc tgggggctgg ggcttctaac ttccctggca gcccctcggcl20 
actaacccag ctggaaacca ggggaacaaa cggcctggag tgccaaaccc ttcgtgtctal80 
ttttttccag aaaaacgggg gcaatggctg ttgaggagcc catttgggaa gaactggtgc240 
ctctaatggg gcaaatggat tctgcagggg gctgcagttg ggcagggaaa attccttcaa300 
acaaggggtt ccacccaaac ccaggccccg gcttcaaatg gccagaaaaa 350 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 24: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 746 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 25 

agtgtatggc agcaaatgag ggatcataac tctcagttta ttgatgatta ttcatcctca 60 
gatggaggag tttatccgtc agccacttca gtttcgtctt aaaacaggag cccacaggacl20 
ccaaggaact attaaggagg accaggaacc taggtttttt ctttcaaaaa attggccctal80 
gcccaataaa tgaaggaaaa aattaggcac ctttttt 217 



(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 26: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 392 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 26 

gcggatccgg. cgttctccac tgatcttttc caaggctgta cagacatggc ggcggctttt 60 

cggaaggcgg ctaagtcccg gcagcgggaa cacagagagc gaagcagtga ctaccgtaaal20 

aaacaagaat acctcaaagc tcttcggaag aaggctcttg aaaaaaatcc agatgaattcl80 

tactacaaaa tgactcgggt taaactccag ggtggagtac atattattaa ggagactaag240 

. gaagaagtaa ccccagaaca actaaagctg atgagaactt caggacgtca aatatatagg300 

aagggaagag ggtgcagaag ctaagaaaat cgaagactaa aatcagggcc catctgcggg360 

ttgcagggga ggcaggaaaa ggttgttttt tt 392 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 27: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1796 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
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(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 28 



ctgaagagca gatcagaggc aggggaaaac 
ccggcaccag ggacagctta atgaagacaa 
ccagctatac acctgtaccc agaaatactc 
gatggaagac cagaaaaaca gctatgagca 
ggaggagaaa atgaatgcag agcagcaact 
agagcagaag tgtgaagagt ggaggagcca 
ccttgggacc cagcacaggg agctggagag 
ggggagcaga tagcagggac ttacagatga 
cacccaggaa cttcaggcca agattgattg 
tgggtaccca gggcctgcaa gatcaactga 



cacgcagaag caggagctga agacctcaga 60 
actgaagggg aaactgagat ccttagaaaal20 
cccttgggga atgaaaaaag tactactggal80 
gaaggccaag gagtcactgc agaaagtgct240 
acagagcaca cagcgatccc tggccctggc300 
gtatgaggct ctgaaggagg actggaggac360 
ccaactccac gtgcttcagt ccaaactgca420 
acccaggccc ttcgattttt ggaaaatgag480 
ccttcaaagg ggacagagac ctttgcaact540 
aaagg 575 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 29: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 2927 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKGLTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO:29 



gaagaaaaag aggaggaaaa aggtagggag 
gaaaaaaaaa gtcccttttc gacatcacat 
attaatccca gtgcttttac gcccggaaac 
ggagataaga aggatcctgg aactttaaag 
gactggactt taagggacgt cctgtgtcag 
gaccgaggag aaactgcaga caaatggaga 
cctcatccta cttgtccaga aggtaaaaag 
gctctcagat caggacaggc tgtggatctg 



aaataaaggg aggagagaag cacagtgaaa 60 
tcctgtgttt tccctcagcc tggaaaacat 120 
aaagagacta agccagacta tgggggaaag 180 
agggaaagag tgagattcag aaatcgccag 240 
cacaagggac tggcacacac agacacacga 300 
tacaaagact tagaaggaca gctcctttca 360 
acacagccag aaagaaaagg catcggctca 420 
tggcggtact ctgaaagctg gagctgcagc 480 
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(C) ORGAN: 



(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) B1BLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 30 



tccgtggggc 
tgtgaaaatc 
gatctgcaga 
agacctccaa 
gtgtgcgatg 
atctttccgt 
acctacgtat 
tttgcacttt 
agagctggtg 
ctctcttccc 
gagttgaaat 
acttgattgt 
tagggagggt 



tttaaaaaat 
ttttccaggg 
cacccagaag 
catacttgtc 
cccttggtgc 
ttcaggggtt 
aaagttttag 
attttttttc 
agagaggagt 
tgcctgatca 
tcacaggcca 
aaataataat 
aagaaaaagg gcg 



ggttgtgggt 
aaatgggttc 
gtgggtgcac 
tgaagctcgt 
tttagtgcaa 
gtgatgaagg 
ttcattgggt 
ttccatgctt 
caggcggcct 
ccgctttcca 
gggcacatct 
aaagaaatct 



gtgtgggttt 
gctgcagagg 
actgcatgct 
gccgctggcc 
gaagcctagg 
ccaaggaaaa 
gtgcgaaaca 
gttctctgga 
tcccaccgat 
atttgccctt 
tttatttatt 
gttatatact 



ttttgaggtg 
taaggatgtg 
tgggggtgcc 
atggcccctc 
ctcagaagca 
acatttatct 
ccctttttat 
catttgggga 
ggtcctggcc 
cagagaactt 
tcattatgtt 
tttcaaaatc 



ggagaggatg 60 
ttcctgtatcl20 
aagggattcgl80 
tgccaagcct240 
cagcagcgcc300 
ttactatttt360 
cacttttaaa420 
tgtgagtgtt480 
tccacctgcc540 
aagtcaagga600 
ggccaacaga660 
caaaaaaaag720 
743 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 31: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1667 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 31 



agagccaata gcatggggtt tacaaggcaa 
gagctccttc tctgtgccag acactgttct 
cacagagctt. acatgccagt gagtgaagat 
ttcacatttg ataagtatat gccaaaaaat 
tgggtgttga ggtttttaaa gtgtggtcag 
gcaagtctga aaaaggcaag gggatctttg 
taagaatgta aacctggagt ctcatttaag 
actgaatgaa atggacattt tttcttaatt 
gttctgatgc attaataaaa gcagccaaat 
tactggacct aactttatca ttaattaggt 



agatagtcat tcattcaaca catattcata 60 

ggaagatagc tagatgaaaa tctttgcact 120 

cgatgataaa taaagcaaat gcatcatatg 180 

gaagccggga aggaggacaa ggcccatggg 240 

gaaaggcccc actgataagg taacatttga 300 

gggctaactt cgggatccct gcactttatg 360 

aatgatcagc aatacgttta gaacatatga 420 

tacgtataaa tccatatgat tatacataaa 480 

.agggccaaag agaaaaataa caggactctg 540 

aatattttcc tcatttcttt actgctgcca 600 



171 



ZLl 



aieedu9seg 9PZI (V) 
:*l±SI*31>IVaVH0 ZN3fl03S (l) 

:SS :0N Qi DBS *39n NOIlVIAfclOdNI (Z) 



Ofr^oBBOBb^Bo:* qoBbb^Bobq BbBBBDBobB ^B^o^oSo-e BiebBBDBbbb bb^BBbq^o 
OSIBbb^bbo^bb bqoqBB^BqB qbqbBBbB}} bq^bqbBDOB BBb}B:v}4eB BBbqobbbbb 

OSIOB^O^BP^^^ ^0J5^06^^^B B^^^BO^OOB ^OODBb^O^D bBOB^^^^OO B^O^b^bBbB 

09 o^Bqo^iobb ^^db6^^6^ ^bobbbbB^^ BbqoBimB} 6bo^bo^db obbBqbbqbo 

Z£ :ON 01 D3S :9Nn9l3yHOS3a-ZN3nD3S (pO 

AjBjqn vnoo ^J3Hionaia (v) 

:idNn>ftd3H 30I1SNOS (||a) 

:NV9aO (0) 
H0SN3IAI ^SniAISINVOyO (V) 

:idNn>iy3H (!A) 

NI3N:3SN3S-I1NV(!!!) 

NI3N :HOSI13H10dAH (!!!) 

VN0° 9||9!VBCl 9}||9}S96j9l{ 

6unj9!i!P3 pun 6unj9iiqui9ssv qojnp sis3 uau|9zui9 sne :dAllQ>l3~10IAI (!!) 

JB9UH :3|9010d01 (a) 
|9Zina :9NVyiS (0) 
9jnesu!9|>|nN :dA± (a) 
ajBBduaseg 6fz :30NV1 (v) 
:>HlSiy31>IVyVH0 ZN3fl03S (!) 

ZZ :ON QI 03S y39Q NOLLVWHOdNI (z) 



/.99T bbbd^d^ BO^^oBbBBq. .6b6bob6^b6 bqoobBoaqo bob^dboobo 

029lb^aBbBb^ob BbqbBobq^B bBbBobbBbb boooBBbqqo BO^BBbBbbB obbBb^obbB 

09SibbbB^oB^ob boooobb^b oob^BDBO^b ibbqbqbbbq obbq^BBBBB db^bbbbb^o 

OOST^obqqb^OD OBBBbqibb^B OBBOobbqoo bBooBbBboq qbbbbBD^bq BbqooBo^Bb 

OfrfribobbbqbbPB oobbBbbb:*} qoBobBoooq. BBqbqooboB oqob^bbbop obbbvobbbb 

08£T^ BBBOO ^^ DO qqoqbBBB^b BoqpBqBqBB OBBbbBDoBq. bbB^b^bob B}bB}BBbbB 

02£i;oob^bBooob qob^q^Bobb qBBBbqoBBO bBOBoqbqtvb bqqq^qpopo bbbv^obbbb 

092T4^qbBbBbq qibqbbqBBb ooBD^bqobq. bbobbbb:*OB Boqa^Bo^b BipoqoooBb 

OOZT^^b^^BB bB-^bq^O^B^ ^bBBB^BO}} BBlip}}}}} ^^O^BO^a^O DBO^O^b^BB 
O^IIBBb^OBBObq BOBbBbBO^B t^BB^BBbbb ibqqBBDtp} O^BBb^^BB^ Bb^BBBBDH 
0801^^^^^^^^ BbBb^bBOBB BbBBBB^^bb BBBbBB}}^ OB}B}BBBBP OB^^^Bb^^O 

020T*33SS3333 6 " ntmebbqqb }6bdib3}bb oBB^bbbB}} qb^bBO^BbB otm^e^m 

096 BB^O^^ObBO BqB^B^Bb} Bb^BB^OW BBbBOb}B}B ODbBqqBrm B^BBbbBBBB 
006 H^BB^B} O^OBbB^^O BbBBbb^^^B O^BbBBB^b} O^B^O^OBOD O^b^bB^B^O 

0^8 ^^bbBbo^bb ^b^bd^bbb^ o^bbbb^doo ^BOBBBB^qb ^BBBBbqqqb BqBBqoqqoo 

08Z. ^b^BBOOD^^ b^O^^Oe}} B^D^Obb^^b OBb^bOBODB ^^BO^Bb^B ^OBbb^DBBb 
03/. EqBoqDO^O} qb^^^BBB-^ Dbub^Bb^bB O^OObb^^BB BboBBOB^BB. bB^^BBbbBB 

099 bb^dobbB^b ooboob^g^o BqqBoqobB} Bo^bb^BbBb BOD^^B^bBO oBoqoorm} 



I v oz9 8i 86i aa 



DE 198 18 620 A 1 



(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 33 

aatggaaggt taattaccgg ggcccacctt gagacggaaa aaaattggga aaacgaaact 60 
aaaaatggtt ggggtgaatt tctacccaaa gtccagccgt ggtggctgca ctggcacaga 120 
atactaaact gagtgtgact attttcaatg caacaaatga aaaaacaaaa tgtgcctgtt 180 
taaagcactc agtagagggc tgatgaaact aatttttttt cctttaagac atgcactctt 240 
gagtcctaca gtaactgagt gtttgtttag acagcacaag aaggggtgag agtgcgtctc 300 
ctagccttaa tgtgggaggg tagtttcagt cactcatcgg ctttcattat tgtgcagaaa 360 
tattagaaaa cctcattgat caattttatg tatttgaata tcagcaaatt gaaattttcc 420 
ataattatca ttaatttgta acqacatcca gtgtcatgct tactccttag agttcagatg 480 
aattcttaaa attaaaaaaa aactccatag tactaatttt gtttctttat atagtttgcg 540 
tttgatatta gtgcttgcaa ttgtattaaa gtcaaaagct gatttttatg gcatacacaa 600 
gaatgccact ttttctttta tttcatacca ataatttaaa gattgatatg ctaaaaacaa 660 
tttgcacagc actaaagcat gagctacttt catctaaacc tgtaaaaata tgaaagattt 720 
ttatattttt tcactgggaa gaaattcttc ctggatgaaa ttacaaatat gtgtagaata 780 
tatttaataa aagacttata aaatacctaa ctacaggact taaaatatag attggcgcgt 840 
agtatataga acaatattcc atataaataa gtttagcctt tataaaaatg aagttgcagg 900 
ctgacattac attctgtact tactaagtgt caacagccct tacaaacatt aaatgtaaat 960 
ggtttcaaat ggtcagcgtt gtttaaatgt aatcatgtta ttttattcat tgttaatgctl020 
ttgatgaaaa ggctttatat gcagtagatc tacgaaaata ttgttcatac tgatcagaatl080 
taaatttgta tagagcagag ttttaaaatg aatgtaaata gcactaaacg ttttctttctll40 
gcaacctgta cttacagatt cttcctgtaa actaaataaa aaaaaaatga tagtgcaaaal200 
aaaaaaaaaa aaaaaaagag acggagagag gagaaagagg gcgtgg 1246 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 34: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 215 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
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(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 36: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 314 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 36 



gctgctgggg agccactgaa 
tggtgtggag gtacagagct 
tgcaactgaa ctggcagctt 
ttctgcctct ctgttttgga 
tgaggcacgt gagggcatcg 
aaagggatga cttt 



ccaaccggag acccgctggt 
agaccagcac tggtccctcc 
ttgccgctgc ctttagctct 
atcgccttcc cctcctcatg 
ccatgcgtat tttacaggcc 



cccacgtgaa gcagctgtcc 60 
agccccctgg tagcctctgcl20 
gcatgtatgc gccctgaaggl80 
tttggggacc tgcaagggtg240 
tctttctctg gactgtcttc300 

314 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 37: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1839 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 
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(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 
(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 38 



cagccgccgc ccatccctct ttgtgtgctt 
gttggtgttg ggggcttagg cgagggacgt 
ccccatccag tcacctgaca ggtcacaaac 
ttggaacgta agaagcagcg actggcccaa 
gaaaggaaaa aaaaagaaac agaccagaag 
tcagatcttg aaaaaaaaag gagagaagct 
ccagaatccc ccattgtccc tcctcctatg 
agtgaagctg gaagccaaga ctctggagat 
aaacttggaa tggctaaaat cacgcaagtc 
acaaaggaaa ctcagactcc agttatggct 
gatgtagtgg ctcctaaacc acctattgaa 
gaggaaaatg atagtaaagc tccccctcat 
ttgcactctg aggaattttt aagtttcttt 
ctttctgagc agattaacat cttctttgac 
ggagagattc aagcaggtgc taaactgtca 
tcaaagcatc gggtggttag ttgtttggat 
gcttcctata acaacaatga agatgcccct 
aatatgaaat acaaaaaaac taccccagag 
tctgccacat ttgcaaaatt tcatccaaat 
attgtgcttt gggataaccg tagcaataaa 
gcagctgcac acacacaccc tgtatattgt 
aatctgatta gcatctctac tgatggaaaa 
catccacagg atagcatgga gttggttcat 
atgtccttcc ctgttggaga tgtcaacaac 
tacacagcat gccgccatgg cagcaaagct 
ggaccaatca ctggcatcca ttgtcatgca 
tttgtcactt catcgtttga ctggacagta 
ttgtattcat ttgaagataa tgcagactat 
ccagccctgt ttgcctgtgt ggatggcatg 
gacacagagg taccaactgc cagcatttct 
agatggaccc attctggaag gggaggtggt 
tattttgcga tgttgggagg agcagtttgt 
tggcccgacc c 



tggaaagccg cggagctggt ggtggctaca 60 
taccgggaag ttgcaggcgg gaggactctt 120 
atgtcagaca aaagtgaatt aaaggctgag 180 
atcagagagg aaaagaagag aaaagaagaa 240 
aaggaagctg ttgctcctgt gcaagaagaa 300 
gaagcattgc ttcaaagcat ggggctaact 360 
tctccatcct ccaaatctgt gagcactcca 420 
ggcgccgtgg gatctagacg aggacctatt 480 
gactttcctc ctcgagaaat tgtcacgtat 540 
caacccaaag aagatgaaga ggaagatgat 600 
cctgaagaag agaaaacttt aaagaaagat 660 
gagctgactg aagaagaaaa gcaacaaatc 720 
gaccattcta caagaattgt agaaagagct 780 
tatagtggga gagatttgga agacaaagaa 840 
ttaaatcgac aattttttga cgaacgttgg 900 
tggtcatctc agtatccgga gttactcgtg 960 
catgagcctg atggtgtggc ccttgtatggl020 
tatgtgtttc actgccagtc agctgtgatgl080 
cttgttgttg gtggtacata ttcaggccaall40 
agaactccag tgcaaagaac tccactgtcal200 
gtaaatgttg ttggaacaca aaatgctcacl260 
atttgttcat ggagtctgga catgctttccl320 
aaacagtcaa aagcagtagc tgtgacatctl380 
tttgttgttg ggagtgaaga aggttctgtgl440 
ggaatcagtg agatgtttga ggggcatcaal500 
gctgttggag cagtagactt ctcacatcttl560 
aagctttgga caactaagaa taacaagcctl620 
gtttatgatg ttatgtggtc acctacccacl680 
gggagattgg atttgtggaa tctcaataatl740 
gtggagggta atcctgctct taatcgtgtgl800 
tgtggcggga ttctgaagga caagttttgtl860 
tggtcccccc aatgatggat tggcgacggtl920 

1931 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 39: 

(i) SEQUENZ CH ARAKTE R I STI K: 

(A) LANGE: 294 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 
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(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 41: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 179 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 41 



ctttttccta gtgttatgga aagcaaatat acaatgattt taagtaggct tctggaatag 60 
aaacagtggt ttgaagaccc cactgccacc ttgatggact ggcccctttg agtctgaatcl20 
cccgggcggt gtgacctggg acccaaccgg tagctgggcc aactccagtg aattcaccc 179 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 42: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 238 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 42 
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(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 44 

ctcgtgccgg tcaattatga gttcctttat ttattggtga gaaagattag caagtatgac 60 

gtatgcaagg aatagaagtt atgtaccgag tggttaaagg ttggggggat atggagatggl20 

atgagaggga gctgtctggg aaggctttgc ttcacttgga ttagagtagg gttgcgtgagl80 

gaaataggtg tgtagaatga gaatgagggt catgacagcc tcctacaaaa c 231 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 45: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 669 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 45 

aggaattcgt taaatgcctg aagaagccct tcggggaatc ccaaacccct gaacatttgg 60 
aatgagcccc cagatagcaa tatccgaatg caaagcctac tggccttcca ccagagacaal20 
cccatttatg atttgcctgt tcctgtaaga' gtgcggattc ctttcctatc aactgcctgal80 
tatcatcttc .aggaagcaag tcccataaca tgacatatct ggattttgtg ccttagaacc240 
ttaaattgga agcattctta attatgcatc taaatttaaa agaagataat ttcaaaacag300 
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(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 47 

agagcagatc agaggcaggg ggaaaagcac gcagagggag gagctgaaga gctgagaccc 60 
ggagccaggg acagcttaat gaagacaaac tgaaggggaa actgagatgc ttagaaagccl20 
cagctataca actctaccca .gaaatacttc ccttagggaa tgtaaaaagt actactggagl80 
atggaagagc agaaaaacag ctatgggcag aaggccaagg ggtgatag 228 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 48: 

(i) SEQUENZ CH ARAKTE Rl STI K: 

(A) LANGE: 1229 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 48 

aaaaaaaaaa aaaaaagagt taatctagga gataatgaat ggcctagtac tagataatat 60 
atggccccac aagctcttga cttctgtcct tggggaaagc cattttgtta accacactag 120 
tgagatttac atgatgctta atggagaaca gagaagatct tgttgcaaaa ggtgtattaa 180 
atatttgtgc tgtttctgta tgagattgag aagcttttcc cacctctcac ccctatttcc 240 
tataaggata tccagagaag ccaaactgtt ctgtgggttt gggaatggtc atttcccggg 300 
aaaatgcatc tggatcgatg actaaacctg gcccttttct ctgggctgta gtgaagccgc 360 
attttcacgc tggctggcag tgtgctgaga gcctcgaatg ctctgcggcg tagtgccctt 420 
ctgccctgcc tgacgatgta tcgaaaagat gagagtgaag gagactttgt gcagcaggaa 480 
acgggtaggt gaggtgttgg gcagttgtgg gaacttctga gagtattaca gagtggtaga 540 
atcggtaaga actctgattt ggacttcgct ttggtggaac tgtgtgccta tacctgcctg 600 
tgtgtgtgca agtgtgcagg ttcctttgta tgtatgtgta cgtgtgggaa cctgtgtttg 660 
tcatattttt cttcatttca caaaggcttt ttttgaagca gtggcagtat gcctttgttt 720 
caagaacaca tgaaattctt. ttaacaccag attagtgtgt taccccaaat gaacggttct 780 
agccctctat taagaaataa agggaccata agcattttgg ctgcttatgg ctgtgtgtta 840 
ctacttacaa gagtcttgaa aattatacag aactttgcct tcttttttta atgtcttcca 900 
caatgttgtg actgattata accctgtttc ccctcagaga agagctatgg ctcagggatc 960 
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(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Fditlerung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) H YPOTH ETISCH : NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 50 

gaggccggga gtggaacccc ctcttttga.g aaggttgcct gactcagaga cacagaaacg 60 
ggtccaggga tggggagaga tgtggagtga gggaaggttt gcatttgaga aaggaagttcl20 
gagaacacac tgggacattg taacacattt gaaccatctt ctgatagaaa ggtgttggccl80 
tcctaataat gggaggtcag ggccaggtcc tcgggcatag ggagagggtc c 231 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 51: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1340 Basenpaare 

(B) TYP: NuWeinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 51 

tttggcatca tttacaattt catagaatta ctgtgaaggc ctttctagtt gagatgttgg 60 
ggtatttggg attctaattg ttaaccccag aagaaggtaa tttagcttgt atttatttaa 120 
aacccattta gccttttact tatatctggt agaattccag tgatcatcct aataaggtat 180 
atttcagaat aatttttttt tccttcagaa taacttagaa tcagatgcta taagggctcc 240 
taggagcagt gtgaaatttc cg.taaagata aatttgaatg ttgtaaccaa gtttatatta 300 
aaccaagagg ccatttccaa tatgattttt tgtttctttt taacttgtta agtccctaag 360 
agattacatg ctagggcttg agtcatttct attgtagata atgatggccc acacagtcac 420 
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(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) H YPOTH ETISCH : NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 53 

gcagctgcag cggcagcagc ggcagcagag gcagcagcag tagccaccac tccgccgagg 60 
ccgcaacccc ggctcggcct ccccaggccc cgccgctgcc gcagtcatgg ctgctgatggl20 
ggtggacgaa cgctcgcctc tgctgtcagc atcccactcc ggaaatgtca ctcccaccgcl80 
cccaccgtac ttgcaagaaa gcagccccag agcggagtcc cacctccata tacagccatt240 
gccagtccag acgccagtgg tattccagta ataaactgcc gtgtgtgcca atcactaatc300 
aatttggatg gcaagcttca ccagcatgtg gttaagtgca cagtttgcaa tgaagctacg360 
ccaatcaaaa accccccaac aggcaagaaa tatgttagat gcccttgtaa ttgtcttctc420 
atttgtaagg acacatctcg gcgaatagga tgcccaagac ccaactgtag acggataatt480 
aaccttggcc cagtaatgct tatttctgaa ggaacaacca gctcagccJtg cattgcccaa540 
tcccaaccag aagggtacaa gggtcgtgtg ttggggcacg gttggggaac acattccctt600 
tgggatggga c 611 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 54: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 689 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTH ETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 54 

gccgaccgga cgcagggggc tggcgggaac gtgaagctcc gcggtgcctg atggggccgt 60 



187 



881 



jeaui| :3l9010dO± (a) 

|9ZU|9 IQNVidlS (0) 

ajnBSU|9|>|nN :dAl (a) 
aieedueseg |,gg :g9NVl (V) 
:»IiSiy31>IVyVH0 ZN3h03S (!) 

:99 :0N Ql D3S ^380 NOLLVIAiaOdNI iz) 



095 

0frsfope:U3}oo D46qB44o6B 

QQ$ob5'$b£>H'$ i e PBoqDDB6eo 

02^J6^J5^oho6o6 ee6qBeoo6e 

09£666BO4Bee:i e:;qD6Be6Bq 

OOE^fi^^^^^ qeB664e66} 

Ofr2eo6qeq.poB6 ee6q.pooq.6p 

OST^BeebBOO^q. oqBDBBDOOD 

OZlBbBoo^oq-qB ooqeoipB^q. 

09 6bbobbob6d oo66eBBB6q. 



BqBBBBBBPB D:qBDqq6oo6 
oeBeo66eeb B66B6eooqq 
DqoeDeqqe6 6B6qqqpB6q 
BBq.66:pbeo Boq^B6qBBB 
oo6q6Be666 qqBO^BBOoo 
6b666}bb6b 6q6^q.e66e6 
:veopoq.opqB DDBqq.B:*Beb 
b6bo6bbbo6 bob66b6bo6 
qJ&3B66o6eB bbobo}6:ibb 



6eoq.qo6Boq. ^booo66666 
6qe}qbBBBb 6bbboo}bbb 

BBB0^q.q006 BDBBqBbBDq 

qBoe6e6bqo oqoo6B6qqq 
bb6bd4b6}3 BBoqBe6oo6 
4B6q.6bBo66 oqe6}q66p6 
6bbb66b£6o 6b6b6bbob!J. 

^B06bo6b6^ BDOSBOqqBB 
6^BBBOOBO^ bOB^BBBO^D 

o^eoBbqabo b66^bbbb6b 



99 :0N 01 D3S :QNnai3UH0S3a-ZN3nD3S (P<) 

AjBjqn vnoo :>i3H±onaia (v) 

:jdNn>Rd3H 30LLSN0S (L>a) 
:NV£>yO (O) 

hosnsw '-sniAisiNvoyo (v) 

:UNn>lid3H (|A) 
NI3N :3SN3S-I1NV(!H) 
NI3N :H0SI13H10dAH (!!!) 

VNQ° ©Iisiyed 9H|9jse6j9L| 
6unj9ijip3 pun 6unj9i|qui9ssv Ljojnp sj_s3 U9U|92U!9 sne :dA±in>l3101/\! (!!) 

JB9UH :3I9010d01 (a) 
|9zuia :ONVdlS (O) 
9jnBSU!9|>jnN :dAl (a) 
aJBBduasea 099 ^SONVl (v) 
:>IIlSiy31>lVaVH0 2N3h03S (!) 

:QQ :0N Ql D3S JdSan NOLLVIAfeiOdNI fe) 



689 

0993D}qo4o6BO 6qo}6oDBBb 
00936bb6b56}3 aqobqeBeee 
0frSB6qBBBo6qe 6Boqo666qq 
08frbBOo6q.q6qp 6bb6booobb 
02^W^bb666^b bbbbbb6^^b 
09£OO^b6^6bdo qo6Bebeo66 
00C&sb^bb6b^6 bbbobbbbo6 
0££qb:p6BODqD Bqq6e6ooB6 
0& T^3-3q6oD66q. 6q6qoc6po?. 
0£jb:poDq6oo£ qo&DoBqooq. 



Bq.DDOOq.OB 

opoq/qpBq.qB 6o6qqqq6qB 
bbd6bbbb6b 66qqqqe6qq 
Bq.6qoqqBOB o£6obbb6bb 
qq6qqqeeeB obbb6bb6b6 
oqbeq:*q6qe BBq6BBB66o 
6qooqe6Bo6 BBBq6eep6q 
Bo66q-qB66q qbqq.B6p6pp 
}66oo6qe6q BBBobqq66q. 
.ooBo6qo666 qooBDqq6e6 
^BoqoocfDOB 66666qq6qo 



6bbop66^^6 B66qBqao£q. 
B^-q^p66^o6 -qo6B6Bqo6B 
q6oo.o^6^op qqeq^bBqbq. 
p6qppBB-q6B qqqBq.B6qoe 
6qoeqe6pqe Bp6qBqB6oB 
6oqeoeqeBe 6BOqo6BBDB 
BBq6BOB^BB poqq^BqBBB 
6q.BBBB6BD4 OBqqo6qq6q 
6q66qo666o o66qp66BB^ 
6oqpoo66o6 6qpoqoo6qo 
6^q6qo6eq6 6006606664 



I V 0Z9 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 
hergestellte partielle cDNA 

(Hi) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 56 



gaagaagagt aagaaggaca 
agatggggac agtgatacca 
cacttgaagc tggaggagaa 
ttgctgagag agtggaacat 
gctactttga gacctcggtg 
ggatatgggt ggtgaaagat 
ttgggaagcc tcaccttcag 
aacatcgtag tcctagtttg 
aaaacaaaaa actaagtctg 
agtgtcactg aattttgtct 
gggttatagg cctgatgggc 
tttgcacttc ctcaaagctt 
tgtgccctct tgttttaggc 
gaagaatgtt gtaattttta 
aaaaaaaaaa a 



agaaggccaa agctggtctg 
ccagcaaaag aggtagaatt 
actaaagcct tattgagaaa 
aggtcctaga cagggtgaag 
atgttacctg gtgtggtcat 
gaaagaggca gagtttatcc 
acccagtaac tgtccgcagc 
cattttttaa atcccctctg 
ctcagtgaaa tgctgtagaa 
ctgaattcag tataactgag 
ctggtagttt tccatcttgt 
gtgtacagtg ctcacctaaa 
ctcgtttact tttaaaaaat 
cttattaaag tcaacttgtt 



gagagcgggg ccgagcctgg 60 
ggtttctgag tagtgaaggcl20 
acatgttata gatccttttgl80 
agttctggca cattttagct240 
cccatcttgt cctgttttaa300 
caatgacttc tctgtttgag360 
tgtctgctag tggttgtctt420 
tttaaaaggt ttgtaaaaca480 
ccctaaataa gtggtagaag540 
ttttgtccat gctggtgtct600 
tctggcctag aggtcagtcc660 
tccatctgac tacttgttcc720 
gaaattgttc attgctggga780 
aagttttaaa aaaaaaaaaa840 

851 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 57: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1354 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 
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(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 59: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 752 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(il) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 
hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 59 



tgacaaaaga aatggaataa tttcaaaaaa 
tattttgaaa agaaaaggca ccagtgatat 
ttccaagtca agagtaagaa agagagctag 
caaaaaagaa cttcacaatt ctcccaaaac 
aaatgaggat cataactctc agtttattga 
cgtcagccac ttcagtttct ctaaacagag 
tagtttttct tcaaaattgc ctagccataa 
accaatgaaa tgttcaaatg aggaaagttg 
ataaattttt agatggcgtt caggaagtgg 
gatcgagcaa agctgaaaat cacatgagcc 
agcagttttc acagctgaca gctaacatag 
aagtggatgc agatacattg ccacacacaa 
tttcacttcc tctttacatt tcaaatcctg 



gttaagtcct gagaagacaa ccctgaaatc 60 
cagtgatgaa tctgatgaca ttgaaatttcl20 
ttcattgagg tttaagagaa taaaagaaacl80 
aatgaacaaa acaaaccaag tgtatgcagc240 
tgattattca tcctcagatg agagtttatc300 
ccacagacca agaactataa gagacagaac360 
taagaaaaat agcactttta ttccaagaaa420 
ttaatcaaga gcagtcgtat gaatcaatgg480 
cttatattca ctcaaaccag aatgtaattg540 
gatgggcagc acatgacgta tttgagttga600 
ctgtttgcag ttctaagaca tataaagaaa660 
agaaaggcca gcaaccgagt gaaggcagca720 
ta 752 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 60: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1389 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 
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(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 61 

cgtatctgtc cggacggaag caggaagcgg gagcgttagg gccacgcctg cggcgctgct 60 

ggttgaggct gtgtgggtgg gggacgggcc gaggcgatgg cggagaagtt tgaccacctal20 

gaggagcacc tggagaagtt cgtggagaac attcggcagc tcggcatcat cgtcagtgacl80 

ttccagccca gcagccaggc cgggctcaac caaaagctga attttattgt tactggctta240 

caggatattg acaagtgcag acagcagctt catgatatta ctgtaccgtt agaagttttt300 

gaatatatag atcaaggtcg aaatccccag ctctacacca aagagtgcct ggagagggct360 

ctagctaaaa atgagcaagt taaaggcaag atcgacacca tgaagaaatt taaaagcctg420 

ttgattcaag aactttctaa agtatttccg gaagacatgg ctaagtatcg aagcatccgg480 

ggggaggatc acccgccttc ttaaccagct caccctccct gtgtgaagat cccctgggac540 

tgcgatgcgg cgtgaggctg ggactgcgag tgctgacgcc accttcctgc tgaggtggga600 

ctgggccctg gacacacccc tcagcccctc tgtcctcatt gtttggcctc atgggaccga660 

ggggctggag gagaggcgga gtgtgcccaa gggttcaaga ggttgtttgg ggtgaaatgg720 

gtttgt 726 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 62: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 681 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einze! 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 62 

ggctgagaaa aatgggggga gacataacac ccacgaatga aaatacagat ttaagagaag 60 

gaaccagtaa agtaggagac agatgtgaag gaaatggaaa tgaggcaaga ggacattggal20 

agagagaagt ttgctgtcca ggagccaggt ctggagcatc agtgtgaggg agttcaggtal80 

ggctgggcct gtgcctctag gtagggacaa gggaggctgg gtagccaggg ctggtgctta240 

aaacccctga ggccatgagc tcattggctg cctttgtagc atcctgtctt cttctgtgct300 

gcctggtttg atctcatctc acctggattc aaagggtaag gtgggcatgg gtcttgggcc360 

tgacacccac caaggatgac ctgtggactg ccatcggatg ctgaacaggg agatgaaagg420 

aggtcctctt accatacccc tctgccaacc ccccagtagg ccactgttct gactttgttt480 

ccagaatatc cagaaatcca aaggggctgt tgctgaacag tctgcaggac cagtgacagc540 

acctacctgt tgtcccaagg catacaaagg agc^cctcadc .gctcatgctt ctctaatcaa600 

gccctaccaa gacagacaga aaaggaaggg gtagaggaga aggttgeagc tgtggagtta6 CO 

gactctgctt cattcctgaa g 681 
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(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assembliemng und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) H YPOTH ET1SCH : NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 64 

aacagttggg aggttcttag ctctttttag ggtcttaaca aagggttttg ttttagtttt 60 
agaccgaggt ctataacttt ttctgtgaca ggcaaggtag taaataggta agggtttgcal20 
ggccagacca tctctggtgt gatgactgca ctctaccgtt gtaaaaggaa agcagccatal80 
ggccaatatg taaacaaatg agcaagggtg tgtgccggta aaactt 226 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 65: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 806 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 65 

tccaagggct ctttagtcct tcctaagccc cacagtactt tcccgtagtc ctgaggcttg 60 
ggacctcctg gggttcttac cttccctccc cattgctgag acagtctgag aagaggcttal20 
ggaatttgtc tgtgggagtt tattcatctg tctctcctat ttacctctcc caaaccaggal80 
tttccacttc tcaaacctgc tgtgatctca caactggagg gaggaagtga gctggggggc240 
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(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHRE1BUNG: SEQ ID NO: 67 

gcggatccgg cgttctgcac tgatcttttc caagggtgta cagagatggc ggcgggtttt 60 
cggaaggcgg gtaagtcccg gcagcgggaa cacagagagc gaagccagtg actaccgtaal20 
aaaacaaggt acctcaaagg tgttcggaag aagggtgttg aaaaaaatcc agtgagttctl80 
actacaaaat gactcgggtt aaactccagg gtggggtaca aattat 226 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 68: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 151 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 68 

ggtgctgggg agccactgaa ccaaccggag acccggtggt cccacgtgaa gcagctgtcc 60 
tggtgtggag gtacagaggt agaccagcac tggtcccttc agccccctgg tagcctgtggl20 
tgcaactgaa ctggcaggtg ttgccggtgc t 151 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 69: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 2042 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 147 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 
hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 70 



ggaaagggga tccaggacat gaggggaccc tgtcccatgg ggtcccctgc tctgcaacac 60 
acaggtagtc ccagtgctag cattggtcta ggtaagggtc aactgtgcct ttgtgcagtgl20 
gtgtgatctc gggtcattgg ggctccg 147 



(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 71: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 143 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 71 



ggaaagggga tccaggggat gaggggaccc tgtgccatgg ggtcccctgc tgttcaacaa 60 
aaaggtagtc ccagtgctag cattggtcta ggtaagggtc aactgtgcct ttgtgcaattl20 
gtgtgatctg gggtcattgg ggc " 1^3 
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gattgtggac tgtattggct aatgtgtttc 
ctatcttatc tcatagtttt ttcaggggtg 
tctttaaata cagctagaaa ataaaaccaa 
gcctcacgca tttgtatatc tccagaaatt 
aataaaatct tgtgttaaaa tttgcatcac 
acagagattt ccaattgctc ttttgtcttc 
tatgctgaaa tgtttataca ggtttattaa 
tgcaacacat tttgatatat tagccatgct 
tcttttgcag tctctctggg atcagtaaaa 
gactgtaaat atgtatattt aactttgtat 
aattttaaaa atttgaatgg aagggggtaa 
tttaaatgaa ggaattccaa. ataactcacc 
taaagtgtta aaatttacga taagtattct 
ttacagtttt . tttttccttt ttaatttcat 
tttatctgca gtcgtattaa gtcctattgc 
tctgaaagaa aaataactga cattatatat 
attacacact gagagcatgt cctatgcaga 
cattgcagtg gattgatttg ataaatagat 
tatttaataa actttattca gaattgcgtg 



ctggtcttta gatgcaaacc attaataacal920 
cttcttgatt a^tugggaat tttgaacacol-980 
tttgtaaagc cacatttgca tatgatgcca2040 
caggtatgcc tcaccaattt gcccgtcttt2100 
gtcgccttcc tatgtatgac gaaacaagaa2160 
agacatttag taatataaag tacctatttt2220 
tagcaagtgc aactaactgg cggcatgcct2280 
tccgggtaaa ggcaagcccc aaactcctta2340 
gaaaaaaaaa ataatgtgct taagaagtgg2400 
agcccatgta cctaccttgt atagaaaaat2460 
aggaggtcat gaagtttttt tgcattttta2520 
tacagatttt tagcacaaaa atagccattg2580 
attggggagg aaaggtaact ctgatctcag2640 
tattttgggt ttttggtttt tgcagtccta2700 
tagaataggt tactacaaaa aaggttatat2760 
aaccaattaa tttaaagtat tgccatttaa2820 
catagatttt tctgttcatt tatttttctt2880 
gtgttgaatt actacatttg ctgtacatat2940 
gcaaaaaaaa 2980 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 73: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 227 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 73 

cagcattgct ccacggcaca gcataaggat agatcccaag tccacagggt ccattttgca 60 

ggtcatattc tgatcctagg aaatgtcctt ttcccatagt tgtcctatgc ctttggggttl20 

tagtctatcc caggggtaac tgtggagaaa tcattggttt gagagtcaag agagcattggl80 

ttttggagct ttaatccctt tctggttgaa ataagggtgt caacttg 227 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 74: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 246 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 
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cctctcgccc ggcggcatcc gcttgctgct 
accggcctgc cccgctgcag tgatgtgcga 
agacttggat gaggtgaaag actatgtggc 
aggtggaagg aaacctcttc attatgcagc 
tctgctgctg aaaggagcag atattaatgc 
gtctgctgtc tatgagggtc atgtttcctg 
taagactgtg aaaggcccag atggactgac 
caaagctctt ctccagtgat ggatggatgg 
tggcctcaca ctgctgcctg tctgtctgtc 
tactttaaga ggggtgaggg gagagagaaa 



gccaccgcct cctcatcttc tgcccggcca24 0 
caaggagttc atgtgggccc tgaaaaacgg300 
caagggagaa gatgtcaacc ggacactaga360 
agattgtggg cagcttgaaa tcctggaatt420 
tccagataaa catcatatta ctcctcttct480 
tgtgaaattg cttctgtcaa agggtgctga540 
cgcctttgaa gccactgaca accaggcaat6O0 
actgataact ccggaagaat gactctcctg660 
actctctatc tgccagcttc ttcagctaaa720 
ttcataacaa atccgactac cag 773 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 76: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERIST1K: 

(A) LANGE: 293 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 76 



gcaacgggca gctgggtcag ccattcttct 
atgttggttg caatcactgt gcttatttat 
actgctccta attttcccta cagagatgat 
ttattattct tctgtttatt agcattaatc 
tttggactgc taaccgtaca atcaatggta 



gttagcagat ctttgacttt gccctgaaca 60 

ccaaacttca ttcaggaata catacggcaal20 

gtcatgtcag tgaatctacc tgtttgggccl80 

ttgactttta agggttaatt gatagctgtg240 

gggactcctc tgatgtccgg ggt 293 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 77: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 870 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 
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ttgtgatcgg ctatccttcc cggatcaaca 
ccgggaacaa cgtgaaactg aactgcatgg 
gggagttaac ggataagtcg catctgaagg 
gatttcttca accccaggga tcaatgaccc 



gcgagcccag cccggtcat:c tacaaecggc 60 
ctatggggat ttccaaagct gacatcacgtl20 
caggggttca ggctcgtctg tatggaaacal80 
attcagcatg ccacaaagag gggtggc 237 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 79: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 439 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblieaing und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHET1SCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 79 

gtttgggaag ttgagatttg gagcgaataa gtagggatct ggcaagagga tcatctacct 60 
cagtcattag gatttcttaa taaaaaagag attgtatttt tgagttggtt attaagattal20 
ttaaaattag cccttccttt gaaatatgac atcagctttg ctgttctaaa tttaaaattal80 
gttgcttcat cagtagcaca cttccagttt ctataccaag ccagtcttct cagttttccc240 
cttaggatgg gacaagtctg ttcagggggt cattctgtaa ggttcagcag ggggtttggg300 
agaggattta aggggaaata cagtgggggc agaatgggtt cgggggtaaa ggtaggggac360 
aagggaggga gggcgaaagg aggggtggaa ggatgggggc cttacctaga tcgggggatg420 
ccgggggggc aaggcaagg ^9 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 80: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 2483 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEK0LTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblieaing und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 
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(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 81 



aaaaaagtgg gagcagttga ttagttgatg 
tctgctacgg actttaggga tgaatttgca 
aaaaaatagt gtttaacttc tggggaaaca 
aagttatagg gcactacatg ac 



tgtttgaacc tattgagaag gactttctat 60 
ctagacaggt aaaaaactaa ccaggggattl20 
aggtgaataa ggaaggaaat gcaggcatggl80 

202 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 82: 

(i) SEQUENZ CHARACTERISTIC 

(A) LANGE: 353 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 82 

ggtggtgggg.. gggggggtgt tgggccaaaa gacttcggta tctgacaaca gcatcatcta 60 
cctcagtcat tagggtttct taataaaaaa gaggttgtat ttttgacttg gttattaagg!20 
ttattaaaat tagcccttcc tttgaaatat gacatcagct ttgctgttct aaatttaaaal80 
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OVZ 5505530333 5063003565 6663035653 
081 6305035555 5350063633 5633055555 
OZZ 0335060063 6666500005 3005050055 
09 0005553503 3306350005 5330003033 



363356666 6360555066 
6630665356 5050066305 5550003330 
6565056366 5530350350 0055530033 
3630066500 P5535565&B 33BB6BBB33 
OBOOOB6563 6363003330 066BB6B033 
0666306B30 000BBOOOB6 B6300B0363 
05663*3440 OBO0630BOO 0056556333 
33*63**053 53*5506555 6635330365 
3B60B33630 BOBOOB6363 6BOOB33033 
5533336336 3656464*44 663363633* 

6BOOOOBOOO 30B6B0003B OOOOBO03B3 

OB00033B66 6500006356 30B6636300 
3535556633 53*3*4*640 666B000636 
3636630630 66b66o66bb 3665000306 
BB030BB303 3065053*53 363403*666 
B030003660 6506303655 6B030B0630 
3033406650 0360000330 6BOB660330 
3660B33363 o6bobobbbo OBB3B66660 



68 :ON 01 D3S :e>Nfiai3idHOS3a-ZN3nD3S (PO 

^Bjqn vnoo ^3Hionaia (v) 

:±dl\in>ftd3H 39LLSN0S (ha) 

:NVE)M0 (O) 
HOSN3W :sniAISINVOyO (V) 

UdNflMUaH Oa) 

NI3N :3SN3S-LLNV(!H) 

NI3N :HOSI13H10dAH (!!!) 

VNCP ©IPllJBd 8J||91S96J8L| 

6unja|J!P3 pun 6uru9!iqui9ssv qojnp sisa U9U|9ZLH9 sne :dA±1Q>l3101AI (!!) 

JB9U|| :3l9010dO! (a) 
I9zu|e rONVdlS (0) 
9jnBsuj9i>|nN idAl (a) 
9JBBdu9SBg 620 I '30N\H (v) 
:»HSiy3i>lVyVHO ZN3flD3S (0 

:68 :ON QI D3S UBQf\ NOLLVWUOdNI (Z) 



ege o6b 6500303635 BOB0366B63 6bob3bbbb6 B6PBB33B36 P3B0366333 

00e6v6B6p:i63 T ? 0330635506 30^350363 606BO33630 6363BOP663 BB6B33BOOO 
0fr£434465O3DO 3036500655 0053530333 6500330*05 0053650350 3306336533 
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(ii) MOLEKOLTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(Hi) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 84 



gaacagttgg aagcttctta tctcttttta gggtcttaac aaagaatttt gttttatttt 60 

tagaccgagg tctataactt gttctgtgac aggcaagata gtaaatagat aagactttgcl20 

aggccagacc atctctgctg tgatgactcc actctacctt tgtaaaagaa aagcagccatl80 

agacaatatg taaacaaatg agcaaggctg tgtgccgata aaactattaa agggcactga240 
aattttcagt tcatataatg ttttcaggga 270 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 85: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 330 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 85 



agtgtattca gcaaatgagg 
tgagagttta tgcgtcagcc 
aaggggcaga actagttttt 
tatttcaagg aaaccgatgg 
tggatcaatg ggtaaatttt 
atgttatttg gtcgggccaa 



gtcagaactt tcagtttatt 
acttcaattt ctgtaaacag 
cttcaaaatt gcctaggcat 
aatgttcaaa tgaggaagtt 
aggtggcgtc aaggaggggc 
ggttggaagg 



gatggttatt cagccgcaga 60 
aggcacaggc caaggactgtl20 
aataaggaaa atagcactttl80 
gttaatcaag ggcagtcgga240 
ttatattcac tcaaacccgg300 

330 
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19 -OH 01 03S :9Nnai3UH0S39-ZN3nD3S (!*) 

^JBjqn vnoo -^SHionaia (v) 

UJNfttftGH 30I1SNOS (HA) 
WVOUO (O) 

hosn3!/\i -sni^isiNvoyo (v) 

:±dNn>IU3H (!A) 
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VNOO 3||3jyed 3}||ajS86j34 
6uru9B!p3 pun 6uai9!|qiuassv qainp siS3 ueuiezina sne :dA110>l3nOI/\l (!!) 
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9JBBdU9sea 681- :30N\fl (V) 
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:Z8 :ON Ql D3S d39n NOIlVIAJdOdNI (Z) 



SE2 oB6q.B 6666bbod6:i ebbbdb3}o6 
08T=>^b^^4O4b6 6^ob6^6^o^ 6666:;e6bob 
02Tbb66bo^bb4 BBB^BbB^B} ^o^bo^BbB} 
09 bBbooBbood oBbBBbbBBB bB^BBoo^^^ 



66ofi3}B3BB 6^B6ooq.BB B^.oq.q.Boo^B 
Bbbbo^bbbb bob6bbbboo ^bBBbB^bbb 

OBBOO^^Bb B0^665BOq.B BO^^BBDBBB 
O^BBBB^ tmBB^l^T'wBBB}}}!? 



98 :ON 01 D3S :£>Nnai3yHOS3a-ZN3n03S (!X) 

A^ejqii vnoo :>i3Hionaia (v) 

UJNflMUSH 30I1SNOS (!!A) 

:NVQyO (0) 
H0SN3IAJ :sniAJSINVQyO (V) 

:idNn>ftJ3H (!A) 

NI3N :3SN3S-I±NV (!!!) 

NI3N :HOSI13H!OdAH (!!!) 

VNQ° 9||9!^ied 9;||9;s96j9L] 
6uai9!J!P3 pun 6unj9!iqui9ssv up-inp siss U9U|9zuj9 snB :dA110>l31OIAJ (!!) 

JB8U!| :3l90"10dO±(a) 
|9ZU!9:oNVaiS(0) 
9JnBsui9|>|nN :dAi (a) 
gjBBdugsBg qzz :30NV1 (V) 
:>WLSIU3.L>IVyVH0 ZN3flD3S (i) 

98 :ON Ql 03SH39n NOIlVlAJUOdNI (2) 
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gggaggcttt gtgttgggga gtttgggtat ttgggattct aattgttaac cccagaagaa 60 
ggtaatttag cttgtattta attaaaaacc cttaggccgt tacttatatc tggtagaattl20 
ccagtgatca gcctaataag gtatatttca gaataatttt tttttccttc agaataacttl80 
agaatcaga iqq 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 88: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 866 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 88 



caggaccagc ctggccaaca tggcaaaacc 
ccgggcatgg tggcttgtgc ttgtagtccc 
acgtgccaca agcccagcta atgtgggtgt 
ccaggctcgt cttgaacacc ggggctcaag 
tgagatagca ggtgtgagtc atcatgccca 
aactgaggga agagaagtga caattccact 
ccacacaata actctaactt gacttctaac 
tctgccagat tttttgtggc ttgagatgat 
tacccttaat gtgccaagct tgaaacagga 
tgtgcgtcac caagtaatct ggttcatctt 
caagacattt tgggggtcaa gtctctttgg 
ttttgtgttc cctttccatg taagtaccaa 
agaagaaatg aaagcctggt gtattgtact 
cttgtaaaat aaataattgc attgtatatc 
ttttagaatt tttaaatacc aactat 



ctgtctctac taaaaagtaa aaaaaattag 60 
acttcagtct aagtagctgg gactacaggcl20 
tttgttagag atgaggtagg gccatattgcl80 
gaatctgccc atcttcgcct cccaaagttc240 
gcctccttga agtttactaa caattgggat300 
cagtctatta gaggtctgga tataaggtag360 
cattctatct tattgatttg gaggctgtct420 
attttcgaac ccttctttca ctacctttct480 
tttgatttcc tgagctactt gttcgccttc540 
tcgtctcatt catgttattt tcaagtgaaa600 
gtgttttgtt tttatgtata taaaaatgga660 
cttatatgga aactcacaat cataatgtaa720 
tcaagatgcc tccctgatgt atagaatctc780 
agtcttccca tcaatattaa ttattaaata840 

866 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 89: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 224 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 
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009633306306} 00E6B03030 8663036030 obo6b6boo6 600B6636B6 b6b330o5bo 
0^20303050030 36630003BO OB36BB0336 OB&6630000 3Bo6bob666 3b666bb66b 
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06 :ON 01 D3S :QNnai3UHOS3g-ZN3n03S (pc) 
^BJqn vnoo :M3monaia (v) 

:±dNn>ftd3H 39LLSN0S (!!a) 

:NV9yO (O) 
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:idND>ftJ3H (!A) 

NI3N :3SN3S-I1NV (!!!) 

NI3N :HOSI13H10dAH (!!!) 

VNOO 9||9!lJBCl 9}||9JS96j9l| 

6urueR!P3 pun 6unj9!iqui9ssv upjnp siS3 u9U|9zu|9 sne :dAilQ>l310IAJ (!!) 

JB9U!|:3|QoiOdO±(a) 
laziHa :QNVdlS (0) 
9jnesui9|>|nN :dA± (a) 
gjeedugseg 9*8 :39N\TI (V) 
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VZZ 30BO BB3B600636 363066BB06 B63BBBOBBB 363B3BBOB6 

08IB3boo6bo6b bbb6bbbb36 63306B3030 60030B63B6 3630630303 boob6boo66 
03TBo6333Ob6b B3B6B3BBB3 6B366BB066 BOB6363033 6330BB3B30 366BOOOB6B 
09 33363^6363 63333B66BB BOBB330366 6B66633036 3B33033b6B B66336B06B 
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:idNn>m3H 39I1SNOS (»a) 
:NV9UO (0) 

H0SN3IAJ :sniAjsiNvoyo (v) 

:idND>Jd3H (!A) 
NI3N :3SN3S-I1NV(H!) 
NI3N :H0Sll3HlOdAH (!!!) 

VNOO 9||9l}JBCl 9;||9JS96J91| 

6unjg^p3 Pun 6uru9!iqui9ssv upjnp SJ.S3 U9u|gzuj9 sne :dAllQ>J310l/\l (!!) 

JB9UH :3looiOdO± (Q) 
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tctctaccaa ccttggcagg gatctaggat 
ccattggggc tcaaataagt tcttagaacc 
aggtgacgga gttccctttc aagctcgtgc 
agggaactcc gtcagctatg agttgggacc 
tatttgagcc ccaatggtat tgactgggac 
gccaaggttg gtagagacaa agcagcaggt 
tccactctct aaggctggag aagggagacc 
gtcccatccc ttccttcctc actcctactc 
aggccctaaa ggtaaaaacg tcctctctgt 
gcataa 



ccatttcgtg aqatcaggrr ccagtcaat:a360 
acagagtcta gggccagggt cccaactcat420 
cgaattcggc acgagcgggc acgagcttga480 
ctggccctag actctgtggt tctaagaact540 
ctgatcccac taaatggatc ctagatccct600 
ctgagagtcc agacgaggtg ctctggctgg660 
aggatggtac ttgaacgtcc cagggatgct720 
tttgaccctg atggccaaag ccagagacgc780 
attctctggc ttttactccc tagtgtctct840 

846 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 91: 

(i) SEQUENZ CH ARAKTERI STI K: 

(A) LANGE: 223 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 91 



ctcaaaggaa aagttaacaa agaaaaagga 
ttaattgaag tacctgcagt gatacataac 
gggaggggat gggtgtggcc agaaaggggt 
gttctggatc ttggttgtgg tggtagttat 



tgcgtagaca acaattccat ttaggtgatg 60 
agataaatgg gtgccagggg ccagggacagl20 
aacacaaagg agtcttgtga taatggaattl80 
gcaaggctac atg 223 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 92: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1374 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
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:NV9M0 (0) 
HOSN3!/\! :sni^!SINV9yO (V) 

UJNn>iy3H (!A) 

NI3N :3SN3S-|1NV(!!.0 

NI3N :HOSI13H10dAH (!!!) 

VNQ° 9||9!yed emejse&jeij 
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jeaun :3l9010d01 (a) 
|9ZU|9 iQNVJdlS (O) 
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gjeedugseg 19L :33NV1 (V) 
^LLSm31>1VyVHO ZN3*h03S (!) 

=G6 :ON Ql D3S ^380 NOIlVIMdOdNI (Z) 



VLZT bbbb bbbB^o^ooB bbb^o^^bb b^bb^B^oo BBBbB^b^ob ^o^^^^^q. 

OZCT^qBqoqB^B Bb^boBbbBB B^bBbBoBbB bB^oboobbB oq^^Bqqo boB^db^B 
09 ZTtH^T^o^BB obBbBb^b:*-} bb6oB3}:;6b ooo^obbB^b ooob^B^o^o &33.6bb6}oB 
002I^^^BB66f rnapBBBm oboboobBbb obBo^ooobd 6^o^6^^ooa 663^66 :noe 
0>TIBB^^B5^q.oB 6b6b6ob:*bo 6^0^6066^0 BbBB^obBbB ^^.oo^doobo ooo6bbo6^o 
080I^Bp.ob6b6^6 bBB^BBBBBo ^oboo^B^ob Bboo^BBBbB Bobo^boooo q^ooBooB^o 
OZOTBoboBBBBoB B^BbBBodBb bBboBbBB^b B&B^ooBBb 6^o6bb6ooo oob66bob6b 
096 BBboBbooBB booobBBBBB BbbBbBB^bB bo^bBooBod BBo6B:*o6bB Bbdo^bBbBb 
006 o666booobo BooBBoBbB:} 6b6666bb6b BBbBBbBBbB bbB&b&bbB:* obBpBB^&o 
0fr8 ^BbBboBBBB Bo^boobJoBb Bobooobbop obbobebbop qpppobbpbo Bbooooooo^ 
08i. ooooobb6^^ ^.b^bbb^bbd b^bbbbbbob bboboo&^oB qq-BBB^&qo 4bb6bo6bo6 
QZL Boooq.40006 BbB^oBobbB BBoqrpqoqx) ^BOBq.00004 B&B^Bboobb obboBBBBoo 
099 BbbbBbbBoB ^ob^oBbooB 63&6B6636& ^oB&obooB bBbpBB^ooB ob&Bobobo^ 
009 ooobbBobo} 66300:10363 3B06300E6B BodoBBbBoo booboBBBbo odbBbBooBB 
OfrS ooBbBbB&B} 0030&B0606 6300606B06 3606660363 666063603B obbo3bob6o 

08 BBOB636306 30330036BO 03B03060BO 336B003BBB 063000603B ob2>}b66b66 
OZb bBBbBBbBob 633B006633 0300&30300 366360BBOB 6BO00B6636 3BB63B6336 
09 G BB0066036B 60B3636666 636BOB0300 603B66B006 06B030600& 6366333306 
00C bBBbBB^BBo 600600B636 BobBboB^bB bbBboBoBBo 60BBOB6063 6066360306 
0$Z bBbbBB^oBd B63BOBB063 3BB3B33P66 3630B003B0 6006B66360 0630^66663 
08T 00030333BB o63333£B6o 3066303030 666333366B B666363030 6B3030606B 
0ZX 60B6633036 6BB6000330 63060333B6 6BB6630333 3006003333 3B3^3ebo63 

09 330B66EB00 603003B33B 66300330BB 0600333663 3600B30B66 03606BBB60 

26 :ON 01 03S :9Nn9l3yHOS3a-ZN3n03S (pc) 

AjBjqn vncp :>Gmonsia (V) 

:±JNn>ia3H 3QLLSNOS («a) 

' :NV9U0(0) 
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:±JNn>W3H (!*) 
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(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 93 



gcctgatggg ctggagccag actgtggtct 
gagtggagag gcccggggcc aggaaagcag 
ggcagggaag acaagccagg cacgatggcc 
cagcccccag gcccggagga cgaggactcc 
gcccattcct acctcggagg tggaggccgg 
aacaccaacc gccccagccc tggcgggcac 
tcagagagga agaagcgagg ggcacggcgc 
tggacactac acccagcaat agagacggga 
ccaggccggc ttgccacacc ccccacccct 
ggggctacca ggaaagcgcc tccaacccta 
gggaatggag ggcagagcca ggaagatccc 
gctcctccag ggtggcagca acaataaata 
aaaaaaatcc ttgttaaaaa aaaaaaaaaa 



gaggaggaga cacagcctta taagctgagg 60 
agacagacaa agcgttagga gaagaagagal20 
accttcccac cagcaaccag cgccccccagl80 
agcctggatg aatctgacct ctatagcctg240 
aaaggtcgca ccaagagaga agctgctgcc300 
gagaggaaac tggtgaccaa gctgcagaat360 
tgagacagag ctggagatga ggccagacca420 
ctgcggagga aggaggaccc aggacaggat480 
aggacttatt cccgctgact gagtctctga540 
gcaaaagtgc aagatgggga gtgagaggct600 
ccagaaaaga aagctacaga agaaactggg660 
gacacgcacg gcagcacaaa aaaaaaaaaa720 
aaaaaaaaaa a 761 



(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 94: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1825 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 



(iii) ANTI-SENSE: NEIN 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 94 



agggaagcta gtagcggacc ggaagtgagg caccctcggg ctcgagacag cggcgacgtt 60 
taaagctgag cgacccagtg ccactggaga cggtcagctt ctccactcag gctcctccag 120 
cccgagccag^ aagaccccct cccccagaat tctgggggcc gatggaaggg agccgagtca 180 
gatcgcgagg tacccagagc cgacagaccg gagcgacagg gagttgccag aagccccgcc 240 
cctaggagtg' atcggaaagc ctcacccatc cgggtgagga acccggagga ccgcctccgg 300 
gcggagcgcc gaccatggct acgcccctgg tggcgggtcc cgcagctcta cgcttcgccg 360 
ccgcggctag ctggcaggtt gtgcgcggac gctgcgtgga acattttccg cgagtactgg 420 
agtttctgcg atctctgcgc gctgttgccc ctggcttggt. tcgctaccgg caccacgaac 480 
gcctttgtat gggcctaaag gccaaggtgg tggtggagct gatcctgcag ggccggcctt 540 
gggcccaagt cctgaaagcc ctgaatcacc actttccaga atctggacct atagtgcggg 600 
atcccaaggc tacaaagcag gatctgagga agattttgga ggcacaggaa actttttacc 660 
agcaggtgaa gcagctgtca gaggctcctg tggatttggc ctcgaagctg caggaacttg 720 
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08 L vob^bbb^oo ob^bibb-ebb poo^oobqbb 
OZL qoBDPOobPo b}b:*obbbqo obbpopbbbq 
099 bpbppppbbq qoqq^Bs}}} qoopbBPDPP 

009 bbb6^66^.6 pobobbbpob bppbbpopbp 
O.frS qpoobbqqbo PDPDobbpbq opopoopoob 
O87 opo^bbbpoo 03DObq.oqq.o pppbpppobb 
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gctggtctct gaatgacgtt acaccctcac 
cccctgtgag gcccaattcc aagacagact 
tcccaggctg cttaggagac agaatggaaa 
ctggtcactg catgatccgc tctggtcaaa 
ctgtgacctg ctgggaaggc aggctgatgg 
gagaaaccta aaccctgttt cacaatctgt 
gaaagcggct gttgctccat aactctaacc 
tgcagggagg cccttcccaa ggtgtggtga 
ggccatatag gagggtgggt gatgctgaaa 
gagtaatcag gtggaaatcc atagacaaat 



cttcttttcc tggccctguc tctggactct 840 
ctcgtcctca ccgaagctta ggcccacatc 900 
cggaggccgc ccctgccagc cgccctggcc 960 
cccttccagg ccagccagag tggggatggtl020 
ggcacaccct tggcctctcg tccacgagggl080 
gcggaagtag cttgcctcac ttctgcttagl!40 
agcacagggc tgaggcctgc agtgcacaccl200 
ctgtgcctta ctgtacatgc tcggaggcctl260 
tcacccccca tcttaagtaa ttactttctgl320 
gaaacattca gatgtaaaaa aaaa 1374 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 96: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1234 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 96 



cttgggaagc tcctggatct ttgtcaacct gactgtgcga ttctgtatct tgggaaaaga 60 
gtccttttat gacacattcc atactgtggc tgacatgatg tatttctgcc agatgctggc 120 
agttgtggaa actatcaatg cagcaattgg agtcactacg tcaccggtgc tgccttctct 180 
gatccagctt cttggaagaa attttatttt gtttatcatc tttggcacca tggaagaaat 240 
gcagaacaaa gctgtggttt tctttgtgtt ttatttgtgg agtgcaattg aaattttcag 300 
gtactctttc tacatgctga cgtgcattga catggattgg aaggtgctca catggcttcg 360 
ttacactctg tggattccct tatatccact gggatgtttg gcggaagctg tctcagtgat 420 
tcagtccatt ccaatattca atgagaccgg acgattcagt ttcacattgc catatccagt 480 
gaaaatcaaa gttagatttt ccttttttct tcagatttat cttataatga tatttttagg 540 
tttatacata aattttcgtc acctttataa acagcgcaga cggcgctatg gacaaaaaaa 600 
gaaaaagatc cactaaaaag aaagatttag atggcttctt gccagtttga gcctaatctg 660 
attcttacag ttttaccttc ttgaaccaat gtaaaagttt ttttaatgtt aaatgattaa 720 
attctcagtg aggctatctt ccttttcccc agtaacattc ctgaatttac tgttatctta 780 
ttgtagtact tgcatgacat ggattcctga tatctgatga gaggttcatt cttgtgtatt 840 
cagttaatga caccaaaagg ctcagcccac cccaacccta tctcatgttc agtctgtcta 900 
atacatgcca gagatttttt tttcaaaaag tgctttatcc ctacaatgta ctgacagttc 960 
ttacagttga gatttgttct tttcagctat tgcttgtgaa aaaaagcaag actatgtcacl020 
tctatagaag gctgttaaag tgactcaggc aggaattaat tattctgtac ctaaggggttl080 
acttgtttaa tgggatggca ttgacttttt gaaaatcaag tggactgagt cattgataaall40 
acatttciaa gagtggggct agagaacata ctttacatct gacatccttt ggcctaacaal200 
catctattat tatagtgctc agcagtgtgg gcattgaaga ggcgcagaat gctttgaaagl260 
aaactaatca gaatcttgga acatcatgat catgccattc ttaagtaaat caactattttl320 
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(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 98: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 3588 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 98 

ctccgtctca aaaaaaaaaa aaaaaaaaag aaaagggaag ggaatcccat tttgtgatga 60 
tttgggcaca ctacttgagc tgaggctagc agtcacatga ttttggctgt ctctgacctg 120 
aagcttttga agtaaggtta tgtctcttcc ctgaagcttt gtttatagtg gtaatttggt 180 
gagtttgagc tttgagcttg tcttagaaaa taagactgtc cacctgggga ggggagctta 240 
tagggaaccc gtgttaactc agaatgctga agaaagtgct tttagccaac aaaagtaaga 300 
ttactatcta gaaggtggaa agaagtcatt gcttctgttc ctccagcagt cagttgactc 360 
taggtttcct ttggtttata tccccagttc ttaatactaa aacttatttg acttcctatc 420 
aggaagcaca caaaaaaagc gtcatttaaa accctggata taggctttaa aggatacaaa 480 
aacagcagca ttgtcgtttt gccaggttca tcaccatttt gatgtgctac ccatccttcc 540 
accctccctt tcctgccccc aagcctccca gccaggccag atgtgaagat tctattaatc 600 
actgtttcag agaacattaa ttcttgtata gaataattat ctactaaatt gcttattatc 660 
tgtgactacc ttgcagagaa catctcaaca gtgcagtaaa atagctctcc tagacttgag 720 
cttccagcca ggcatttaga tcactcttaa gcctttgtgg aattctgagg aaaaaaagca 780 
agatgcctca atgccaatgc tgggccataa gattctactc ccctccctgt agggtggggc 840 
gcgtggctca gctttggaaa atcattttgc cagtaatatt gcctgtgaat ccctttaaga 900 
agtcgtcctg atctgagcct gtctttctga gcactttggt gctgaattga aaatggtaag 960 
ctaaagcagt gacagatcca cgtagcctct ttaacctctt tattatcttg ccaaaaaaaal020 
agtttctcag gttaaacctt tgtctttaac ctccctttgt tgtggagaaa atgtgtcactl080 
aatcagtggt ccaagggata tctagctttg gttactcagt tcctgcagca taacagatatll40 
gacttatgcc agggaaggta gaggctgatt atggagacac ccaggaacag gaataagaagl200 
ggataggtct gctccacgta gaacctcccc agatcggaag ttaagtcttg gagagtttccl260 
aaagtgctga agtaaaaagg agacttggag ggcctttgct taatgagcaa gaggcttgtgl320 
tcctcccaag aacatgaggg agttcagaag ggagctatag ctcacagaca gaaacctgcc!380 
cgctcacccc atccctcgtg actgggagca tgtttgctca gaattttcta agaggactct!440 
cccttcaaaa atccaatttg ctcccagaat gttgtttagc ctctgagaat ctcactctttlSOO 
catttccatc tgtgaatgga catagatgtg ttgctcaggg atcagaaaca tcagagtccal560 
gggcccagtg gcatggtgtt gcattagtag ttagaaaagt aattggtcag ctctactgtal620 
aaagaaataa gtatgtagta cagttttgta aatgtcaggt ctgttctgtt gttttgtgatl680 
ctgaagactg tcaaactggt tgataatcaa agaaaaggtt ggtggttaga ataagtaaaal740 
tttcagttag aaagatatag cttaccagtt ttccatgtgc ttaaggaagt caagaatattl800 
tcaggttgtt gagaactgtt gtaaaatgga attgaagcta gtgtctctca ccttcttaggl860 
tgtatcagag agaggaagtg gaaggccagt agtagcatct tcatacttac ttttgccagcl920 
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ctgcctagac tcacccccat cttaaagaac 
gatcttgttg gtcgtattgc tgacagggga 
aggatttgct ttgagctttt agagctctta 
acagtcaaca catttggtta tattgcaaag 
cttctgaaca acctcaaagt tcaagaaagg 
gctattgttg cagaaacatg ttcacccttt 
agagttcctg aactgaatgt tcaaaatgga 
tatattggtg aaatgggaaa agactacatt 
ttaatggata gagaccttgt acacagacag 
cttggggttt atggatttgg ttgtgaagat 
cccaatgtgt ttgagacatc tcctcatgta 
ctgagagttg ctattggacc atgtagaatg 
ccagcccgga aagtcagaga tgtatattgg 
caggacgctc tcatagcaca ttacccaaga 
atccggttaa tgaaccttgg cctatagctt 
aatgcccact gcttcacacc ttaaacttgc 
cagatcagtg gtgactgg 



agacat-gaaa aagtacaage gaattgtatt 300 
gctg?atatg tatctgcaag agagtggatg 360 
aaagcccaca aaaaggctat tcgtagagcc 420 
gccattggcc ctcatgatgt attggctaca 480 
cagaacagag tttgtaccac tgtagcaata 540 
acagtactcc ctgccttaat gaatgaatac 600 
gtgttaaaat cgctttcctt cttgtttgaa 660 
tatgccgtaa caccgttact tgaagatgct 720 
acggctagtg cagtggtaca gcacatgtca 780 
tcgctgaatc acttgttgaa ctatgtatgg 840 
attcaggcag ttatgggagc cctagagggc 900 
ttgcaatatt gtttacaggg tctgtttcac 960 
aaaatttaca actccatcta cattggttccl020 
atctacaacg atgataagaa ccacctaatal080 
agtaatttta agtggtttat tttggtggttll40 
tttgagttgg tggtggtacc tttaaacatgl200 

1218 



(2) INFORMATION CfBER SEQ ID NO: 100: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1303 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) H YPOTH ETISCH : NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 100 



gtgctcaaga agtgccttga gttggtgtac 
caggttttat tacaaaatgt aagtggtcac 
ccttttttct ctatgtctga gaactgtcag 
agtgcacaac aaaatcacta tcccattaga 
cactggaaga atcgtaagtc aactgtttct 
tagtgattcc aaataatggt tctgttaaca 
tgagatacta aggattatct ttggacatgt 
ctggaatacc catgggccct ctcaagagtg 
agtacattaa acttttcaat cccattatgc 
atatggttaa taacattcaa cctgtttatt 
ttttattttt taacaagatt tgtgaactga 
ttcacgttgt gccaacggaa tagggtgttt 
caaaatgtca attgctttaa acttaaatta 
attgtgtata taatgtttaa tatttgtcag 
ataaagtatg ggtattatgt tgctcagtta 



agtgccatgg ccagcaagaa tcccagattt 60 
ttggcgattt tgtagtacat gcatgagtta 120 
attaaaacaa gatggcaaag agatcgttag 180 
cacatcatca aaagcttatt tttattcttg 240 
tgaccatggc agtgttctgg ctccaaatgg 300 
ctttggcaga aaatgccagc tcagatattt 360 
actgcagctt cttgtctctg ttttggatta 420 
ctggacttct aggacattaa gatgattgtc 480 
aatcttgttt gtaaatgtaa acttctaaaa 540 
acaacttaaa aggaacttca gtgaatttgt 600 
atatcatgaa ccatgttttg ataccccttt 660 
gatatttctt catatgttaa ggagatgctt 720 
cctctcaaga gaccaaggta catttacctc 780 
agcattctcc aggtttgcag ttttatttct 840 
ctcaaatggt actgtattgt ttatatttgt 900 
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gtccatgaaa ggatggtggc catgctacgc 
gaaagtggag atgacattgg aaatcctcaa 
gaaggggcgg gacgaaccca acatgaaccc 
ctccttcctc tggttcacca acccatgcaa 
taagtgggtc atcatcggct tgctgttcct 
cctctactct ttgccgaact atttgtcaat 
gcaaaggctt catttcaaga gtcatccagc 
atccagtgtg attttgtgtc tgagaccaca 
gccccattga ttcccagagg gtcttagtcc 
atcatgttat ctcttaagta ttaaaagttt 
aaatattttt caaggtggct ggttccattt 
tctagacttc agcttttgga aattgctaaa 
gatatacttc atatttgtaa tcaactgaaa 
gttagaacaa ttcttattta tgcccacaac 
agtctattta acctctgtaa tgaaactaaa 



agegaaagat ggcgcccgcg taatggctggl500 
cgagaaggag gccgacg&ga ggccagccggl560 
caa^ctggac ttaccaaatc gaccagaaacl620 
gaccatgaag ttcatcgtgt ggcgccgctt!680 
gcttatcctg ctgctcttcg tggccgtgctl740 
gaagattgta aagccaaatg tgtaacaaagl800 
aatgagagaa tcctgcctct gtagaccaacl860 
ccccagtagc aggttacgcc atgtcaccgal920 
tggaaagtca ggccaacaag caacgtttgcl980 
tattttctaa agtttaaatc atgtttttca2040 
aaaaatcatc tttttatatg tgtcttcggt2100 
tagaattcaa aaatctctgc atcctgaggt2160 
gagctgtgca ttataaaatc agttagaata2220 
cattgctata ttttgtatgg atgtcataaa2280 
taaaaatgtt tcacctttaa aac 2333 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 102: 

(i) SEQUENZ CH ARAKTERI STI K: 

(A) LANGE: 1377 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 102 



cattactgtt atatgagaaa cattttagta 
aacctgactt ttccagagta attttgtttt 
ttctataatg caaatcagag ttaaatatta 
ttacattaaa atattaggaa gaaacaagga 
agcttacttg actttcaaat ggagagatga 
aaaaagacag tcatctgata agagtatgac 
catctttaat ttctgcgatt atgtgaaaga 
caacattagt aaaaggaatc ccaacttctt 
ataaacttct tgttcaaatt accagcatca 
atttatattt attgatcaag ttctaatttg 
cagttaaaat taattatgtg ttatagttaa 
tcagtaaatg tgttattttg tcatttttcc 
tcttccttta tagcttttct tctgataacc 
ttgcatttgt gtctggcgga gaactagcca 
atttgaggac tgggctgtct tggggctcag 
tgggtggcac tggattccac ccaactgcca 



atttaataaa aggataatgt ttatttaaaa 60 
gcacattcat gtttattgaa gtggactaat 120 
aaaattgtgt aaatacaatt gacataggaa 180 
caaatttaga ccttgaatcc gaagagataa 240 
tgaaaaccca ctcattcagt ctttcagaac 300 
atggatgaaa tgccctacag gggccttgga 360 
ggtggacttt acagataatg gagcagaagc 420 
cccatagaat tagaaacatg tgaaagtaca 480 
gagagcttcc catttgcatc tagaccttga 540 
tatgtatatt ttgtgcatat tcaccaataa 600 
tatatgcacc taccttcttc cgttagtgca 660 
aaagagagtg ttgtaggttt tccctgtagt 720 
atgacttcag gagctttaaa actatctatc 780 
tcagcctcct gaagcctgcc atcattgtta 840 
aaggtaaaga actatttgag cagatgtgtg 900 
agttagtatt gttagagatt tcattttaca 960 
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(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 104 



atgatcatgc cactgcactc catcctgggt gacagcaaga tcttgtaaaa aaaaaaaaaa 60 
aaaaaaccag gagtgaaaaa ggaaagtaga aggcagctgc tggcctagat gttggtttgg 120 
gaatattagg tgatcctgtt gagattctgg atccagagca atttctttag cttttgactt 180 
tgccaaagtg tagatagcct ttatccagca gtattttaag tggggaatgc aacgtgaggc 240 
caactgaaca attccccccg tggctgccca gatagtcaca gtcaaggttg gagagtctcc 300 
ttccagccag tgacctaccc aaaccttttg ttctgtaaaa ctgctctgga aataccggga 360 
agcccagttt tctcacgtgg tttctagctt cttcagactc agcccaaatt aggaagtgca 420 
gaagcacatg atggtgaaaa acctaggatt tggcagcctt ccagaatggt atggaatctg 480 
agggaagatt tatgtttcgt tttggaggat agctcaagtt gaattttctt tccagccagt 540 
taccctttca acctacccat actttgtaca actcttacac aaatacttag atatttatta 600 
gatagccctg aattcactct aattataaac agggagtgta aactgccccc agatgttcct 660 
gggctgggta aaagcagctg gagtgaagca ctcattttcc ataaaggtaa caaagggcag 720 
ctcagtggtt actcaagctc aaaagggttt ttttaagagc aagcattggt taagtctgtg 780 
tatactgagt tggaagtgat ttcagcacat tcttttttag tggagtgaaa gttctgaagc 840 
ccccttttaa cttcctcttg gtttttcatt ataattggta gccatctcat gaactgtctc 900 
tgactgttgt ctctttgtgg tcatgtgatt gtgagcttgc tttctgactt gcatttctga 960 
ctttatcctg ttgttaggaa gatagaaact aggttttgaa agattacatg attcaagcgal020 
gggattttaa agtaaagatg, tatttattct gaagaatcta aaagataaca gattatttgcl080 
ttatgaaaga acaatatagt ctgggaatcc cagaatgtca agccaaaggt ctaagaagtcll40 
atctccttca aatactttaa taaagaagta tttcgaggag atatctgtcc aaaaaggtttl200 
gactggcctc cagattccag ttatttttaa aaagcaactt accactaaat ccttgagtctl260 
ccatagagta acagtaaaga aactgatgta acagactctc ctctcaaagg atctcctctgl320 
gaagagacta tcagcggcag cattctccag ggaagaccca tcccctagtg ccagagcttgl380 
catcctggag actaaagatt gcactttttt gtagtttttt gtccaaatgc aatcccatttl440 
ctgtgcctct tagcatgcag ttagatttgg acaaacaaga ttcctaagga atgactttatlSOO 
taactataat atggttacag ctattatata aatatatatt ctggttatag ttctaatatgl560 
gagatgttgt gtgcaatgct ggcctgtggt ggtctgtgta atgctttaac ttgtatggagl620 
gaggccaggc tcagagctga gatgtggcct gaaccttccc tgtatcgatc ctttaatttal680 
gaactgtcaa gatgtcactt tctccccctc tgccttttag tggtatctga catatactcal740 
aaacagtaat ttcctggtca catcattaac tgctaattct gtatttataa agaattttcal800 
gatggacatg tacaaatttg aactcaaacc atccccagtc cagatacagg gcagcgtgtal860 
ggtgaccaca' ccagagcctc agcctcggtc cttctcagcc gtcgggatag gatccaggcal920 
tttcttttaa atctcagagg tagcagtaaa cttttcagta ttgctgttag caagtgtgtgl980 
tttgccaata gatacccatt atactaatgt gccaagtaaa tgttcattgc acatctgctt2040 
ccactgtgtt cccacgggtg ccatgaagtg tgtgaggagc ccctcatctg gagggatgag2100 
tgctgcgttg actactgcta tcaggattgt gttgtgtgga atattcatct acataaattt2160 
tatatgcaca gtaatttccc tttttatatg tcaagtaact atttgtaaaa gttatactca2220 
caaattatta taatgattac taatatattt tttccatgtt tcattgcctg aataaaaact2280 
gtttaccact gttaaaaaaa aaaaagtaaa aaggagggag tgggaaaaaa aagctggggg2340 
gggggcccgg tagcc 2355 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 105: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1339 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 
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(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 106 

gatcgcgagc ggcctttgga atctattgcg caaaagaagt ttcattttgg ttacttagac 60 
ctaagatcac ttattaaaaa tccttatttt ctccaagccc agcaaacgtt gacttctggg 120 
caaacctgaa aacctgaaaa tgccactttc atgcagtttg tttgaagtta agtggaatcc 180 
tttcaaatga cgagctgcag agaactcagc accaagggct gcctatctgt agatagctgt 240 
aaaatggaat atttttaaat gaaggcaaat aagtacttaa aagtgagctg agcaataaaa 300 
tggtccaata ataggtaaat gcaacagaaa cagaaggaga cctggttgcc ttatgccttt 360 
actcttacat ggaataaatt cccaatgcat atcctatgta aaccataagt gaagggaaat 420 
aaacctcgtc atgctccatg ctgtgaggtg tcctttggat attctgtgat gacagagaag 480 
cctattttgt tttgttttca gcatctttct ctgatgtacg tttttaagga ttttgtaaga 540 
gctgttttca gtgtttaaat tagtgctatt tttccttgtt tttaaaaatg aatctcgtac 600 
tgtatcttac tatgtccata cagatgttac aaatcgacag ttttattctt agactcatgt 660 
gatccaagct gtatatacca tatataaaca ttttacatga atcatttagt tttttaattc 720 
atttactaat gctataaaat ttcctatatt accccagtaa tttgcatcag ctggtttata 780 
tactaaagca acatgttttg atgagtttct tacatcctta tcgaggaatt gggttaggaa 840 
aaaatacata attgtaaaac tgagtttgct gtattatact ttttttcttg agtattagtt 900 
gtattactaa tcatatgttg attaactgtc tacttaaagt caaggtacct gtatttttaa 960 
tccactaatt ...tttttttagt tgggaaatag atttcaggtc ttttattaga ctaacattttl020 
ttgagaagta aaattgactt catatacaaa gcctgtaatt ttaggcgaaa tggaagcagal080 
aatctaggaa gttgtgcttg cttgtatgtt gagtttggtc tcagactaag taatgcatcall40 
gaattcatct gtttgaagcc tgaaataatt taggactctg attcactgac caaaagtcagl200 
tgttgcagag atttctctac cccgtatggt attttgttag attgttcaac aggaagcacal260 
tgattgagaa catcttggga cagaccaaaa ccactgacag atggcaaggc tcggcgattcl320 
tgatttccct tctcaaatct gctcaactcc aagagtcttg agaaactgct aaaattttgcl380 
ctctgtcact caagtcttac aaatgttatc ttgtaaacct ttgaggtgaa ctattccactl440 
gtcttgtaca taggcatctt attcactgca ccctgtcaca cccagcaccc cccgccccgclSOO 
acattatttg aaagactggg aatttaatgg ttagggacag taaatctact tctttttccal560 
gggacgactg tcccctctaa agttaaagtc aatacaagaa aactgtctat ttttagcctal620 
aagtaaaggc tgtgaagaaa attcatttta cattgggtag acagtaaaaa acaagtaaaal680 
taacttgaca tgagcacctt tagatccctt cccctccatg ggctttgggc cacagaatgal740 
acctttgagg cctgtaaagt ggattgtaat ttcctataag ctgtaatagt ggaggtattgl800 
tgggttcatt tgagtaagcc ctccaaagat accattcaaa taacctggga gaatgtcatal860 
aattattcag ataattaaca ctgcatgaat ctgattcaga ggcatgcatt tacatatgttl920 
gccctaatta ccatttgatg atcataaata caagtgaatg acattggact tttagtaacal980 
aacttaattt ttaaaaaggt gtagacaatg gtggttaaaa aaaaaaaaaa aacaggtacc2040 
aggttctgtg tgtttgcacc aagtaattga catgtttttt gtttaataca tgtggaccat2100 
gaacagtatt cattctactt tttcaaatga tatgctgtag aaaatattcc ttgaagatgt2160 
gagatttaaa aatttttccc tttcaatgtt gttttaattg tatttcttac ttggtttttt2220 
tgattgatag cacagtgata aatcataata ctagacaaaa ttgtcttctc tttcaaacca2280 
gagccatata tatgtctgta tatatgggac ctactgcttc tctgaggaaa tgcataatct2340 
gttaatatca gacaaaatga gcaattggca gtgctcataa tatattccaa tttttattgg2400 
aattttcgat ggaatgttat ttcaataaag ccatgtaagg tgaaactttg ataacttttt2460 
actcttcaag ttagggtaaa ttctgatcca atattcaatt catttgtgta ctcccacatg2520 
caaaatgcta aattacaatg cagacattaa gaaaaagtat tgactggagg ggttgaattc2580 
cttgagaatt tattttatag tctaaatcac aaatacttta ctcaatttag tttttaaaat2640 
agtaaactga atatttttgt tgtaagccta tcagagtcaa tccttcgttt ggaattgttt2700 
tcctgttttt ccttactata aatcatttaa aaactgaatt cattttctta gatggcataa27 60 
gtctgtctct tgagaaataa gtaaaatact cctattttca gtatctgtag cacctgaaat2820 
aggtctttgt atagccagaa acaagttatg ttgaagttag cttttctttg tcaacagttt2880 
tggacaataa aaatctgaaa gtattaacac ttgattttct actggggccc ttcaaacttg2940 
gttggaagaa attcaaccag aatatctaca ttagagtata atcatgtgtg gtaggaagat3000 
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hergestellte partielle cDNA 
(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: " 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 108 



gccaaccttc cctcqcccaa ccctggggcc gccccagggt tcctgcgcac tgcctgttcc 60 
tcctgggtgt cactggcagq cctgtccttc ctagagggac tggaacctaa ttctcctgag 120 
gctgagggag ggtggagggt ctcaaggcaa cgctggcccc acgacggagt gccaggagca 180 
ctaacagtac ccttagcttg ctttcctcct ccctcctttt tattttcaag ttccttttta 240 
tttctccttg cgtaacaacc ttcttccctt ctgcaccact gcccgtaccc ttacccgccc 300 
cgccacctcc ttgctacccc actcttgaaa ccacagctgt tggcagggtc cccagctcat 360 
gccagcctca. tctcctttct tgctagcccc caaagggcct ccaggcaaca tggggggccc 420 
agtcagagag ccggcactct cagttgccct ctggttgagt tggggggcag ctctgggggc 480 
cgtggcttgt gccatggctc tgctgaccca acaaacagag ctgcagagcc tcaggagaga 540 
ggtgagccgg ctgcagggga caggaggccc ctcccagaat ggggaagggt atccctggca 600 
gagtctcccg gagcagagtt ccgatgccct ggaagcctgg gagagtgggg agagatcccg 660 
gaaaaggaga gcagtgctca cccaaaaaca gaagaagcag cactctgtcc tgcacctggt 720 
tcccattaac gccacctcca aggatgactc cgatgtgaca gaggtgatgt ggcaaccagc 780 
tcttaggcgt gggagaggcc tacaggccca aggatatggt gtccgaatcc aggatgctgg 840 
agtttatctg ctgtatagcc aggtcctgtt tcaagacgtg actttcacca tgggtcaggt 900 
ggtgtctcga gaaggccaag gaaggcagga gactctattc cgatgtataa gaagtatgcc 960 
ctcccacccg gaccgggcct acaacagctg ctatagcgca ggtgtcttcc atttacaccal020 
aggggatatt ctgagtgtca taattccccg ggcaagggcg aaacttaacc tctctccacal080 
tggaaccttc ctggggtttg tgaaactgtg attgtgttat aaaaagtggc tcccagcttgll40 
gaagaccagg gtgggtacat actggagaca gccaagagct gagtatataa aggagagggal200 
atgtgcagga acagaggcgt cttcctgggt ttggctcccc gt.tcctcact tttcccttttl260 
cattcccacc_ ccctagaqtt tgattttacg gatatcttgc ttctgttccc catggagctcl320 
cgaattcttg cgtgtgtgta gatgaggggc gggggacggg cgccaggcat tgttcagaccl380 
tggtcggggc ccactggaag catccagaac agcaccacca tctaacggcc gctcgagggal440 
agcacccggc ggtttgggcg aagtc 1465 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 109: 

(i) SEQUENZ CH ARAKTERI STI K: 

(A) LANGE: 1488 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEK0LTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 



(iii) ANTI-SENSE: NEIN 
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(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 110 



aacatattgt tgaaaggtaa 
aaagaaaaga accaacaacc 
ggaagaattc cagggtatgg 
tcttttccca ctgtttaagg 
atccagtgat ccttacaagt 
gccttactct tcttgaaatt 
agataacaag acctcagtgc 
ctcagcaact cgctttaggt 
ctagttttcc atgcgtgttt 
gcttcatctg gcaacatctt 
aattaaagtg gaccaatagg 
tccctgcctc tcatcaactg 
agaataatca cgctttcctg 
get 



tttgagagaa atatgaagaa 
tcaactgcct actccaaaat 
ccatggagtg tacaagtatg 
agttagtgga ttactgecat 
tagaaaacat aatcttctgc 
ttaacctatg atattttctg 
cttcctgttt ttcacatttt 
cagcagcctc cctgaagacc 
ctgactctga gctacagagt 
tatcegtagt gggtatggtt 
gctgagctct ctgtgggctg 
aatgaggtca gcatgtctat 
aatccaaact aatccatcac 



ctgaggagga' aaaaaaaaaa 60 
gttggtcatt ttatgttaagl20 
tgggcagatt ttcagcaaacl80 
tcacttcata atccagtagg240 
cttctcatga tccaactaat300 
tgectgaata tttgttatgt360 
ccttttcaaa tagggtctaa420 
aaaattagaa tatccatgac480 
ctggtgaagc tcacttctgg54 0 
gacactagcc caatgaaatg600 
gcagtcctgg aagccagctt660 
teagcttegt ttatttttca720 
cgggggtggg ttttaagtgg780 

783 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 11 1: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1045 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 111 



tctgttctgt ggacaactgt tactgttctt 
acccccgctc cggccacttt ccctggacag 
cgcccacacc ctccgtcccc cagtcccttc 
cctcccagca gcccggccac caggatttct 
actaegtgae gagctaaege cacgcaggcg 
ccccgggctc gggagttatg catccagaga 
ttcctcattc cattgcccca ggtcttttcc 
ttttgatttt tttttattat gaatctcctg 
ggccaggacg gcaggtggcc ctggagatgg 
ctctctgttt ctcctttttt cctctactcc 
acctcggctt ccctgaaagc ttgggggtcc 



ccgtggccaa ccatggcggc caccagccct 60 
tgccctcgca ggagtactca cacccgctcc 120 
ccagcctggc ggtcagagac tggcttgacg 180 
acagggtgta tgggcagccg tccaccaaac 240 
geggggeget ggggaatctt cctccccagc 300 
cctgcccttc taccttcctc gcctcccctc 360 
ttttggattt tgttttggtt ttggctttgt 420 
gaegcagagg tgacagtggg agctggcctg 480 
gaaagtgtct gtgtcgaggc gctgagctct 540 
ttccccttca cacccccgtg gctggaagga 600 
cacccttctt accccacccg ggaggaaege 660 
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(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 113: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1747 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 113 

ccagtctgtg agcccttgtc ctgtgggtcc ccaccgtctg tcgccaatgc agtggcaact 60 
ggagaggcac acacctatga aagtgaagtg aaactcagat gtctggaagg ttatacgatg 120 
gatacagata cagatacatt cacctgtcag aaagatggtc gctggttccc tgagagaatc 180 
tcctgcagtc ctaaaaaatg tcctctcccg gaaaacataa cacatatact tgttcatggg 240 
gacgatttca gtgtgaatag gcaagtttct gtgtcatgtg cagaagggta tacctttgag 300 
ggagttaaca tatcagtatg tcagcttgat ggaacctggg agccaccatt ctccgatgaa 360 
tcttgcagtc cagtttcttg tgggaaacct gaaagtccag aacatggatt tgtggttggc 420 
agtaaataca cctttgaaag cacaattatt tatcagtgtg agcctggcta tgaactagag 480 
gggaacaggg aacgtgtctg ccaggagaac agacagtgga gtggaggggt ggcaatatgc 540 
aaagagacca ggtgtgaaac tccacttgaa tttctcaatg ggaaagctga cattgaaaac 600 
aggacgactg gacccaacgt ggtatattcc tgcaacagag gctacagtct tgaagggcca 660 
tctgaggcac actgcacaga aaatggaacc tggagccacc cagtccctct ctgcaaacca 720 
aatccatgcc ctgttccttt. tgtgattccc gagaatgctc tgctgtctga aaaggagttt 780 
tatgttgatc agaatgtgtc catcaaatgt agggaaggtt ttctgctgca gggccacggc 840 
atcattacct gcaaccccga cgagacgtgg acacagacaa gcgccaaatg tgaaaaaatc 900 
tcatgtggtc caccagctca cgtagaaaat gcaattgctc gaggcgtaca ttatcaatat 960 
ggagacatga tcacctactc atgttacagt ggatacatgt tggagggttt cctgaggagtl020 
gtttgtttag aaaatggaac atggacatca cctcctattt gcagagctgt ctgtcgatttl080 
ccatgtcaga atgggggcat ctgccaacgc ccaaatgctt gttcctgtcc agagggctggll40 
atggggcgcc tctgtgaaga accaatctgc attcttccct gtctgaacgg aggtcgctgtl200 
gtggcccctt accagtgtga ctgcccgcct ggctggacgg ggtctcgctg tcatacagctl260 
gtttgccagt ctccctgctt aaatggtgga aaatgtgtaa gaccaaaccg atgtcactgtl320 
ctttcttctt ggacgggaca taactgttcc aggaaaagga ggactgggtt ttaaccactgl380 
cacgaccatc tggctct.ccc aaaagcagga tcatctctcc tcggtagtgc ctgggcatccl440 
tggaacttat gcaaagaaag tccaacatgg tgctgggtct tgtttagtaa acttgttactl500 
tggggttact ttttttattt tgtgatatat tttgttattc cttgtgacat actttcttacl560 
atgtttccat. ttttaaatat gcctgtattt tctatataaa aattatatta aatagatgctl620 
gctctaccct cacaaaatgt acatattctg ctgtctattg ggaaagttcc tggtacacatl680 
ttttattcag ttacttaaaa tgatttttcc attaaagtat attttgctac taaataaaaa!740 
aaaccgc 1747 
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(A) LANGE: 1205 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 115 

cccgagaaaa accaatttaa tgcttctgtt ctcagcattt cacagcatgc aggactcaaa 60 
tggatacaac agaagaaaac aacccacaat ttttggaaaa ccctttgtcc aatgattcat 120 
attttgatat ctattgacaa tcccttagaa ctttaaatct caaaaacaaa aaagtactgt 180 
ggatctccct cgagccgaat tcggctcgag ggcggtcacc tggagatgag aaaggcccgc 240 
gggggggacc atgtgcctgt gtcccacgag cagccgagag gcggggagga cgctgctgcc 300 
caggagccca ggcagaggcc agagccagag ctggggctca. aacgagctgt cccggggggc 360 
cagaggccgg acaatgqcaa gcccaaccgg gacctgaaac tgcaggctgg ctccgacctc 420 
cggaggcgac ggcgggacct tggccctcat gcagagggtc agctggcccc gagggatggg 480 
gtcatcattg gccttaaccc cctgcctgat gtccaggtga acgacctccg tggcgccctg 540 
gatgcccagc tccgccaggc tgcgggggga gctctgcagg tggtccacag ccggcagctt 600 
agacaggcgc ctgggcctcc agaggagtcc tagcacctgc tggccatgag ggccacgcca 660 
gccactgccc tcctcggcca gcagcaggtc. tgtctcagcc gcatcccagc caaactctgg 720 
aggtcacact cgcctctccc cagggtttca tgtctgaggc cctcaccaag tgtgagtgac 780 
agtataaaag attcactgtg gcatcgtttc cagaatgttc ttgctgtcgt tctgttgcag 840 
ctcttagtct gaggtcctct gacctctaga ctctgagctc actccagcct gtgaggagaa 900 
acggcctccg ctgcgagctg gctggtgcac tcccaggctc aggctgggga gctgctgcgt 960 
ctgtggtcag gcctcctgct cctgccaggg agcacgcgtg gtcttcgggt tgagctcggcl020 
cgtgcgtgga ggtgcgcatg gctgctcatg gtcccaacac aggctactgt gagagccagcl080 
atccaacccc acgcttgcag tgactcagaa tgataattat tatgactgtt tatcgatgctll40 
tcccacagtg tggtagaaag tcttgaataa acacttttgc- cttcaaaaaa aaaaaaaaaal200 
aaaaa 1205 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 116: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 3968 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
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ggcaattgaa taaagagaaa tttaatttta 
cttctgattt tatcaaaggt t.tgccagcca 
aagctagact cctacagggt cctagagttt 
taatttttct aatttttatt ttttggttcc 
ttatgtcatt cttgacatgt ttatctaaat 
atctgggatc catagtcaag atatcataag 
tacctgataa tgataatact caaaataaca 
tttcacatct cctatttctt gggctcctta 
aatttttaaa tcaaaagatt gtacttggcc 
tttgtacttg gccctgagtt gaaaaaaaaa 
ttcttcttgg aagtaaataa caaaagccat 
cacggtagaa gtcagagaat ctttgatact 
acaacccaaa atcaagcatt ttggttcaag 
tggcagtcat .tcaaataatc tcatgggtcc 
tttctactat atgcaggaac tgtgttaaat 
ttagctgagc acaaaatttg ggccctgatt 
tttaatcagc agtccttgtg agctaggtat 
gagattcg 



aatatcaagt cctgtcaaac atttctraaa3000 
ataaagtgca tcocaagtat acac,gggaga3053 
aagtaatttt tttgttatta atataggtaa3120 
aaatgtaaag ctccttgtgt ttacctctgt3180 
tatgtgtgct ctgtgacagg tgaaatgtaa3240 
gacctacttc ccagcctacc tttcttcctc3300 
acattcaaag gaaacacaaa gaaatcctgc3360 
ataactactg atggtttgtt catgaaaaaa3420 
ctgagttgaa aaaatttcaa aaatcaaaag3480 
attcacattc taagaataaa cagaaaaatg3540 
agtgttttca tttgtctttt cttcaggata3600 
tttatttggt gcaataatca aggccatgca3660 
tcaggatgac atgagtgggg acagaagctg3720 
tgaggaaaag acaggagtta acgtattaag3780 
attttacata agttttgata atagctaaca3840 
tgtgctgagt atctttcaca gattactgct3900 
gatcattatc cccatttata gattacggat3960 

3968 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 117: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 798 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(Hi) HYPOTHETISCH: NEIN 

(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 117 

gtaatgggaa atttggtgtg ctgaatcttc ttcctaggat attgatatat tccacgcttc 60 
tagtgggtat tctgggaatt ttaccctgct cagtatttgc cctagggtac tagaaagaggl20 
agattgtcca aacttagcag tatggtccat ctcgtgtaga agtggaaatg tcatacaggal80 
tagcaaacac tcttggttcc tttttgccca ggcttgccca gagccggcaa cagcaacaaa240 
atgtggagga tgcaatgaaa gagatgcaaa agcctctggc ccgctatatt gatgacgaag300 
atctggatag gatgctaaga gaacaggaaa gagaggggga ccctatggcc aacttcatca360 
agaagaataa ggccaaggag aacaagaata aaaaagtgag acctcgctac agtggtccag420 
cacctcctcc, caacagattt aatatctggc ctggatatcg ctgggacgga gtggacagat480 
ccaatggatt tgaacagaag cgctttgcca ggcttgccag caagaaggca gtggaggaac540 
ttgcctacaa atggagtgtt gaggatatgt aactttcctg aggctgtggg ggtggctggg600 
ctgtggtagt gggcataggc agcgagatat ccagtggtaa cagttgtctg tgctaataat660 
tggagcccac acagaccagc aacttgttga atgccagttt tgaccacaga agaatattcg720 
agacctgatg tttggattga ggtacctgta cttcttgggg tgttgacagc agcggtgttt780 
ggtgggtttt^ cagaggaa 798 
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(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(Hi) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: " 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 119 

ctcgagccgc tcgagccgcg gaagtaattc aagatcaaga gtaattacca acttaatgtt 60 
tttgcattgg actttgagt.t . aagattattt tttaaatcct gaggactagc attaattgac 120 
agctgaccca ggtgctacac agaagtggat tcagtgaatc taggaagaca gcagcagaca 180 
ggattccagg aaccagtgtt. tgatgaagct agggcttggg gcaagagggc aagcagcagt 240 
tggtggtgaa gataggaaaa. gagtccagga gccagtgcga tttggtgaag gaagctagga 300 
agaaggaagg agcgctaacg atttggtggt gaaaagagga attgggagtg gtaggatgaa 360 
acaatttgga gaagatagaa gtttgaagtg gaaaactgga agacagaagt acgggaaggc 420 
gaagaaaaga atagagaaga tagggaaatt agaagataaa aacatacttt tagaagaaaa 480 
aagataaatt taaacctgaa aagtaggaag cagaagaaaa aagacaagct aggaaacaaa 540 
aagctaaggg caaaatgtac aaacttagaa gaaaattgga agatagaaac aagatagaaa 600 
atgaaaatat tgtcaagagt ttcagataga aaatgaaaaa caagctaaga caagtattgg 660 
agaagtatag aagatagaaa aatataaagc caaaaattgg ataaaatagc actgaaaaaa 720 
tgaggaaatt attggtaaccaatttatttt aaaagcccat caatttaatt tctggtggtg 780 
cagaagttag aaggtaaagc ttgagaagat gagggtgttt acgtagacca gaaccaattt 840 
agaagaatac ttgaagctag aaggggaagt tggttaaaaa tcacatcaaa aagctactaa 900 
aaggactggt gtaatttaaa aaaaactaag gcagaaggct tttggaagag ttagaagaat 960 
ttggaaggcc ttaaatatag tagcttagtt tgaaaaatgt gaaggacttt cgtaacggaa.1020 
gtaattcaag atcaagagta attaccaact taatgttttt gcattggact ttgagttaagl080 
attatttttt aaatcctgag gactagcatt aattgacagc tgacccaggt gctacacagall40 
agtggattca gtgaatctag gaagacagca gcagacagga ttccaggaac cagtgtttgal200 
tgaagctagg actgaggagc aagcgagcaa gcagcagttc gtggtgaaga. taggaaaagal260 
gtccaggagc cagtgcgatt tggtgaagga agctaggaag aaggaaggag cgetaacgatl320 
ttggtggtga agctaggaaa aaggattcca ggaaggagcg agtgcaattt ggtgatgaagl380 
gtagcaggcg gcttggcttg gcaaccacac ggaggaggcg agcaggcgtt gtgcgtagagl440 
gatcctagac cagcatgcca gtgtgccaag gccacaggga aagcgagtgg ttggtaaaaalSOO 
tccgtgaggt cggcaatatg ttgtttttct ggaacttact tatggtaacc ttttatttatl560 
tttctaatat aatgggggag tttcgtactg aggtgtaaag ggatttatat ggggacgtagl620 
gccgatttcc gggtgttgta ggtttctctt tttcaggctt atactcatga atcttgtctgl680 
aagcttttga gggcagactg ccaagtcctg gagaaatagt agatggcaag tttgtgggttl740 
tttttttttt acacgaattt gaggaaaacc aaatgaattt gatagccaaa ttgagacaatl800 
ttcagcaaat ctgtaagcag tttgtatgtt tagt.tggggt aatgaagtat ttcagttttgl860 
tgaatagatg acctgttttt acttcctcac cctgaattcg ttttgtaaat gtagagtttgl920 
gatgtgtaac tgaggcgggg gggagttttc agtatttttt tttgtggggg tgggggcaaal980 
atatgttttc agttcttttt cccttaggtc tgtctagaat cctaaaggca aatgactcaa2040 
ggtgtaacag aaaacaagaa aatccaatat caggataatc agaccaccac aggtttacag2100 
tttatagaaa ctagagcagt tctcacgttg aggtctgtgg aagagatgtc cattggagaa2160 
atggctggta gttactcttt tttcccccca cccccttaat cagactttaa aagtgcttaa2220 
ccccttaaac ttgttatttt ttacttgaag cattttggga tggtcttaac agggaagaga2280 
gagggtgggg gagaaaatgt ttttttctaa gattttccac agatgctata gtactattga2340 
caaactgggt tagagaagga gtgtaccgct gtgctgttgg cacgaacacc ttcagggact2400 
ggagctgctt ttatccttgg aagagtattc ccagttgaag ctgaaaagta cagcacagtg2460 
cagctttggt tcatattcag tcatctcagg agaacttcag aagagcttga gtaggccaaa2520 
tgttgaagtt aagttttcca ataatgtgac ttcttaaaag ttttattaaa ggggaggggc2580 
aaatattggc aattagttgg cagtggcctg ttacggttgg gattggtggg gtgggtttag2640 
gtaattgttt agtttatgat tgcagataaa ctcatgccagr agaacttaaa gtcttagaat2700 
ggaaaaagta aagaaatatc aacttccaag ttggcaagta actcccaatg atttagtttt2760 
tttcccccca gtttgaattg ggaagctggg ggaagttaaa tatgagccac tgggtgtacc2820 
agtgcattaa tttgggcaag gaaagtgtca taatttgata ctgtatctgt tttccttcaa2880 
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atggatatgg 
atggctatgg 
gggaaatgcc 
attccgtttt 
tgatgcaagg 
actcgagggc 
ttgaccctga 
gcatgcgtgg 
gcggccggcc 
gccagtgcat 
gagtacggca 
ttggttttcg 
cacagccgat 
agttagcaaa 



aacttggaac 
ccaggataac 
tagctctgac 
atccagaatt 
aggcgtgtac 
cgtcctgagt 
gatggaaatg 
caacgafcacc 
aatggccgca 
gtctggtgcc 
tgttccaggg 
ggtttggcaa 
ttgcgaacca 
gcagccggaa 



tctgggacaa 
accaccaact 
acaaatgcaa 
aaccagcgct 
ggctcaggtg 
gagcgcgacc 
gcctatgagg 
ttcggtccca 
ggctatgggc 
tctcggcttg 
gcatgcgagg 
tggcatgaag 
agaagaagaa 
tt 



atag£.ggcta 
atgggtdtgg 
acactagtgc 
tagatatggt 
gagaaaggta 
tgtaccggtc 
gccaatacga 
gggcacaggg 
gcatgtggga 
ccctccctct 
ttggggcgcc 
cagatgaggg 
gagaaagcag 



cgagggcta t 
Ldtggccact 
ctcgggtagc 
gccgcatttg 
tgactcttat 
aggctatgac 
tgcctaccgc 
ctgggcccgg 
agaccccatg 
tctcccagaa 
ttcccgggcg 
cggactggga 
ggcggcattc 



ygctdtggct240 
tcacactctt300 
gccagtgccg360 
gagacagaca420 
gagtcctgcg480 
tacagcgagc540 
gaccagttcc600 
gat gcccgga 660 
ggggcccggg72 0 
catcatcccc780 
gcttcccgtt840 
agacggggac900 
tgattgagcc960 
982 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 121: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 742 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 



(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 



(iii) ANTI-SENSE: NEIN 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 121 



ctcaacttcg 
cggggaaact 
ccgcccccgg 
cacagcgcgg 
cgtgctgagc 
gctgcagaag 
gctggacgtg 
agacatgccc 
aagccggaaa 
ggagctgctg 
ctcccacgac 
ctcttgcact 
aatggttctg 



cacgactgcg 
gaggcccgag 
ctagccccgc 
ggccaggctg 
aagctgcagt 
cggcacgcgc 
gagaagtgga 
gatgagatca 
atccagggac 
gcaaagcttc 
ggcagcctca 
ctccctgccc 
taacaataaa 



tgcctcaagc 
gcggccgggg 
cctggcccgt 
ggtccagcag 
ctccatcgcg 
gcgtcaccgt 
tcgacgggcg 
acattgatga 
tcctgaagtc 
aaggcctcca 
gccccctcca 
cccggacgcc 
aa 



cgacgcagcg 
tggggcagac 
aagaagcacc 
cgcgatggca 
ggcccgcggg 
caagtatgac 
cctggaggag 
attgttggag 
atgtgggaaa 
caggcagccc 
ggaccgggcc 
gcccagcttg 



gcctactctc 
ctcccggcga 
cggggcgcga 
gctcagcggc 
ccagggggca 
cggcgggagc 
ctgtaccgcg 
ttagagagtg 
cctgtcgagg 
ggcctccgcc 
cggactgctc 
cttgtgtata 



gcactgcaga 60 
gcccgagcccl20 
ggcgaaggcgl80 
tgggcaagcg2 4 0 
gtcccggggg300 
tgcagcggcg360 
gcatggaggc420 
aagaggagag480 
acttcatcca540 
agccaagccc600 
aciccctgacc660 
agttgtattt720 
742 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 122: 
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aaaggttgtg cctaccactg gctggcacac 
aaagaatgtt ttcacccttg catccttctt 
tgagttggtt tcacattcag gattttgggg 
tgccccgaac gttgatcaac aggggtgaaa 



cagggcaatg atttccctgc agaaggaagg216C 
gggac^gct accagcctgt tgci:tcagttf2220 
ttttatgggt tttccttcct ccctgtgttt2280 
aagggccacc tgagggtttc 2330 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 123: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 1860 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 123 

gaggcagttt gagatcacca gcatttccgt ggatgtctgg cacatcctgg aattcgacta 60 
tagcaggctc cccaaacaaa gcatcgggca gttccatgag ggggatgcct atgtggtcaa 120 
gtggaagttc atggtgagca cggcagtggg aagtcgccag aagggagagc actcggtgag 180 
ggcagccggc aaagagaagt gcgtctactt cttctggcaa ggccggcact ccaccgtgag 240 
tgagaagggc acgtcggcgc tgatgacggt ggagctggac gaggaaaggg gggcccaggt 300 
ccaggttctc cagggaaagg agcccccctg tttcctgcag tgtttccagg gggggatggt 360 
ggtgcactcg gggaggcggg aagaggaaga agaaaatgtg caaagtgagt ggcggctgta 420 
ctgcgtgcgt ggagaggtgc ccgtggaagg gaatttgctg gaagtggcct gtcactgtag 480 
cagcctgagg tccagaactt ccatggtggt gcttaacgtc aacaaggccc tcatctacct 540 
gtggcacgga tgcaaagccc aggcccacac gaaggaggtc ggaaggaccg ctgcgaacaa 600 
gatcaaggaa caatgtcccc tggaagcagg actgcatagt agcagcaaag tcacaataca 660 
cgagtgtgat. gaaggctccg agccactcgg attctgggat gccttaggaa ggagagacag 720 
gaaagcctac gattgcatgc ttcaagatcc tggaagtttt aacttcgcgc cccgcctgtt 780 
catcctcagc agctcctctg gggattttgc agccacagag tttgtgtacc ctgcccgagc 84 0 
cccctctgtg gtcagttcca tgcccttcct gcaggaagat ctgtacagcg cgccccagcc 900 
agcacttttc cttgttgaca atcaccacga ggtgtacctc tggcaaggct ggtggcccat 960 
cgagaacaag atcactggtt ccgcccgcat ccgctgggcc tccgaccgga agagtgcgatl020 
ggagactgtg ctccagtact gcaaaggaaa aaatctcaag aaaccagccc ccaagtcttal080 
ccttatccac gctggtctgg agcccctgac attcaccaat atgtttccca gctgggagcall40 
cagagaggac atcgctgaga tcacagagat ggacacggaa gtttccaatc agatcaccctl200 
cgtggaagac gtcttagcca agctctgtaa aaccatttac ccgctggccg acctcctggcl260 
caggccactc ccggaggggt cgatcctctg aagcttgaga tctatctcac cgacgaagacl320 
ttcgagtttg cactagacat gacgagggat gaatacaacg ccctgcccgc ctggaagcagl380 
gtgaacctga agaaagcaaa aggcctgttc tgagtgggga gacgccagag gagcctcacgl440 
gtcacgtcca acaacaccac tgcaccaggg aaatggatat atatttttgg act ggtgttt 1500 
ttcacaaagt atttttcaat cagagttttc. agaacctgac attgttaaag atactgcttgl560 
tcccggagtt gtgtattttg taaatgt.tca agggaactgt ttggaaactt ctttccacca!620 
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hergestellte partielle cDNA 
(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: " 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 125 



ccggggtttt gggctggaac tgcagcgctt agagagctcg gtggaagctg ctaaaggcgg 60 
aggcggggct ctggcgagtt ctccttccac cttcccccac ccttctctgc caaccgctgt 120 
ttcagcccct agctggattc cagccattgc tgcagctgct ccacagccct tttcaggacc 180 
caaacaaccg cagccgctgt tcccaggatg gtgatccgtg tatatattgc atcttcctct 240 
ggctctacag cgattaagaa gaaacaacaa gatgtgcttg gtttcctaga agccaacaaa 300 
ataggatttg aagaaaaaga tattgcagcc aatgaagaga atcggaagtg gatgagagaa 360 
aatgtacctg aaaatagtcg accagccaca ggttaccccc tgccacctca gattttcaat 420 
gaaagccagt atcgcgggga ctatgatgcc ttctttgaag ccagagaaaa taatgcagtg 480 
tatgccttct taggcttgac agccccacct ggttcaaagg aagcagaagt gcaagcaaag 540 
cagcaagcat gaaccttaag cactgtgctt taagcatcct gaaaaatgag tctccattgc 600 
ttttataaaa tagcagaatt agctttgctt caaaagaaat aggcttaatg ttgaaataat 660 
agattagttg ggttttcaca tgcaaacatt caaaatgaat acaaaattaa aatttgaaca 720 
ttatggtgat tatggtgagg agaatgggat attaacataa aattatatta ataagtagat 780 
atcgtagaaa tagtgttgtt acctgccaag ccatcctgta tacaccaatg attttacaaa 840 
gaaaacaccc ttccctcctt ctgccattac tatggcaact taagtgtatc tgcagctcta 900 
cattaaaaag gagaaagaga aataacctgt ctctcattcc taagttgcct cattaatttt 960 
catgaacaag aatatgtacc tttttgatgc tatattactg cgattaaaaa gttcttgcagl020 
gtaatgttta tgatatgtta aacgttgtaa tttcttatcg taattataac attcccattcl080 
ttttgtagat gaaacttcta catattgaac cacagatttt ctgagcttct aaatgtagccll40 
tttcattgca catttcagtg atcagaatag atatcctttt acacgcacaa aagcaatagal200 
ttcattcagt ggacaagttc cttgtttaac tacacagcta tgatggaatg atatatccaal260 
gttccttgcc tcagtgaaat atgcatatgt atatcatgaa agtgggatgc caagtaagctl320 
taaaatggca ttctctagca aagagattag acttttaaat aactcttata aaacaggttgl380 
gcgatcattt cccaagattg gtttcccttg agtttttgct aaaacaaatc ttagtagttt!440 
tgcccgttta aaacaactca caatcgtaaa tgctactatt cctaagatat cttaccttttlSOO 
tatttcagtt tagccatgta ttgtatgagt gtattagtct aagcagtgag aatcttttctl560 
atgcctctat tccagcaaaa agtagaagta tcaaataaaa agggcaactt ttaaaatattl620 
aagcctgaag acttctaaaa agacaagaaa catggcctaa ataaccaaca tagatttacal680 
tagtaagttt cacactacct tattaccaaa agcaaacacc tcttacttta aactacattal740 
tcatgtatat ctattgtatg ctggtcttta ctttttgcca aaatcaacat ataatgaagal800 
gatgcctttg tttcatgaga ttcaaacttg atgctatgct ttaaaataaa ctcagtacttl860 
ttagaaacat . aaaaaaaaaa aaaaaaaggc gaccccccga gtagtgggcc cgcgcccgggl920 
gatttttccg gg 1932 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 126: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 3024 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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0fr92****3333o6 *63 36*03*6 3333*0630* 
08S2*36o*6***3 33336303*3 3**0330*63 
02S26*o*63O*66 6*36*36*30 0633006303 
09fr23333o6**oo 330033*600 6306*66*03 
00^20363*36036 3*333*0**0 63006*3000 
Ofr £26**660*63* 0*0*666306 306*333363 
0822663**06*63 3300*06336 5*0636*003 
02223****3*63* 630633006* ^63363*06 
09 13366636600* 63***06*66 ©66306333* 
00X233**663*63 033*0*6*66 3*©3©o©oo3 
0^020630*30663 0*33*06*66 3*63003033 
086X66**6*30** 5660*3*63* oo*oe3e©©3 
026X33006333*0 **3*3o6**5 3**630363* 
09 8X3336*o6*33 3***33**33 03**3*3**3 
0081*3*36*633* 0*63*30*63 03**3333*6 
OtL I 33**6*3*** 6333*3***6 *o**333*o* 
089T333o633*o6 33***33663 633306*3*3 
029136*3333*3* 3600333*33 3*3000**33 
0951333336*366 333*****33 33333*3*36 
OOS T36*663**oo 63*6*666** *03O3*33*6 
0^^T**33366*33 0330303336 333*36*063 
08ei***6***oo6 3336336333 03*0**3336 
02£X3333*33*36 33**363*** 633*333*63 
092x3663603*63- *330*63*** 033*3*3333 
00213633****33 3**6*33333 *&30*30**3 
0^1X33*3***3.6* *630*6*o** 3*3**333*0 
080l6*66*6**oo 30*3333633 *66*****oo 
020X*3***6*333 303333*330 *36333**** 
096 333*6*0333 033**66333 333*336363 
006 3**333**30 6**636**0* 63036*6663 
0^8 33030*630* 0*3****36* 0*00000333 
08Z. 3333363033 33*00363*6' 0366306366 
02Z. *o63300**3 6**63*66*3 *oo*3330O* 
099 *6***6*o66 6306*33636 63**0*0606 
009 3*63636633 *3**36eo66 366366*0*0 
Opg 6363066*33 33*33633*0 e63363*6*3 

08 *3336*030* 3*6**06*** 3336**6633 
02 *300*333*3 333*063*** 6336*3366* 
09 £ 33**3*6363 *o*3***oo3 6**633663* 
00e ***336*3*3 6*33633336 *oo*333&33 
0fr2 6**33630*6 36***36**3 306*0*6*3* 
08X 3***6366*3 ©336*0*300 363*363*03 
02X **B***630* *333*o*363 00366306*0 

09 3663333333 *3033633&3 0333333333 



363303363* 3*6333**33 3*333*6**6 
0*33306**0 300***0*0* *330*o*3** 
3*6**6*333 ©3603*3603 0303336*66 
36**6**000 ©00063*636 *6**6oo3** 
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6363**3633 33*33333*3 6*3****3*0 
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©0306**003.00***3*66* 3303633*6* 
********** 56*0636303 63633*363* 
333**033*6 3330360*33 .03*3*6*6*0 
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6066666306 6600*30663 0303*06636 
6*0*0*0603 0*00*06630 63*3366*63 
3630003333 633333363* 3*30333363 
3****oe*6* *6**3*03** ©0*3330336 
63***3*336 ©3*63****3 363*36*66* 
6663666666 3**33**633 30*0*3**0* 
©*©3©333*3 6**03306*3 6*0303*633 
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o*o6©3**** B3*3**3*** *330**36** 
0036*63333 6***333336 3063336*00 
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tattatttat agacaataga agtatttctg 
ctaactgtga aaacatacat acctgtacat 
gacccttttg cttttctgat ttttagttct 
aatatgtatc tttgctgtaa agtgcaagga 
ggtaaatact gacttacgaa agttgaattg 
agtttgagac tagcctggca aacatgatga 
aaaaaaaaaa aactcgaaac tact 



aacatatcaa atataaattt ttttaaagat2700 
atttagatui: uagctgctat atgtLgaacg2760 
gacatgtata tattgcttca gtagagccac2820 
aattttaaat tctgggacac tgagttagat2880 
ggtgaggcgg gcaaatcacc tgaggtcagc2940 
aaccctgtct ctactaaaaa tacaaaagaa3000 

3024 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 127: 

(i) SEQUENZ CHARAKTERISTIK: 

(A) LANGE: 505 Basenpaare 

(B) TYP: Nukleinsaure 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: aus einzelnen ESTs durch Assemblierung und Editierung 

hergestellte partielle cDNA 

(iii) HYPOTHETISCH: NEIN 
(iii) ANTI-SENSE: NEIN 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(C) ORGAN: 

(vii) SONSTIGE HERKUNFT: 

(A) BIBLIOTHEK: cDNA library 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 127 

ctgcacgggc gcagatgtag .gcaccggtcc gagtgcctgc cctctgtccc cgcggctggg 60 
tctcgtctgc tccggttcct gggctcctaa ttcttggtcc agcttcttcc aggtctgcgcl20 
gtctgttgtt cccagcgctc tgcgaagctg aaaaggagga gcaacctgtc cagaatccccl80 
gcaggacagg aaaaggaggg gaaatctcga catggaaaaa ctctacagtg aaaatgaagg240 
aatggcttca aaccaaggaa agatggaaaa tgaagaacag ccacaagacg agagaaagcc300 
agaagtaact tgtactctgg aagacaagaa gttagaaaac gagggaaaga cagaaaacaa360 
gggcaaaaca ggagatgagg aaatgttaaa ggataaagga aagccagaga gtgagggaga420 
ggcaaaagaa ggaaagtcag agagggaggg agagtcagag atggaggagg tcgagagaga480 
gggaacccga ggtaggggaa gcgga 505 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 128: 

(A) LANGE: 115 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 
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(A) LANGE: 53 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 131: 

GIITLSLLMI IHPQMEEFIR QPLQFRLKTG AHRTQGTIKE DQEPRFFLSK NWP 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 132: 

(A) LANGE: 52 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 132: 

LFILRWRSLS VSHFSFVLKQ EPTGPKELLR RTRNLGFFFQ KIGPSPINEG KN 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 133: 

(A) LANGE: 41 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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jeeun :3l0010dOl(a) 
|9zu|9 :oNVdlS (0) 
UROJd :dAl(0) 
uejnesouiuiv 12 :39N\p (V) 

:98l- :ON 01 03S ^330 NOLLVIMdOdNI (z) 

C9 HJ.I 
COSNWODDJTra ^OJTHSINMN HAI1AV3S3I. NOSOdSTHHO JTOHMiOATO S3ndSHHIH 

■9£l ON Ql DBS :9Nnai3yH0S3a-ZN3nD3S (P<) 



HOSNBW :sniAISINV9yO (V) 

:idNn>iy3H (!A) 



ef :HOSI13H10dAH (!!!) 

dUO :dAilO»310l^ (!!) 

JB9UH :3l9010d0±(a) 
|8ZU!9 :9NVy±S (o) 
uieiaid :dAl (9) 
uajnesouituv e9:30NV~l(v) 

■Q£l ON Ql DBS d3an NOLLVIAjyOdNI (z) 



LOT T>rc03dJ,A33 MI3)JIIHA39 OTHAHXWHXX 

09 a3aaNaaTra jrarre>m30>i >raxassH3HH 3H0Hsxw»a jvwwaioso aiaisavdav 

:m ON Ql D3S :9Nnai3UH0S3a-ZN3n03S (!X) 



H0SN3I/\I •Sni^ISINVO>dO (V) 

:±dND>ftJ3H Oa) 



ef :H0SIJL3H10dAH (!!!) 

dUO :dAl"10>131OIAI (!!) 

JB9UH :3l90"I0d0l(a) 
|9ZU!9 :£)NVdlS (0) 
U|9}0Jd :dAi (3) 
u9jnesou!UJV Z(H :39NV1 (V) 

■ttl :0N Ql DBS ^330 NOIlVI/MdOdNI (Z) 



It 0 HNNWOTHTM OI.TM33DIiH3 DSSAdDlSSN TIA7JItid)DDI 

•?£l OM Ql C3S :9Nnai3UHOS3a-ZN3n03S (P<) 



T V 0Z9 81 861 3d 



DE 198 18 620 A 1 



(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: " 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 136: 

LFWGYFFLSL LNNMYSTLEF NPSHFWEFI WIFFKSLLPK SFEVFLFFTV VTASLSVFPL60 
PGLSRLPKSR RHVCTALEKI SGERRIR 87 

(2) INFORMATION DEER SEQ ID NO: 137: 

(A) LANGE: 95 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 



(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 137: 

EANNYMSCQG GSRFHSFSIL PQYPGINAAT GGQSLFVLLP TPSLFCLFNS VKLFCLGPGK60 
EPKENLSGQV HFWNAENILK ARFLEYSQLA FFPLI 95 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 138: 

(A) LANGE: 77 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 138: 
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JB9UH :3l9010dO± (a) 
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09 wanAidWDM £SA3JDi.DiAT ONaisHiaoa uiaaN'iOsOH nasDnaOxO liHODHOcreH 

:0H ON QI D3S :9Nnai3yH0S3a-ZN3nD3S (!*) 
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duo :dAinn»3noN (») 

jeeuii :3IQ010dOl(a) 
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•6U ON Ql 03S :9Nnai3yHOS3a-ZN3n03S (!*) 



H0SN3I/M :sni/\ISINV9UO (V) 

:±dNn»U3H (!A) 



Bf :HOSI13H10dAH (!!!) 

dUO :dAn0^31ON (!!) 

JB9UH :3IQ010dOl(a) 
|9ZUj9 :9NVy±S (0) 
u|9}0Jd :dA± (9) 
U9jnBsou!uiv 961- :39N\TI (V) 

■6Zi :ON 01 03S U390 NOIlVI/MUOdNI (Z) 
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DE 198 18 620 A 1 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: " 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 141: 

VPAICSPAVW TEARGVGSPA PCAGSQGSSS PPSEPHTGSS TLHTSALPGP GIAVCSWAA 60 
LHSFSPPALS AVTPWPSAHS CFSGLPSPW LFSFPKGSIS GYRCIAGFLR ISVSPSVCLH120 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 142: 

(A) LANGE: 97 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 142: 

SCRPWVPKLQ RSLSPLKAIN LGLKFLGAHF PKIEGPGFIC KSLLSAPLQF GLKHVELALQ60 
LPVLGPKGPP VLLQSLILAP PLFTLLLCQG QGSLCAL 97 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 143: 

(A) LANGE: 783 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 143: 
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P9Z 



46 XHNVIWI 3AIJSX90D1 35n3D0S1N3 SdOIddHHOd 

091SSTVdddMS MHHSdtfHA^ SDVHASACJOH XMTATWSSJJ XHHAS/ISSaS 

:SH ON Q! D3S :DNnai3yHOS3a-ZN3nD3S Ox) 
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uieiaid :dAl (a) 
u9JnBsou]oiv Z6 :39NV1 (V) 

:9H :0N 01 D3S ^330 NOIlVWyOdNI (2) 

LB VSOATTO TCdDAdJTtfSd 9H9WHV3S1 

09XXdd^SO>JdA 010VXHAMHH diOiaiDSDW HA3W39NO0 31N3DWH3MH 13AMA9AAWH 
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08Z.DD333A9HM0 NSWaHI^SOd XanOHASHW 
03tH13SITHDaA TO3aaAAHWd H3NaiD3Hai 
099HOOAAWNN3Y XdVilTTIHS M933SDTiaV 
009H3)I30MS)CJ3 SJDJWOHSSM'I DiOYNHNMWH 
OfrSaSlOSYXdHS iaA>J33A3NS IDKlOWDDId 
08frH9dDWHXSd SSIXXddYNX 3S31SXV)ISd 
02WV3XXXddHHS dSdXMdHOXX dJYXXXWdtfV 
OgedTVdVXWIM >HAMAtfS3tfX ddAOVH^dOS 
00e)i3MOA39MOB IMSDTHIdDO aiASAWVSTH 

OfrziHdnsdcna osnoossxi hhamoossoy 

08T03SVHdVSIA MAHNXOVdSV UNdSSSDSd 
O^IAWOMiaSHV ddZId^VOIl AJA3HHH~1d 
09 SAHdAMtfOOH S3HIXTOdHd 3S0DAU4WV1 



dXX 

XIdA3AA&MA HiaAaXlAR3 3CIKtAXW9A3}J 
MWXSNNAd03 IXIASIXtfXY KHD3S31A3CI 
AS^MdSOXiH XNXdMOAOaO 3XMDf»DDDJS 
XXXmaaXZI X3H>DIS3>ttDi HldANDACm 

d^3MVd^dd9 dAANdaHHOH ar*raawHN<ra3 

H^XXOdHSHH OaXHSddAIN 3SASdHHYXI 
YAXAVHSXSH XAXXVdVddl XXVHdXSddO 
MMMSSDISdH 0YE)9f)9aN93 VAADD3ADSV 
AdAdAH33A0 IXH^TTAWOJ MOMSDJldSW 
DH31AI00IH H3V130AAaa HTISWWTHAA 
3H1WHSHVSS 93aHIW3HdS OHWdHOSdH 
DnNd331XSH 3I9HSH9XHH 13HVdHSSad 
TWXdHdSWSM XWXAQIddSA IHJYSdOTU 



T V 039 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 146: 

(A) LANGE: 87 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 146: 

ASCTKAPRAS HTGLAEGPWP AARASDKYVG GLESLGTPKH AVCTHLLGVC RSIQEHILTS60 
AANPFPWKRF SHILSHLKKT HTPTTIF 87 

(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 147: 

(A) LANGE: 119 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 147: 

NSKDKCFSLA FITTPETERW RCCASEPRLL ALKHQGHRTQ AWQRGHGQRH ELQTSMLEVS 60 
NPLAPPSMQC APTFWVSADR YRNTSLPLQR THFPGKDFHT SSPTSKKPTH PQPFFKAPR 119 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 148: 

(A) LANGE: 87 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 
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09-tfTtfOMDNQOD SdHOSSOTVI < 3TIWI l 3VnS7 J,STIl>JM93a Vd0dH3^>IAa MDMd79T!HVS 



:0St ON Ql DBS :ONnai3HHOS3a-ZN3nD3S (ix) 



HOSN3IAI :Sfll/MSINV9ldO (v) 

:jLdNn>IU3H (!A) 
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Bf:HOSI13H10dAH (!!!) 
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JB9UH :3l90~10dO! (a) 
|9zui9 :9NVd±S (O) 
urajojd :dAi (a) 
u9jnBsou|iuv 69 :39NV1 (V) 

■m :0N 01 038*39(1 NOIlVI/MUOdNI iz) 
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:±dND>ftl3H (!A) 
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(A) LANGE: 57 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 151: 

HHTQPIFVFL VATGFHHVGQ AGLEPLTSGD PPTLASQSAG ITGVSTRALP LLDGRLY 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 152: 

(A) LANGE: 57 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 152: 

SAGIPKLAPK IPLPFSDLLK CYLISGAFPD HTLKTSTPTH GPCPPSRLHF LAYTYQM 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 153: 

(A) LANGE: 32 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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Bf.HOSI13H10dAH(!!!) 

dao :dAiin>i3noiAj (n) 

jeaun :3l9010dO± (0) 
lezma :QNVU±S (O) 
ujaiojd :dAl(a) 
uajnesousoiv IS :39NV"1 (V) 

:99l- :0N 01 03S U3QQ NOLLVIWdOdNI (Z) 

jh iAasanasH dAUvaircrc hhshwatcdji, 

■m on ai 03S :QNnai3yH0S3a-ZN3n03s (!*) 
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ef:HOSI13H10dAH (!!!) 

dyo :dAino>ta"ioiAj (!i) 
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(ii) MOLEKULTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 156: 

VQNVMSACNF IFIKAKLIYM EYCSIYYAPI YILSPWRYF ISLLLNIFYT YL ' 52 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 157: 

(A) LANGE: 59 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 157: 

TGTFCFFICC IENSHTQFSI LCQCSHHGWT LGRNSPQPFL VSFSQFFSVS RWAPVINLP 59 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 158: 

(A) LANGE: 38 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 158: 

LSLCPCWPGN FFQWCLLEEV FSSGQFKEIK LGNGEGGR 38 
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:jJNn>ftd3H (!A) 



ef :HOSI13H10dAH (!!!) 
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:±dNn>ftBH (!A) 
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jho :dAinn>i3now («) 

jeaun :3l9010d0l(a) 
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=091 :0N 01 D3S y38Q NOI±W\l*OdNI (2) 
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ef :HOSI13H10dAH (!!!) 
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(A) ORGANISMUS: MENSCH 
(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 161: 

AAGGLGLGVG PRGMWRAGSM SAELGVGCAL RAVNERVQQA VARRPRDLPA IQPRLVAVSK 60 
TKPADMVIEA YGHGQRTFGE NYVQELLEKA SNPKILSLCP EIKWHFIGHL QKQNVNKLMA1 2 0 
VPNLFMLETV DSVKLADKVN SSWQRKGSPE RLKVMVQINT SGEESKHGLP PSETIAIVEH180 
INAKCPNLEF VGLMTIGSFG HDLSQGPNPD FQLLLSLPEE TWKS 225 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 162: 

(A) LANGE: 99 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 162: 

CRGPGARRRS PGDVESWQHV GRAGSRVRIA GGERARAAGC GAAAAGSPSH PAPASGGQQN60 
QTCRHGDRGL WTWAAHFWRE LRSGTARKSI KSQNSVFVS 99 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 163: 

(A) LANGE: 120 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 163: 

LRSCPKLPMV ISPTNSRLGH LAFMCSTMAM VSEGGRPCLL SSPLVLIWTI TFNLSGEPFL 60 
CQELFTLSAN FTESTVSSMK RLGTAINLLT FCFCRWPMKC HLISGHKDRI LGFDAFSSSS120 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 164: 
(A) LANGE: 75 Aminosauren 
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duo :dAnn>e-ioi/\i GO 

jeeuii :3l90n0d0l(a) 
|azu!9:oisivyiS(0) 
Uj9}0Jd :dAl (a) 
uajngsouiLuv 11 (V) 

■991 ON 01 D3S UBgn NOLLWMyOdNI (z) 

06 DOdVASOAaS 9S.iaHSW.Ea IHTAIXnOVS 

091D3\fE>0A9HS OS-HOOSMOSS HTODlHWiai HOUOHdraiB 33ffiiaA0'iai IDiTVaSHXN 

•991. ON Ql 03S :0Nnai3yH0S3a-ZN3nO3S (!X) 



H0SN3W :sniAJSINVOidO (v) 

:idNn>Rd3H (|a) 



Bf:H0SI±3H±0dAH (!!!) 

dUO :dAiin>l310!^ (!!) 

JB9UH :3l9010d01 (a) 
\azuia roNVHlS (O) 
U!9}0Jd .dAl (a) 
uajnesouiuuv 06:3ONV"l(V) 

••991. :on ai D3S ysan NOLLVWyOdNI (z) 

09VI93HV3090 laoawnaiH NMJisvsoaa myissaxw jwmwsv Aiassasisj, 
•191 ON Ql 03S :9Nnai3UH0S3a-ZN3n03S (ix) 



H0SN3W :Sfl!AiSINV3yO (V) 

:±dND>ftd3H ('A) 



ef :HOSI13H10dAH (!!!) 

dUO :dAnQ>l310W (!!) 

jeeuii :3IOO"10d01 (a) 
lazuia :9NVyiS (0) 
U!9J0Jd :dAl(8) 

T V 0Z9 8T 86T Hd 



DE 198 18 620 A 1 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 166: 

SHPFEDSPEK EACKIRMAMP SRASHPCRSP NMRRGRRFQN REAEPSGRIH AELKAAAKAA60 
SSVAAEATRG LEGPVLV 77 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 167: 

(A) LANGE: 347 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 167: 

TAFPLPVWA AVLWGAAPTR GLIRATSDHN ASMDFADLPA LFGATLSQEG LQGFLVEAHP 60 
DNACSPIAPP PPAPVNGSVF IALLRRFDCN FDLKVLNAQK AGYGAAWHN VNSNELLNMV120 
WNSEEIQQQI WIPSVFIGER SSEYLRALFV YEKGARVLLV PDNTFPLGYY LIPFTGIVGL180 
LVLAMGAVMI ARCIQHRKRL QRNRLTKEQL KQIPTHDYQK GDQYDVCAIC LDEYEDGDBCL2 4 0 
RVLPCAHAYH SRCVDPWLTQ TRKTCPICKQ PVHRGPGDED QEEETQGQEE GDEGEPRDHP300 
ASERTPLLGS SPTLPTSFGS LAPAPLVFPG PSTDPPLSPP SSPVILV 347 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 168: 

(A) LANGE: 588 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 168: 



QVTNMS DKSE LKAELERKKQ RLAQIREEKK 
RREAEALLQS MGLTPESPIV PPPMSPSSKS 
ITQVDFPPRE IVTYTKETQT PVMAQPKEDE 
APPHELTEEE KQQILHSEEF LSFFDHSTRI 
AKLSLNRQFF DERWSKHRW SCLDWSSQYP 
TTPEYVFHCQ SAVMSATFAK FHPNLWGGT 
PVYCVNWGT QNAHNLISIS TDGKICSWSL 



RKEEERKKKE TDQKKEAVAP VQEESDLEKK 60 
VSTPSEAGSQ DSGDGAVGSR RGPIKLGMAK120 
EEDDDWAPK PPIEPEEEKT LKKDEENDSK1 8 0 
VERALSEQIN IFFDYSGRDL EDKEGEIQAG240 
ELLVASYNNN EDAPHEPDGV ALVWNMKYKK300 
YSGQIVLWDN RSNKRTPVQR TPLSAAAHTH360 
DMLSHPQDSM ELVHKQSKAV AVTSMSFPVG420 
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ef:HOSI13H10dAH (!!!) 

d«o :dA±nn>i3ioi^ (») 
JB9UH rgioonodoi (a) 

|8ZU|a :ONVdlS (0) 
ujeiOJd :dAl(9) 
uajnesouiLuv 09:39NV~l(v) 

■ui --on ai Das uaan NouviMdOdNi fe) 

SS dJISS S1SMWII9H0 AISdASHIHS SdOTC-idOXd ND1AH09XNA ISOJSAOHdO 

■Oil ON Ql D3S :9Nnai3yH0S3a-ZN3nD3S (P<) 



HOSN3l/\l :sniAjsiNVQyo (V) 

:±dNn>fel3H (!A) 



Bf:HOSI13H10dAH (!!!) 

dUO :dA±10>l31OIAl (!!) 

JB8Uj| :3l9010d0l(a) 
|9ZU!9 :£)NVyiS (0) 
uiajQJd :dA± (8) 
uajnesoujuiy 99 :39N\p (V) 

••ozi. -on ai 03S ysan Noi±vi/\iuodNi (z) 

Tfr 1 HdOHSMUNH I9HHAJCDISD HDlKMHAlSa 3SHS103AHJ 

:69l- ON Ql D3S :9Nnai3UH0S3a-ZN3n03S (P<) 



HOSN3l/\l ^ni/MSINVSUO (V) 

:±dND>fcl3H (!A) 



ef :HOSI13H!OdAH (!!!) 

dUO :dAllQ>l3nOIAI (!!) 

JB9UH :3IQ010dOl(a) 
|9ZU!9 :0NVU1S (0) 
uiajoJd =dA± (a) 
ugjnBSOUjuiv M7:39NV"l(V) 

:691- :ON Q\ D3S ^330 NOIlVlAftJOdNI it) 

885 OdSMDATO 9TWV.3AO.3Ha H1I99D999H 9SHI.MHAHN1 VdN93ASISV 

0 & S I d A31C NNTH MiaTSDWDOA OY3TfdHJ.dS MWAdAAAaVN aa^SAIdMNN HJiMIHAiMa 
C8?^SSlAaiHSJ 3AY3AWK0H ieildDOHOH .3W3SI9V}iS9 HHDV1AAS93 3S9AA3NNAQ 



I V 039 8T 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 171: 

KAFLVLSFPK WALFLVIHMT LFGCGCLLNF LFWTSFSKPK PARDRKGNGN 50 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 172: 

(A) LANGE: 60 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 172: 

CTFNIESFIY LIVYRTFHNY THLLHNILTS IFKFFCTSSF SFNLVKPVIH TNVYCELSEG60 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 173: 

(A) LANGE: 67 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 173: 

EESFVFUHS FVNRYKGTNV LTYTKKKKIL VYPLMLIHRV LSYNVIQLGS LTFFPKNIFI60 
EKGITLS 67 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 174: 
(A) LANGE: 56 Aminosauren 
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99Z 



H0SN3W :sni/\ISINV9UO (v) 

:±dNn>fe!3H (!A) 



ef:HOSI13H10dAH (!!!) 

duo :dA±"in>e - ioi/\i («) 

jesuji :gi30n0d01 (a) 
lazura :9NVHLS (O) 
uiaiaid :dAl (3) 
uajnesoujiuv PQ :30N\TI (V) 

■9LV :ON 01 D3S U3an NOI±VI/\iaOdNI (Z) 

HEraiST 1AAIEJTIS>J SAJOHNSSOA VAHISOSUOl OlOdHHSHdS THASdMSMHI 

■9U ON Ql D3S :9Nnai3aH0S39-ZN3nD3S (!*) 



HOSN3W :sniA!SINV9yO (V) 

:±dNn>ftJ3H (!A) 



Bf:HOSLJL3H10dAH (!!!) 

dUO :dAnQM3101AJ (!!) 

JB9U|| :3|Q010dO± (a) 
|9ZUj9 :QNViJlS (0) 
Ujepjd :dA± (9) 
uajnesowuiv 15 :3DN\TI (V) 

Qll :ON 01 D3S U3aQ NOIlVIMdOdNI (Z) 

maSIA JAUJAJJCDUO NAU3AASI.HS DIH5JOA9U3 JNHHAMHHOQ ASHHHIIHJ11 

■fll ON Ql 03S :ONnai3UHOS3a-ZN3n03S (!*) 



HOSN3IAI :sni^lSINVOyO (V) 

:±dNn>feJ3H Oa) 



Bf :HOSI±3H!OdAH (!!!) 

dUO :dA±~IQ>]3"IO!/\! («) 

JB3UH :3l9O10d0l(a) 
pzu\a :ONVy±S (o) 
uiapJd :dAl (9) 



T V 039 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 176: 

GEFTGVGPAT GWVPGHTARG FRLKGASPSR WQWGLQTTVS IPEAYLKSLY ICFP 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 177: 

(A) LANGE: 45 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 177: 

VNSLELAQLP VGSQVTPPGD SDSKGPVHQG GSGVFKPLFL FQKPT 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 178: 

(A) LANGE: 43 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 178: 

YLKLVPMLGG QLFSMVLIRR SFFILSFKEI KVEIEYGWHV VPV 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 179: 

(A) LANGE: 33 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
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892 



ogTSiJAcniAoi yamwiMva aasassavAM j,30h3h0«a.l mwasdtlhws)! NOAHsiascra 
09 JOOTAvrcoa aiuaxTvaiv aacnasHVAi ooHDvsvsaa OoiiaaOd^y iswDOiras 

'•i8i on ai Das :QNnaiayHOsaa-ZN3nD3S (!*) 



HOSN3IAJ :sn^SINVOyO (v) 

:±dNn>feJ3H (!A) 



B.f:HOSI±3H10dAH(H!) 

didO :dAn(pi3"IOW (!!) 

jeaun :3l90~I0d0± (a) 
\Q7U\Q :QNVUJLS (0) 
iWJd : dAi (a) 
uainesoinuiv 683 :30NV1 (V) 

■181 :ON ai D3S U3an NOLLVlAJUOdNI (Z) 

* L aoxa xsvanmaa 

093i3TiaOi>n .aaiwiAXiia siswNdaosa ansniDDi waainsuis isa<3hdiidj, 

: 08l. ON Ql 03S :9Nnai3yHOS3a-ZN3n03S Ox) 



HOSN3l/\l :snV\!SINVOUO (V) 

:idNn>ftl3H (!A) 



Bf :H0Sli3H10dAH (!!!) 

dyo :dAinn>i3ioiAj (n) 

JB9Ui| :3l3010d0± (a) 
lezuie :9NVid±S (O) 
uraiOJd :dAl(a) 
uainesoinuiv VI :39N\p (v) 

•081 :0N Ql 03S ^330 NOLLVIAJUOdNI (z) 



EE INN IXISNHUAd 9Haj»D99AD W30WWCIHS9 

'SIV ON Ql 03S :ONnai3aHOS3a-ZN3n03S (!>0 



H0SN3I/\I :sniftiSINV9dO (V) 

:idNn>W3H (ia) 



Bf :HOSI13H10dAH (!!!) 

I V 0Z9 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



QRKYGGPPPD SVYSGQQPSV GTEIFVGKIP RDLFEDELVP LFFKAGPIWD LPHWDPLtClSO 
LNRGYAFVTF CTKEAAQEAV KLYNNHEIRS GKHIGVCISV P.M'RLP'GSI PKSKTKEQIL240 
EEFSKVTEGL TDVILYHQPD DKKKNRGFCF LEYEDHKTAA QARRRLIEW 289 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 182: 



(A) LANGE: 39 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 182: 

KLCTEWLKVG GIWRWMRGSC LGRLCFTWIR VGLREEIGV 39 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 183: 

(A) LANGE: 42 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 183: 

EAVMTLILIL HTYFLTQPYS NPSEAKPSQT APSHPSPYPP NL 42 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 184: 

(A) LANGE: 60 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 
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OLZ 



■m :0N 01 03S U39Q NOIlVIMJOdNl (2) 

69 aNatraius 

09I1NXAQNN1N R3NVH9>UXS WKVI>i2>L3N XV3C!X90>IMN HAMYIffaUIO WIISAN03YH 

:98l- ON Ql D3S :ONnai3dHOS3a-ZN3nD3S (!><) 



HOSN3IA] :Sfll/\ISINV9yO (V) 

:±JNn>iy3H (!A) 



Bf:HOSI13H10dAH(!H) 

dUO :dA±1Q>l310IAI (!!) 

JB9U|| :3IQ010dOl(a) 
lezuja :QNVU1S (0) 
u|9j0Jd :dAi (9) 
uajnesouiaiy 69:30NV~l(V) 

■921 :ON 01 03S H3an NOLLVWtfOdNI (3) 

gg ISH9.33HDSV NOHHOVSOJl aWHId-HSnS 

OSVOAUO-HHaA SSVADJINTA VJSiajOndT YDTHraTIMX 1.HAI3)D3N r LH 91SDd*lHH00 

••981. ON Ql D3S :ONnai3yH0S3a-ZN3nO3S (ix) 



HOSN3l/\l :sni/\!SINV9U0 (V) 

:idNn>fid3H (!A) 



ef:HOSI13H10dAH(!!!) 

duo :dA-nn>e~iov\i (n) 

JB9UH :3l9010d01 (a) 
|8ZU|a iQNVdlS (0) 
ujejojd :dA± (a) 
uejnesouiuiv 96 :39NV1 (V) 

•99V :ON 01 03S y38Q NOIlVl^iyOdNI (2) 

09HNXUmXS IHriSAJNHAS HtttXadlHlH IiaiOHaiSO HAOllXaNHS SldXAJSiSd 

wi on ai 03S :9Nnai3yH0S3a-zN3n03S (p<) 



H0SN3IAJ :sniAJSINV9yO (V) 

:±dNn>lU3H (!A) 



T V 019 81 861 HQ 



DE 198 18 620 A 1 



(A) LANGE: 77 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 187: 

GTKSRYVMLW DLLPEDDIRQ LIGKESALLQ EQANHKWWS GGRPVGFAFG YCYLGAHSKC60 
SGVWDSPKGF FRHLTNS 77 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 188: 

(A) LANGE: 46 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 188: 

RSRFHMMLTL RALQLSLPTK IGGACFRVSR LSPTEKKKKK MSLEEA 46 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 189: 

(A) LANGE: 65 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 
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jB3ui| raiQonodoi (a) 

|9ZU[a tONVdlS (0) 
ujajoJd :dAl (a) 
uajnesoujiuv 09 '39NV1 (V) 

=361. :ON 01 03S U390 NOLLVmOdNI (Z) 

OSHdHHSW VlHHS^MHfU H<3UiIASd>ra TW3I,393l0tf 

: 1.61. ON Ql D3S :ONnai3yHOS39"ZN3nD3S (P<) 



HOSN3W :SfllAISINVOdO (V) 
:±JNn>ftJ3H 



Bf :HOSI13H10dAH (!!!) 

rftJO :dA±"in>l3n01^ (!!) 

JB9U!|:3i9010d0l(a) 
|9zuie :£)NVyiS (0) 
uiajaJd :dAi (S) 
ugjnBsouiuiv 8fr "39NV1 (v) 

: 161- :ON 01 D3S ^39(1 NOIlVI/MyOdNI iz) 

99 NOa9A3 
09iaaVHS1.L3H IdNSSVXOJ/I 9aE)d)IH>IHSH OHSnSTHSO T31d3V3H03 

:06l. ON Ql D3S :9Nn9l3aH0S39-ZN3n03S (P<) 



hosn3i/\i :sni^isiNVoyo (V) 

:jJNnMd3H (!A) 



ef:HOSI13H10dAH (!!!) 

dUO :dA±1Q>l3101AI (!!) 

JB9UH :3l9010d0±(a) 
|92U!9 :9NVU±S (0) 
uigiQid :dAl(9) 
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:06l- :0N 01 03S ^390 NOIlVIMdOdNI (Z) 
S9 • 30a^3 
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••681- ON Ql 03S :9Nnai3UH0S3a-ZN3n03S (!><) 



H0SN3W :SniAlSINV9idO (V) 



I V 0Z9 81 86T HQ 



DE 198 18 620 A 1 



(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 1 92: 

RAETRSQGQL NEDKLKGKLR CLESPAIQLY PEILPLGNVK STTGDGRAEK QLWAEGQGVI 60 

(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 193: 

(A) LANGE: 44 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 193: 

SCIAGLSKHL SFPFSLSSLS CPWLRVSALQ LLPLRAFPPA SDLL 44 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 194: 

(A) LANGE: 98 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 194: 
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JB9U|| :3l90"10dO± (a) 
|azu!9 :9NVU1S (0) 
urapjd :dAl (a) 
uainesoiniuv 9fr:39NV"l(V) 
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8ZI VdODHWSl 
0ZmSH3WAH93 VHSSSiaJlH SHTISOWdd aAJ/IHOVHd A3SHASHA.H HASSONdSHJi 
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ef:HOSI13H10dAH (!!!) 
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I V 0Z9 81 86T 3d 



DE 198 18 620 A 1 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja ' 

(vi) HERKUNFT: . 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 197: 

FSYFSTPLSL YNYAILLDAG PLNAEMICFL GFFFFKKYFH WFSVTL 4 6 



(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 198: 

(A) LANGE: 55 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 198: 

YLSLCPCWPG NFFQWCLLEE VFSSCHFKKI KLEIEYGWHD CTLLVLLFFY SSVPL 55 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 199: 

(A) LANGE: 95 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 199: 

RGPGHLLKPN GGPPMKLGYG RNLDISPRLP LNRETVKRSI RFHRFWPLIP N S FPHNS VFL 6 0 
VSMKCLESHR KPVKIFLKKK KPQKTDHLSI QWTSI 95 
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(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 202: 

EANTFLSEDG SNVLQCPSVF SNFLSQMQTF PHSTSLPIPG PVSVSLSQAT FSKEGVPLPA60 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 203: 

(A) LANGE: 84 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 203: 

PTTTLVIPLF FLSSRKRKQK DSFQTALCSL HCSFPKQAAS TGKAHWTPY FSEVLLFHGV60 
TLLSESKFRK QVLPLADKNH TSFL 84 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 204: 

(A) LANGE: 128 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 204: 

CDRVPLFLSY WCAVADSWLT ASSVSHVKGI LSPQPTECAP PGPANCFFNF FFFFFFLVET 60 
GSPSVAQDGL ELLGSSNPPT LASQSAEITG MSHYAQPEQD . DLNLINSTPK QQLSLSQGCQ120 
GGLCEGKD 128 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 205: 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 207: 

QISGVLRAPR CFPEVFKWEE ESDKVKMPRA GASSGVLPAV RRWGGRLIYE GAHPPI 56 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 68: 

(A) LANGE: 68 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 208: 

CCSCQSSQVR YSDRWMGTFI NQTSTPPPDS WQDSAGRPGT GHFHLVALLF PLENLWKTSR60 
GPQNPGNL 68 

(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 209: 

(A) LANGE: 164 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 209: 

WGGRTLASAV SIPLRKCHSH RPTVLARKQP QSGVPPPYTA IASPDASGIP VINCRVCQSL 60 
INLDGKLHQH WKCTVCNEA TPIKNPPTGK KYVRCPCNCL LICKDTSRRI GCPRPNCRRI120 
INLGPVMLIS EGTTSSACIA QSQPEGYKGR VLGHGWGTHS LWDG 164 

(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 210: 



(A) LANGE: 218 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 212: 

ISGRRVSLNF VSEFSITEFC PCWCLGYRPD GPGSFPSCSG LEVSPLHFLK ACVQCSPKSI60 

(2) INFORMATION DEER SEQ ID NO: 213: 

(A) LANGE: 68 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 213: 

DLCSTLSATK GSITCFLNKA LVSPPASSGL HYSETNSTSF AGGITVPISR LGPALQTSFG60 
LLVLLTLL ... 68 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 214: 

(A) LANGE: 54 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 214: 

TISFFKSKRG LKQEGTGTSS QMDLGEHCTQ ALRKCKGLTS RPEQDGKLPG PSGL 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 215: 

(A) LANGE: 276 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 217: 

KEINNYIRKE KNFKYLQPST PNHPQDRWVQ KNAPWFY 37 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 218: 

(A) LANGE: 52 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 218: 

KFSSKDDRTS RRRSIIISER KKILSIYNPL LLITPKIGGS RKMHLGFTEE RS 52 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 219: 

(A) LANGE: 150 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 219: 

DKRNGIISKK LSPEKTTLKS ILKRKGTSDI SDESDDIEIS SKSRVRKRAS SLRFKRIKET 60 
KKELHNSPKT MNKTNQVYAA NEDHNSQFID DYSSSDESLS VSHFSFSKQS HRPRT IRDRT 120 
SFSSKLPSHN KKNSTFIPRK PMKCSNEESC 150 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 220: 

(A) LANGE: 83 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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DE 198 18 620 A 1 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 223: 

(A) LANGE: 1 14 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzei 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 



(Hi) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 223: 

QSLRHCWLNI SLQRDGAFKE PGAGPVSSKA LDVFLVRTRR GCQMPLKPSG LVWPRAAGQG 60 
RAEKWSSSQL ALPSPTQPRP RWSLDSILTS ASPKVQMSKC LWQSQEMGS YLKS 114 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 224: 



(A) LANGE: 145 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzei 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 224: 

GCVGGGRAEA MAEKFDHLEE HLEKFVENIR QLGIIVSDFQ PSSQAGLNQK LNFIVTGLQD 60 
IDKCRQQLHD ITVPLEVFEY IDQGRNPQLY TKECLERALA KNEQVKGKID TMKKFKSLLI120 
QELSKVFPED MAKYRSIRGE DHPPS 145 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 225: 



(A) LANGE: 95 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzei 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 



285 



98Z 



OSUMAITIOIH UHiHdTlAN SSTIHSOnM lOTWinSNI XVdSISHdlS IddOlVTVdV 
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(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 228. 

(A) LANGE: 87 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 228: 

RSMSVEASFV CLGTTGRCCH WSCRLFSNSP FGFLDILETK SEQWPTGGLA EGYGKRTSFH60 
LPVQHPMAVH RSSLVGVRPK THAHLTL 87 

(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 229: 



(A) LANGE: 150 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 229: 

ATLSRFFGRI FNLRLTQVFP FLFSSPNDKK SFCSIEGEWN GVMYAKYATG ENTVFVDTKK 60 
LPIIKKKVRK LEDQNEYESR SLWKDVTFNL KIRDIDAATE AKHRLEERQR AEARERKEKE 120 
IQWETRLFHE DGECWVYDEP LLKRLGAAKH 150 



(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 230: 

(A) LANGE: 51 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
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(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 233: 

(A) LANGE: 206 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 233: 

DSLRRGLGIC LWEFIH1SLL FTSEKPGFPL LKPAVISQLE GGSELGGSSP LAAGTGLQGS 60 
QTDIQTDNDL TKEMYEGKEN VSFELQRDFS QETDFSEASL LEKQQEVHSA GNIKKEKSNT120 
IDGTVKDETS PVEECFFSQS SNSYQCHTIT GEQPSGCTGL GKSISFDTKL VKHEIINSEE180 
RPFKCEELVE PFRCDSQLIQ PSREQH 206 



(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 234: 

(A) LANGE: 49 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 234: 

SPSRSPWFA GEFLFKHPFV EESLMSVFHP DLQLMNPKGI STKFRYSVF 49 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 235: 

(A) LANGE: 33 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 
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(A) LANGE: 44 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 238: 

GTLFETWTG FALCVPAAGT YPPSENPPPS LYTLGKDQCR TPDP 44 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 239: 

(A) LANGE: 74 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 239: 

NLYPTLEFNP SHFWELTGF FSTPFFRTPL RYLVFYGSHW LRSLCSRCRD LPAFRKPflAI 60 
SVHPWKRSVQ NAGS 74 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 240: 

(A) LANGE: 42 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 243: 

AAVAFGAKGT SPAEARSSRG IEEAGPRAHG RAGREPERRR SRQQRRGGLQ ARRSTLLKTC 60 
ARARATAPGA MKMVAPWTRF YSNSCCLCCH VRTGTILLGV WYLIINAWL LILLSALADP120 
DQYHFSSSEL GGDFEFMDDA NMCIAIAISL LMILICAMAT YGAYKQRAAG SSHSSVTRSL180 
TLP 183 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 244: 

(A) LANGE: 157 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 244: 

CQHVHCHCDF SSHDPDMCYG YLRSVQATRS WIIPFFCYQI FDFALNMLVA ITVLIYPNSI 60 
QEYIRQLPPN FPYRDDVMSV NPTCLVLIIL LFISIILTFK GYLISCVWNC YRYINGRNSS120 
DVLVYVTSND TTVLLPPYDD ATVNGAABCEP PPPYVSA 157 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 245: 

(A) LANGE: 41 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 248: 

GKGIQGMRGP CAMGSPAVQQ KGSPSASIGL GKGQLCLCAI V 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 249: 

(A) LANGE: 25 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 249: 

HWDYLFVEQQ GTPWHRVPSS PGSPF 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 250: 

(A) LANGE: 29 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 250: 

TNASTGTTFL LNSRGPHGTG SPHPLDPLS 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 251: 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 253: 

LEILGIFSRV SKLSSSPTDT HPSSQIGVAI LGGRWYGTP GCLHISQNYP RTIVPKSRVF 60 
TGRQNLFSMP VPQLLSQIPI LGSHQLPIPH QTATVPSLSP YCSFKSCSQE RNCH 114 

(2) INFORMATION LIBER SEQ ID NO: 254: 

(A) LANGE: 53 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 254: 

IPSPQGPFCR SYSDPRKCPF PIWLCLWGL VYPRGNCGEI IGLRVKRALV LEL 53 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 255: 

(A) LANGE: 35 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 255: 

QVDTLISTRK GLKLQNQCSL DSQTHOFSTV TPGID 35 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 256: 

(A) LANGE: 41 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 259: 

(A) LANGE: 43 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 259: 

KPSLVLPFPK WALLPVTHMT LFGCGCLLHS LFWTSFTKPK PAR 43 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 260: 

(A) LANGE: 205 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 260: 

GSVKVPASPR PGGTSLLGPV AAKELSFSRP NGRRGQLPRP PGSLTLLLFF SSPASRGPAS 60 
LSPGGIRLLL PPPPHLLPGQ PACPAAVMCD KEFMWALKNG DLDEVKDYVA KGEDVNRTLE120 
GGRKPLHYAA DCGQLEILEF LLLKGADINA PDKHHITPLL SAVYEGHVSC VKLLLSKGAD1 8 0 
KTVKGPDGLT AFEATDNQAI KALLQ 205 

(2) INFORMATION 0BER SEQ ID NO: 261: 

(A) LANGE: 56 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 
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(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 264: 

RNMSSFSRAP QQWATFARIW YLLDGKMQPP GKLAAMASIR LQGLHKPVYH ALSDCGDHW 60 
IMNTRHIAFS GNKWEQKVYS SHTGYPGGFR QVTAAQLHLR DPVAIVKLAI YGMLPKNLHR120 
RTMMERLHLF PDEYIPEDIL KNLVEELPQP RKIPKRLDEY TQEEIDAFPR LWTPPEDYRL180 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 265: 

(A) LANGE: 78 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 265: 

VIGYPSRINS EPSPVIYNRP GNNVKLNCMA MGISKADITW ELTDKSHLKA GVQARLYGNR60 
FLQPQGSMTH SACHKEGW 78 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 266: 

(A) LANGE: 40 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 269: 

NLVYTMWLQI YVNVHFEHIY VLWKEMLVTK IRFTLKEEEF YSKHSNILFK CFKIQSIVFK 60 
VAVKASTYVK TQKEGSSDKN TAPLLCCFSC SLYTLSKHIiL SGA 103 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 270: 

(A) LANGE: 82 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 270: 

FIYKQSKVRD IFAVTLAILS LQSPTSRVQC TSNNSLKTRH LTISVYLVCK VNKKSSIIKE60 
LCFYQRSLPS EFLHBCLMPSL QL 82 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 271: 

(A) LANGE: 25 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 271: 
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(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 274: 

QQHHLPQSLG FLNKKEWFL TWLLRLLKLA LPLKYDISFA VLNLKLVASS VPHFQFLYQA60 
SLLSFPIRMD MCCSACHVCN ASCREFGHSI KEKIQ 95 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 275: 

(A) LANGE: 56 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 275: 

LLHQYHTSSF YTKPVSSVFP LEWTCAVQRV MSVMLHAESL VIVLKRKYSE VTMSPE 56 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 276: 

(A) LANGE: 69 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 276: 

HAEQHMSILM GKLRRLAWYR NWKCGTDEAT NFKFRTAKLM SYFKGRANFN NLNNQVKNTT 60 
SFLLRNPND 69 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 277: 
(A) LANGE: 95 Aminosauren 
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(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUEN2-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 279: 

LKQHSHNQHN LLGQSLHGQS LGWESGMGWI MKDTWGCRSG VGIPGASVHR RWGPAMASGV 60 
IFPIYISPGH SRPAAH5MVL TPAASALPGS LLEMQDLPDL LS 102 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 280: 

(A) LANGE: 41 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 280: 

SGVITAEMVW PAKSYLFTIL PVTEQVIDLG LKIKQNSLLR P 41 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 281: 

(A) LANGE: 57 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 281: 

KFQCPLIVLS AHSLAHLFTY CLWLLFFYKG RVESSQQRWS GLQSLIYLLS CLSQNKL 57 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 282: 

(A) LANGE: 74 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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GAELVFLQNC LGIIRKIALL FQGNRWNVQM RKLLIKGSRM DQWVNFRWRQ GGAYIHSNi?D60 
VIWSGQGWK 69 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 285: 



(A) LANGE: 59 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKIILTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 285: 

LTTSSFEHSI GFLEIKVLFS LLCLGNFEEK LVLPLTVLGL CLCLQKLKWL THKLSSAAE 59 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 286: 

(A) LANGE: 65 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKIILTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 286: 

GKEPQPESNS IMVKFPTESS CEWVIRKNED PKDKNQRQMG SVTGSLSSIL NPIEYCGLTK60 
CQGGD 65 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 287: 

(A) LANGE:48 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
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(A) LANGE: 36 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 290: 

LILSYSEGKK NYSEIYLIRL ITGILPDISN GLRVFN 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 291: 

(A) LANGE: 30 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 291: 

GFLIKYKLNY LLLGLTIRIP NTQTPQHKAS 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 292: 

(A) LANGE: 76 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 
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(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 295: 

SGVITAEMVW PAKSYLFTTL PVTEQVIDLG LNITQNPLLR PSQDIRSFQL 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 296: 

(A) LANGE: 50 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 296: 

VLSAHSLAHL FTYCLWLLFF YQARAESSQQ RWSGLQSLIY LLPCLSQNKL 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 297: 

(A) LANGE: 74 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 300: 

GVKAREYRED VFTFRACVSG FGHQGQRVGV RKEGMGQHPW DVQVPSWSPF SSLREWTSQS 60 
TSSGLSDLLL CLYQPWQGSR IHLVGSGPSQ YHWGSNKFLE PQSLGPGSQL IADGVPFKLV120 
PARAEFGTSL KGNSVTYELG PWP 143 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 301: 

(A) LANGE: 69 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 301: 

HVALHNYHHN QDPEQFHYHK TPLCYPFLAT PIPSPVPGPW HPFICYVSLQ VLQLTSPKWN60 
CCLRILFLC 69 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 302: 



(A) LANGE:51 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 305: 

GWGVWQAGLD PVLGPPSSAV PSLLLGWSM VWPHLQLCLS AVPLASSSLN SAAWSPVSSR 60 
ARQGWGGWCW QQLLSWCDLS GLH1RGRNGP GYRGQIHPGW SPRPPGLGAA GGRWLLVGRW120 
PSCLACLPCL SSSPNALSVS AFLAPGLSTP SAYKAVSPPQ TTVWLQPIR 169 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 306: 

(A) LANGE: 120 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 306: 

ILQLGHQFPL VPARAGAVGV GSSFSLGATF PASTSEVGMG QAIEVRFIQA GVLVLRAWGL 60 
LGGAGCWWEG GHRAWLVFPA SLLLLTLCLS LLSWPRASPL PQLIRLCLLL RPQSGSSPSG120 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 307: 

(A) LANGE: 472 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 
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(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 310: 

(A) LANGE: 249 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 310: 

SEQGAKSADS VAAQPRPVPA EGMNHQQMSL FSKKRKGLVQ SRGLGSVLMF QPLRPAFLSR 60 
RPGFQLQGGM ANVWPQCGGR LGWVWAARLV TLGGRSFFAF RDKLQRAAEY SESGLPRLGA120 
WQELVAQPI ATLATGHLQG FRSIVLRTLG HAVGVNGLGE RRPWRRVCIL RAAGEQLIAT180 
LGTHVNARFK VILENLAPEE AAERHGATGT AARLPLPTDQ RLPTRRPPVP ASTSPPLPRT2 4 0 
NRSPEGESR 24 9 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 311: 

(A) LANGE: 204 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 311: 

LGSSWIFVNL TVRFCILGKE SFYDTFHTVA DMMYFCQMLA WETINAAIG VTTSPVLPSL 60 
IQLLGRNFIL FIIFGTMEEM QNKAWFFVF YLWSAIEIFR YSFYMLTCID MDWKVLTWLR1 2 0 
YTLWIPLYPL GCLAEAVSVI QSIPIFNETG RFSFTLPYPV KIKVRFSFFL QIYLIMIFLG180 
LYINFRHLYK QRRRRYGQKK JCKIH 204 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 312: 

(A) LANGE: 155 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 314: 

FRNRKHLERK KKNPQNIQAN LYSVSFSHPH TCSPISKMKN SLPKCIQPPT MMLLIGIWIN 60 
FTKKPMNPII ANPIAVAMAI FWNSFLSGLV HLLTSRMESF TNCRLGSTNC IT 112 

(2) INFORMATION ClBER SEQ ID NO: 315: 

(A) LANGE: 110 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 315: 

DEKLSSKMYS ATNNDVINRN MDQFHKEANE SHYSKSYCCC HGNLLEFFSI RFSASFNQPN 60 
GVLYKLPTWL NKLHYLIHDC LPNRHLKCQG HVALELADGG PPEPESGFLP 110 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 316: 

(A) LANGE: 113 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 316: 

GSSEGSYSSQ TETCPLTPSL VTGSMFAQNF LRGLSLQKSN LLPECCLASE NLTLSFPSVN 60 
GHRCVAQGSE TSESRAQWHG VALWRKVIG QLYCKRNKYV VQFCKCQVCS WL 113 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 317: 

(A) LANGE: 100 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 319: 

WWRLNNKSAK VRQQAADLIS RTAWMKTCQ EEKLMGHLGV VLYEYLGEEY PEVLGSILGA 60 
LKAIVNVIGM HKMTPPIKDL LPRLTPILKN RHEKVQENCI DLVGRIADRG AE YVSAREWM1 2 0 
RICFELLELL KAHKKAIRRA TVNTFGYIAK AIGPHDVLAT LLNNLKVQER QNRVCTT VAI 180 
AIVAETCSPF TVLPALMNEY RVPELNVQNG VLKSLSFLFE YIGEMGKDYI YAVTPU.EDA240 
LMDRDLVHRQ TASAWQHMS LGVYGFGCED SLNHLLNYVW PNVFETSPHV IQAVMGALEG300 
LRVAIGPCRM LQYCLQGLFH PARKVRDVYW KIYNSIYIGS QDALIAHYPR IYNDDKNHLI360 
IRLMNLGL 368 



(2) INFORMATION UBERSEQ ID NO: 320: 

(A) LANGE: 121 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 320: 

YPFFTLCQRN RVFDISSYVK EMLQNVNCFK LKLPLKRPRY IYLIVYIMFN ICQSILQVCS 60 
FISIKYGYYV AQLLBCWYCIV YICTPNNIVC TFCFLYCICA GFFRLYQCNL CLLRYVQKMS120 
I 121 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 321: 

(A) LANGE: 114 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 321: 

FFFFFFFFFF HSNVYFFFFF FFFFFGKNVI YLHCFHSSTV VLGLNISITL LFPIYILLEY 60 
YYKYtJIQFKK TYGETQLMFF SPLYRLLSII RLQWKFIWTF SVHILKGRDY TDKA 114 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 322: 
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(ii) MOLEKULTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 

(vi) HERKUNFT: ' 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 

(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 324: 

FFLYSFSSDN HDFRSFKTIY LAFVSGGELA ISLLKPAIIV NLRTGLSWGS EGKELFEQMC60 
VGGTGFHPTA KLVLLEISFY NTKISLCQRF 90 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 325: 

(A) LANGE:60 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 325: 

TRSLLYFHMF . LILWEEVGIP FTNVGFCSII CKVHLFHIIA EIKDVQGPCR AFHPCHTLIR60 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 326: 

(A) LANGE:42 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 326: 
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(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 329: 

ISEVAVNFSV LLLASVCLPI DTHYTNVPSK CSLHICFHCV PTGAMKCVRS PSSGGMSAAL 60 
TTAIRIVLCG IFIYINFICT VISLFICQVT ICKSYTHKLL 100 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 330: 



(A) LANGE: 122 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 330: 

EAQKWDCIWT KNYKKVQSLV SRMQALALGD GSSLENAAAD SLFQRRSFER RVCYISFFTV 60 
TLWRLKDLW SCFLKITGIW RPVKPFWTDI SSKYFFIKVF EGDDFLDLWL DILGFPDYIV120 
LS 122 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 331: 

(A) LANGE: 124 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 331: 

ENWASRYFQS SFTEQKVWVG HWLEGDSPTL TVTIWAATGG IVQLASRCIP HLKYCWIKAI 60 
YTLAKSKAKE IALDPESQQD HLIFPNQHLG QQLPSTFLFH SWFFFFFFLQ DLAVTQDGVQ120 
WHDH 124 
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(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 334: 

KLEYIMSTAN CSFCLILTDY AFPQRSSRSH IYRHIYGSGL KEKTILSSIM IYHCAINQKN60 
QVRNTIKTTL KGKNF 75 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 335: 

(A) LANGE:72 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 



(ii) MOLEKULTYP: ORF 



(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 335: 

NEYCSWSTCI KQKTCQLLGA NTQNLVPVFF FFLTTIVYTF LKIKFVTKSP MSFTCIYDHQ60 
MViRATYVNA CL 72 



(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 336: 

(A) LANGE: 93 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 



(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 336: 

THNTSTITAY RKLQSTLQAS KVHSVAQSPW RGRDLKVLMS SYFTCFLLST QCKMNFLHSL60 
YFRLKIDSFL VLTLTLEGTV VPGKRSRFTV PNH 93 
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(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 339: 

GRAEGLLVHQ LRGIRAGLVG AGPVHVQRNL LPFAAAIVGV QGVDGHLKLY LLLLGLDLG 59 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 340: 

(A) LANGE: 157 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 340: 

QPSSLLHHCP YPYPPRHLLA TPLLKPQLLA GSPAHASLIS FLASPQRASR QHGGPSQRAG 60 
TLSCPLVELG GSSGGRGLCH GSADPTNRAA EPQERGEPAA GDRRPLPEWG RVSLAES PGA1 2 0 
EFRCPGSLGE WGEIPEKESS AHPKTEEAAL CPAPGSH 157 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 341: 

(A) LANGE: 260 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 341: 

NHSCWQGPQL MPASSPFLLA PKGPPGNMGG PVREPALSVA LWLSWGAALG AVACAMALLT 60 
QQTELQSLRR EVSRLQGTGG PSQNGEGYPW QSLPEQSSDA LEAWESGERS RKRRAVLTQKl 2 0 
QKKQHSVLHL VPINATSKDD SDVTEVMWQP ALRRGRGLQA QGYGVRIQDA GVYLLYSQVL180 
FQDVTFTMGQ WSREGQGRQ ETLFRCIRSM PSHPDRAYNS CYSAGVFHLH QGOILSVIIP240 
RARAKLNLSP HGTFLGFVKL 260 
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(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 344: 

TALAQPQASQ AQSPHPPNVL DCTDLPLQTI QAWFPRPDPS PATRQSTTAP SSPFSAVKPQ 60 
PATPDSGTLF RLPQLLDTRP TRTPNTKLYR LSHPNLPRLC TDVLGPLPNS NQTPSP 116 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 346: 

(A) LANGE: 1 1 1 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 345: 

DIRAESGEVG VGESVQFGVG CSSWPGVQEL GQSKKGSRVW CGWLGFHGRK WAGGGSCRLS 60 
GCRGRIGSWE PGLDGLEWEV CAVQDVWGVG GLCLTGLGLG QGCLHHNLVS K 111 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 346: 

(A) LANGE: 53 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 346: 
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(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 349: 

RSFLTRSVIK LPKRKTRGET SPGPWAFLPG GVRRVGPPSF QGSRGSFQPR GCEGEGVEEK 60 
RRNRERAQRL DTDTFPSPGP PAVLAQASSH CHLCVQEIHN KKKSKTKPKP KQNPKGKDLG120 
QWNEEEGRRG R 131 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 350: 

(A) LANGE: 151 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 350: 

RKKGETEREL SASTQTLSHL QGHLPSWPRP APTVTSASRR FIIKKNQKQS QNQNKIQKEK 60 
TWGNGMRKRG GEEGRRAGLW MHNSRARGLG RKIPQRPAAC VALARHWFG GRLPIHPVEI120 
LVAGLLGGVK PVSDRQAGKG LGDGGCGRER V 151 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 351: 

(A) LANGE: 108 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 351: 
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(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: . 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 354: 

PVCEPLSCGS PPSVANAVAT GEAHTYESEV KLRCLEGYTM DTDTDTFTCQ KDGRWFPERI 60 
SCSPKKCPLP ENITHILVHG DDFSVNRQVS VSCAEGYTFE GVNISVCQLD GTWEPPFSDE120 
SCSPVSCGKP ESPEHGFWG SKYTFESTII YQCEPGYELE GNRERVCQEN RQWSGGVAIC180 
KETRCETPLE FLNGKADIEN RTTGPNWYS CNRGYSLEGP SEAHCTENGT WSHPVPLCKP2 4 0 
NPCPVPFVIP ENALLSEKEF YVDQNVSIKC REGFLLQGHG IITCNPDETW TQTSAKCEKI300 
SCGPPAHVEN AIARGVHYQY GDMITYSCYS GYMLEGFLRS VCLENGTWTS PPICRAVCRF360 
PCQNGGICQR PNACSCPEGW MGRLCEEPIC ILPCLNGGRC VAPYQCDCPP GWTGSRCHTA4 20 
VCQSPCLNGG KCVRPNRCHC LSSWTGHNCS RKRRTGF 457 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 355: 

(A) LANGE: 210 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 355: 

GVRAASKEIE ELRRAHREGT SRAVTGEGPA AGRMTVPKQT QTPDLLPEAL EAQVLPRFQP 60 
RVLQVQAQVQ SQTQPRIPST DTQVQPKLQK QAQTQTSPEH LVLQQKQVQP QLQQEAEPQK12 0 
QVQPQVQPQA HSQGPRQVQL QQEAEPLKQV QPQVQPQAHF TAPRAGAAAA EEAGPDTDFS180 
TGAHTGHSQA SRHRELLPGA VFSFRPPGAG 210 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 356: 

(A) LANGE: 292 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 
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ISKTKKYCGS PSSRIRLEGG HLEMRKARGG DHVPVS.HEQP RGGEDAAAQE PRQRFEPSLG 60 
LKRAVPGGQR PDNAKPNRDL KLQAGSDLRR RRRCLCPHAE 33L.\?RDGVI I GLNPLPDVQ1 2 0 
VNDLRGALDA QLRQAAGGAL QWHSRQLRQ APGPPEES 158 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 359: 

(A) LANGE: 119 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHET1SCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 359: 

QSLRTLNLKN KKVLWISLEP NSARGRSPGD EKGPRGGPCA CVPRAAERRG GRCCPGAQAE 60 
ARARAGAQTS CPGGPEAGQC QAQPGPETAG WLRPPEATAG PWPSCRGSAG PEGWGHHWP 119 



(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 360: 

(A) LANGE: 187 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEK0LTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 360: 

PPEFGWDAAE TDLLLAEEGS GWRGPHGQQV LGLLWRPRRL SKLPAVDHLQ SSPRSLAELG 60 
IQGATEWHL DIRQGVKAND DPIPRGQLTL CMRAKVPPSP PEVGASLQFQ VPVGLGIVRP120 
LAPRDSSFEP QLWLWPLPGL LGSSVLPASR LLVGHRHMVP PAGLSHLQVT ALEPNSARGR180 
STVLFCF 187 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 361: 

(A) LANGE: 86 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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YKNDRSSYER HANETPSSGE ALESELSFFl. MSPDAASFLI FLKTVCttGM YICTPNYLAL 60 
GNHSTTQRQL NKEKFNFKYQ VLSNISQTSD FIKGLPANKV HPKYTGEKAR LLQGPRV 117 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 364: 

(A) LANGE: 83 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 364: 

SCRCFYCMPD MPLTRFWRTP NSPRMTRRHS HVICIFSYQL QIVALLRLPP VQQEMERKHF60 
SFLHTTPLDN WKYFWVITIL GYF . 83 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 365: 



(A) LANGE: 144 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 365: 

QYGPSRVEVE MSYRIANTLG SFLPRLAQSR QQQQNVEDAM KEMQKPLARY IDDEDLDRML 60 
REQEREGDPM ANFIKKNKAK ENKNKKVRPR YSGPAPPPNR FNIWPGYRWD GVDRSNGFEQ120 
KRFARLASKK AVEELAYKWS VEDM 144 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 366: 

(A) LANGE: 116 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 
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(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 368: 

WESKNRWYVK PLETSSSKVK AKTIVMIPDS QKLLRCELES LKSQLQAQTK AFEFLNHSVT 60 
MLEKESCLQQ IKIQQLEEVL SPTGRQGEECE EHKWGMEQGR QELYGALTQG LQGLEKTLRD120 
SEEMQRARTT RCLQLLAQEI RDSBCKFLWEE LELVREEVTF IYQKLQAQED EISENLVNIQ180 
KMQKTQVKCR KILTKMKQQG HETAACPETE EIPQEPVMG RMTSRRN 227 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 369: 

(A) LANGE: 155 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKOLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 369: 

FIFSLEGSSG RAVPAAQAGG KGGALLLKGG WERSWSESES ESQEGSGGLR HWCPLWPLRL 60 
EALGQAPEHK VRLSMEFCST CTADHISLSS FWRSSFQQPL APAVSLQSPD RRLSHDPAAS 120 
SWSGFCGISP AFSAFSECSP SSLRSHPPAL GASDR 155 



(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 370: 

(A) LANGE: 114 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 370: 

DLILLRLELL IDEGHLLPHQ FQLLPQELLA VPDLLGQQLQ AASGAGPLHL LTVTQGLLQP 60 
LKALGQGPIQ LLPALLHAPL VLLLLSLAAC GAQHLFKLLN LDLLQAALLL QHGH 114 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 371: 
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(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 373: 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 374: 

(A) LANGE: 200 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 374: 



(A) LANGE: 218 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 
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GGDPWSSSY RSVGCSEQQK PASSDWLPA TMSYTGFVQG SETTLQSTYS DTSAQPTCDY 60 

GYGTWNSGTN RGYEGYGYGY GYGQDNTTNY GYGMATSHSW EMPSSDTNAN TSASGSASAD120 

SVLSRINQRL DMVPHLETDM MQGGVYGSGG ERYDSYESCD SRAVLSERDL YRSGYDYSEL180 15 

DPEMEMAYEG QYDAYRDQFR MRGNDTFGPR AQGWARDARS GRPMAAGYGR MWEDPMGARG240 

QCMSGASRLA LPLLPEHHPR VRHVPGACEV GAPSRAASRF GFRVWQWHEA DEGGLGRRGP300 

QPICEPRRRR ESRAAF 316 



20 



25 



30 



35 



40 



IPAALLTGSI RMPPCFLFFF LVRKSAWPV FPVRPHLLHA IAKPENQNGK PPGKAPQPRM 60 

PLEHAVLGDD VLGEEGGQAE RHQTCTGPGP PWGLPTCAHS LRPLAGRSGH PGPSPVPWDR120 

RCRCHACGTG RGRHRIGPHR PFPSQGQARC SHSLTGTGRA HSGRPSSRRT HKSHTFLHLS180 45 

RTRLLASCLS PNAAPYLSAG 200 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 375: 
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(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEK0LTYP: ORF 
(Hi) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHRE1BUNG: SEQ ID NO 378: 

SNRLVASPKK DARVKTFFPS FCREIIALVC QPWGTTFQK FKGCWLEKEV FWIAASSQNP 60 
LLPHSLPPGV FFPPNSLYLT SLHQKASGNL FRVSVEWEKG QAKAQIFRRE SSYFWPLHVP120 
YSGIVGPDDW HSDSQLWFWE NIRGS 145 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 379: 

(A) LANGE: 429 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKClLTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 379: 

RQFEITSISV DVWHILEFDY SRLPKQSIGQ FHEGDAYWK WKFMVSTAVG SRQKGEHSVR 60 
AAGKEKCVYF FWQGRHSTVS EKGTSALMTV ELDEERGAQV QVLQGICEPPC FLQCFQGGMV120 
VHSGRREEEE ENVQSEWRLY CVRGEVPVEG NLLEVACHCS SLRSRTSMW LNVNKALIYL180 
WHGCKAQAHT KEVGRTAANK IKEQCPLEAG LHSSSKVTIH ECDEGSEPLG FWDALGRRDR2 4 0 
KAYDCMLQDP GSFNFAPRLF ILSSSSGDFA ATEFVYPARA PSWSSMPFL QEDLYSAPQP300 
ALFLVDNHHE VYLWQGWWPI ENKITGSARI RWASDRKSAM ETVLQYCKGK NLKKPAPKS Y 3 6 0 
LIHAGLEPLT FTNMFPSWEH REDIAEITEM DTEVSKQITL VEDVLAKLCK TIYPLADLLA420 
RPLPEGSIL 429 

(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 380: 

(A) LANGE: 169 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
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RLFAPLRTSW AWIPGARVA LCFYKIMTYV TCLHVCLLVE FLNSQLTNHK KYYFLSYGFW60 
FTGLRGFSEY LWPQQHTQFP S 81 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 383: 

(A) LANGE: 61 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 383: 

IVNRTTACTL FEVNLEWKAR DYTLFKIDIC GAHTIYEIVP SKKEKKKIRR SNLEQHCLIK60 
A 61 

(2) INFORMATION OBER SEQ ID NO: 384: 

(A) LANGE: 56 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 384: 

PPDFFFLFFR GYYFIYCVSP TNVYFKKSIV PGLPFQIHLK ESTCSSPVYN LIEMRK 56 



(2) INFORMATION UBER SEQ ID NO: 385: 

(A) LANGE: 139 Aminosauren 

(B) TYP: Protein 

(C) STRANG: einzel 

(D) TOPOLOGIE: linear 

(ii) MOLEKULTYP: ORF 
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(ii) MOLEKULTYP: ORF 

(iii) HYPOTHETISCH: ja 



(vi) HERKUNFT: 

(A) ORGANISMUS: MENSCH 



(xi) SEQUENZ-BESCHREIBUNG: SEQ ID NO 390: 

15 RFPYLGFPLS RPPPSLTLPP SLTFLLLPLP RSLAFLYPLT FPHLLFCPCF LSFPRFLTSC 60 
LPEYKLLLAF SRLVAVLHFP SFLGLKPFLH FHCRVFPCRD FPSFSCPAGI LDRLLLLFSF120 
AERWEQQTRR PGRSWTKN 138 

20 

Patentanspriiche 

1. Eine Nukieinsaure- Sequenz, die ein Genprodukt oder cin Teil davon kodiert, umfassend 

a) eine Nukleinsaure-Sequenz, ausgewahlt aus der Gruppe Seq ID No. 24-127. 
2S b) eine allelische Variation der unter a) genannten Nukleinsaure-Sequenzen 

oder 

c) eine Nukleinsaure-Sequenz, die komplementar zu den unter a) oder b) genannten Nukleinsaure-Sequenzen 
ist. 

2. Eine Nukleinsaure-Sequenz gemaB einer der Sequenzen Seq ED Nos. 1-127, oder eine kompiementare oder al- 
30 lelische Variante davon. 

3. Nukleinsaure-Sequenz Seq. ID No. 1 bis Seq. ID No. 127, dadurch gekennzeichnet, daB sie in Blasennormalge- 
webe erhbht exprimiert sind. 

4. BAC, PAC und Cosmid-Klone, enthaltend fiinktionelle Gene und ihre chromosomale Lokalisation, entsprechend 
den Sequenzen Seq. ID. No. 1 bis Seq. ID No. 127, zur Verwendung als Vehikel zum Gentransfer. 

35 5. Eine Nukleinsaure-Sequenz gemaB den Anspriichen 1 bis 4, dadurch gekennzeichnet, daB sie eine 90%ige Ho- 
mologie zu einer humanen Nukleinsaure-Sequenz aufweist. 

6. Eine Nukleinsaure-Sequenz gemaB den Anspriichen 1 bis 4, dadurch gekennzeichnet, daB sie eine 95%ige Ho- 
mologie zu einer humanen Nukleinsaure-Sequenz aufweist. 

7. Eine Nukleinsaure-Sequenz, umfassend einen Teil der in den Anspriichen 1 bis 6 genannten Nukleinsaure-Se- 
40 quenzen, in soich einer ausreichenden GroBe, daB sie mit den Sequenzen gemaB den Anspriichen 1 bis 6 hybridisie- 

ren. 

8. Ein Nukleinsaure-Sequenz gemaB den Anspriichen 1 bis 7, dadurch gekennzeichnet, daB die GroBe des Frag- 
ments eine Lange von mindestens 50 bis 4500 bp aufweist 

9. Eine Nukleinsaure-Sequenz gemaB den Anspriichen 1 bis 7, dadurch gekennzeichnet, daB die GroBe des Frag- 
45 ments eine Lange von mindestens 50 bis 4000 bp aufweist. 

10. Eine Nukleinsaure-Sequenz gemaB einem der Anspriiche 1 bis 9, die mindestens eine Teilsequenz eines biolo- 
gisch aktiven Polypeptids kodiert. 

11. Eine Expressionskassette, umfassend ein Nukleinsaure-Fragment oder eine Sequenz gemaB einem der Ansprii- 
che 1 bis 9, zusammen mit mindestens einer Kontroll- oder regulatorischen Sequenz. 

50 12. Eine Expressionskassette, umfassend ein Nukleinsaure-Fragment oder eine Sequenz gemaB Anspruch 11, wo- 

rin die Kontroll- oder regulatorische Sequenz ein geeigneter Promoter ist. 

13. Eine Expressionskassette gemaB einem der Anspriiche 11 und 12, dadurch gekennzeichnet, daB die auf der Kas- 
sette befindlichen DNA-Sequenzen ein Fusionsprotein kodieren, das ein bekanntes Protein und ein biologisch akti- 
ves Polypeptid-Fragment umfaBt. 
55 14. Verwendung der Nukleinsaure-Sequenzen gemaB den Anspriichen 1 bis 10 zur Herstellung von \follangen-Ge- 

nen. 

15. Ein DNA-Fragment, umfassend ein Gen, das aus der Verwendung gemaB Anspruch 14 erhaltlich ist. 

16. Wirtszelle, enthaltend als heterologen Teil ihrer exprimierbaren genetischen Information ein Nukleinsaure- 
Fragment gemaB einem der Anspriiche 1 bis 10. 

60 17. Wirtszelle gemaB Anspruch 16, dadurch gekennzeichnet, daB es ein prokaryontisches oder eukaryontische Zell- 

system ist. 

18. Wirtszelle gemaB einem der Anspriiche 16 oder 17, dadurch gekennzeichnet, daB das prokaryontische Zellsy- 
stem E. coli und das eukaryontische Zellsystem ein tierisches, humanes oder Hefe-Zellsystem ist. 

19. Ein Verfahren zur Herstellung eines Polypeptids oder eines Fragments, dadurch gekennzeichnet, daB die Wirts- 
6S zellen gemaB den Anspriichen 16 bis 18 kultiviert werden. 

20. Ein Antikorper, der gegen ein Polypeptid oder ein Fragment gerichtet ist, welches von den Nukleinsauren-Se- 
quenzen Seq. ID No. 1 bis Seq. ID No. 127 kodiert wird, das gemaB Anspruch 19 erhaltlich ist. 

21. Ein Antikorper gemaB Anspruch 20, dadurch gekennzeichnet, daB er monoklonal ist. 
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Prinzip der EST-Assemblierurrg 

~50.000 ESTs pro Gewebe 



Contigs 




Assemblierung bei 0% Mismatch 
mit GAP4 (Staden) 



Singletons 



In Anzahl und Lange 
zunehmende Contigs 



Iterative Assemblierung 

mit steigendem 
Mismatch (1%,2%,4%) 



5000-6000 Contigs -25.000 ubrige Singletons 

V 

-30.000 (Consensus- 
sequenzen pro G webe 

Fig. 2a 
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Consensus 4 



GAP4 assembly 5. Runde: 

minimum initial match: 20 
maximum pads per read: 8 
maximum percent mismatch: 4 




GAP4-Datenbank 5: 




nicht 
assemblierte 
ESTs5 



Consensus 5 



Singletons 5 



Fig. 2b2 
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assemblierte Datenbank 
eines spezifischen Gewebes 
(z.B.: Blase Tumor) 



:f Consensus 6 




V 



Datenbank eines 
spezifischen Gewebes 
(z.B.: Blase Tumor) 



Datenbank eines zwerten 
spezifischen Gewebes 
(z.B.: Blase Normal) 



GAP4 assembly 

minimum initial match: 20 
maximum pads per read: 8 
maximum percent mismatch: 4 




Tumor-Gewebs- 
spezifische 
ESTs 



nicht Gewebs 
speziflsche 
. ESTs 



Normal-Gewebs- 
spezifische 
ESTs 



Fig. 2b4 
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Gene von Interesse 



Bestimmung der 
gewebsspezifischen 
Expression uber 
elektronischen Northern 
( INCYTE LifeSeq und 
offentliche EST 
Datenbanken) 



Kandidatengene fur 
Tumorsuppressoren oder 
Tumoraktivatoren 



Fig. 4a 
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.GCCTCAAGTTATC 



WHILE Q > C M 



Elektronischer Northern-Blot 



1 1 


r 


Fishers Exakter Test 


1 } 


f 



IF ft, 



-►EXIT 




ATGTCCTA GCCTCAAGTTAT C AGATflTA A 



Fig. 4b , • 7. 
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